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Sommario

Le possibili applicazioni della modellizzazione e simulazione nel campo della Bioinforma-

tica sono molto ampie. Le applicazioni spaziano dalla comprensione dei percorsi metabolici

di base all’esplorazione della variabilità genetica. I biologi molecolari necessitano di robusti

strumenti di calcolo per definire modelli in grado di imparare a riconoscere sequenze di DNA

ed amminoacidi ed assegnare strutture proteiche a determinate sequenze. Questi modelli, ed

in particolare quelli relativi allo studio dei risultati sperimentali e↵ettuati con microarray

DNA, possono essere creati in ambienti di calcolo professionali con moduli dedicati all’analisi

della Teoria dei grafi e delle Reti Neurali.


