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Table S2, related to Figure 1. Locus information for 32 microsatellite markers.

Repeat

Loc Marker Fwd primer Rev primer motif Na Ho He Dest Source

LO1 ClipT17 AGTTTTAATGAAGGCACCTCT GTTTGATGGAGTTGCTATTTITGCT GGAT 10 0.441 0.782 0.545  Traxler et al. (1999)

L02 CliuD32 GAGCCATTTCAGTGAGTGACA GTTTGCAGGAGCGTGTAGAGAAGT GT 12 0.553 0.858 0.660 Traxler et al. (1999)

LO3 CliuD01 GATTTCTCAAGCTGTAGGACT GTTTGATTTGGTTGGGCCATC CA 25 0.607 0.877 0.644  Traxler et al. (1999)

Lo4 CliyDb17 TCTTACACACTCTCGACAAG GTTTCCACCCAAATGAGCAAG CA 10 0.507 0.737 0.432  Traxler et al. (1999)

LO5 Uu-Cli1o CCCTCCAATTTGGCTAAACA GCAGAAAGCAAGGAAACACC GT 6 0.427 0.690 0.409  This study

L06 UU-Cli11 CCTTCAAAGGTCACCTAGTCC TTCCTGAACACCTCAGTAAAAGG CAAA 7 0.258 0.336 0.083  This study

Lo7 UuU-Cli12 CGCCAGACTGTATTGTGAGC AGCATGGCTGTTCTTTGAGG CA 11 0.513 0.767 0.467  This study

LO8 UU-Cli13 TGTGGAACCACACAATCAGG CTTGGGATCAATTTGAAAAATAC GT 14 0.457 0.741 0.408  This study

L09 Uu-Cli16 CGAGTGGACTCAGCCTTAGC TGTGCACTGCTTTATGACAGG CA 4 0.386 0.598 0.299  This study
Genbank G73189.1

L10 ClipT02 AGTTTTAATGAAGGCACCTCT TGTAGCATGTCAGAAATTGG CATC 12 0.501 0.686 0.322  (Achmann et al., unpublished)

L11 Uu-Clio3 CAAACAGAAAACCAACCAACC CTGGGTCACTGTGTTTGGAAT CA 4 0.070 0.111 0.027  This study

L12 uu-clio4 TCCCAGAAATCTTCGTAACTGA ATTCCAGGTGACAAAGAACCAT CA 5 0.223 0.380 0.114  This study

L13 Uu-clios CCAAATCACATCTGTCAGTGC AGCAGAGGTGCTGTTTGAGG GT 7 0.099 0.130 0.046  This study

L14 Uu-Cli14 CAGAACGTTTTGTTCTGTTTGG TCTTGCTGCAGTCTTCATCC GT 20 0.509 0.816 0.561  This study

L15 UU-Cli15 AGACGCCTTCAGGTTAGAGC TGAGGGTGACAGAACACTGG CA 7 0.191 0.356 0.179  This study

L16 Uu-Cli1t7 TTGGGATCCTGACATTTATCC TAGGTCCTGGATGGAACAGC GT 11 0.249 0.753 0.576  This study

L17 Uu-clios TCCATGCGTCTGTCTGTCC AGCTGTTGATTGCAGACTGG GT 12 0.295 0.646 0.398  This study

L18 Uu-clioé TTTGAAAAACATGGATTGTGC AATTTGCAGAGGGTGAGTGG CA 5 0.351 0.494 0.190  This study

L19 uu-clio7 GCTGCCTGTTACTACCTGAGC CTGGCCATGAAATGAACTCC GT 10 0.276 0.448 0.191  This study

L20 Uu-clios GGCAGAATGAGCTATGTGACC CAGCTCAGGGTAATATCAAAACG CA 9 0.418 0.679 0.353  This study
Genbank G73196

L21 CliuT24 CCAGCCTAAGTGAAACTGTC CCTTCCAACCCACATTATT TGGA 9 0.601 0.812 0.471  (Achmann et al., unpublished)
Genbank G73190.1

L22 ClipT47 ATGTGTGTTTGTGCATGAAG ATGAAAGCCTGTTAGTGGAA TATC 9 0.457 0.658 0.356  (Achmann et al., unpublished)
Genbank G73192.1

L23 CliuD28 AAACCATCACTTATGCCAAC ACTGATTCTGGTGACTCTGG CA 3 0.044 0.129 0.092  (Achmann et al., unpublished)
Genbank G73199.1

L24 CliyD35 GGGAGCTTAAGGGATTATTG ATTCCTTGCATGCCTACTTA GT 7 0.262 0.413 0.136  (Achmann et al., unpublished)



L25 CliuD16 GCAGTGATAAAGTTCTGGAACA GTTTGCCTCACCGTGACATCA GT 21 0.472 0.730 0.398  Traxler et al. (1999)
L26 CliuD19 CCGTTTCTTCTAATGCAC GTTTGGATTTCTGGGAGTGTATG CA 9 0.099 0.653 0.401  Traxler et al. (1999)
L27 PG4 CCCATCTCCTGCCTGATGC CACAGCAGGATGCTGCCTGC TCCA 7 0.466 0.730 0.444  Lee et al. (2007)
L28 PG5 GTTCTTGGTGTTGCATGGATGC AGTTACGAAATGATTGCCAGAAG TTTG 3 0.139 0.234 0.083 Lee et al. (2007)
L29 UU-Clio2 TGGGCAAGGTACACTTTTAGGT CTTTATGCTCCCCCTTGAGAT CA 9 0.450 0.746 0.505  This study
L30 PG7 CATTGGTCAGGAGGAGGTGGTGGG TCTGCCACTCACTCGCCCTC TTG 6 0.420 0.703 0.432 Leeetal. (2007)
L31 UU-CIio1 TCCTTACTGCGTTTCTCTCCTC AAAGAGAGGGCACTGATTTGAA CA 4 0.370 0.555 0.262  This study
Genbank G73194.1
L32 CliuD11 CCAATCCCAAAGAGGATTAT ACTGTCCTATGGCTGAAGTG CA 12 0.485 0.783 0.434  (Achmann et al., unpublished)
Mean 9.4 0.362 0.595 0.342
SD 5.1 0.159 0.224 0.177

N,, number of alleles per locus; Hg, observed heterozygosity; Hg, expected heterozygosity; D, estimator of actual differentiation [1].



Table S3, related to Figure 1. Pairwise D
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0.147
0156
0.116
0075
0077
0048
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st values for breeds with N>3 individuals.
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Table S4, related to Figure 1. Pairwise Nei’s Fst values for breeds with N>3 individuals.
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0274 0201
0190 0.136
0208 0.152
0156 0.139
0275 0.199
0225 0.166
0204 0.140
0225 0477
0189 0.155
0173 0124
0232 0.163
0156 0.091
0216 0.103
0206 0.120
0182 0.146
0200 0.178
0199 0.137
0215 0118
0199 0.154
0102 0.093
0246 0.195
0182 0.109
0158 0.146
0202 0471
0230 0.193
0239 0.189
0102 0114
0125 0.063
0236 0.130
0240 0.186
0193 0117

0222 0.178 0

ASR BIR

0204
0.161
0214
0.202
0.245
0218
0.139
0.181
0.235
0.192
0.237
0.095
0.193
0302
0.248
0.138
0.197
0.163
0177
0.166
0.265
0194
0.150
0184
0346
0.230
0.19
0.251
0.159
0.181
0225
0.115
0.176
0.205
0471
0.247
0213
0218
0.237
0.144
0.269
0.166
0.202
0.195
0.231
0.243
0.147
0.120
0.242
0234
0.192

20:
BsT

0205
0149
0184
0200
0290
0197
0235
0255
0211
0176
0099
0209
0246
0248
0195
0175
0152
0180
0190
0276
0119
0245
0477
0255
0186
0220
0191
0165
0178
0203
0151
0219
0257
0172
0205
0162
0251
0205
0.140
0234
0188
0241
0222
0296
0247
0173
0477
0264
0115
0211

2 0252

0.19
0.181
0.220
0.170
0.159
0177
0226
0.185
0.192
0.0
0.152
0284
0.202
0.151
0.188
0.147
0.153
0.122
0272
0.157
0.168
0.168
0.269
0.180
0184
0.220
0.163
0194
0217
0.109
0118
0.148
0.174
0218
0.193
0.163
0.193
0.106
0.227
0.161
0471
0221
0.263
0.239
0.148
0.085
0.164
0204
0111

0.1

76

0.165
0203
0236
0.169
0213
0258
0182
0194
0094
0187
0270
0204
0187
0473
0139
0201
0194
0253
0.162
0207
0476
0241
0200
0203
0201
0470
0184
0220
0.149
0230
0218
0470
0184
0.166
0223
0206
0125
0224
0.165
0192
0204
0240
0246
0157
0.142
0227
0478
0181
0226

BUP BUT CAU

0222
0223 0.267
0132 0.210
0202 0.242
0236 0.323
0203 0.241
0198 0.239
0103 0.129
0180 0.269
0271 0.319
0164 0.234
0168 0.226
0148 0.246
0116 0207
0176 0.249
0166 0.225
0250 0.354
0175 0.196
0207 0.232
0186 0.221
0229 0.315
0189 0.267
0187 0.245
0235 0.302
0189 0.230
0145 0.229
0155 0.226
0135 0.192
0196 0.245
0181 0.269
0178 0.223
0192 0.277
0191 0.259
0197 0.252
0176 0.290
0131 0.168
0203 0.260
0147 0.214
0186 0.255
0210 0.229
0245 0.335
0219 0.327
0144 0.202
0126 0.180
0187 0.271
0212 0.252
0187 0.236
0216 0.253
CHO CUM

0212
0156 0.218
0319 0211
0247 0.169
0269 0.19%
0104 0.082
0225 0.183
0335 0.273
0224 0193
0213 0.149
0213 0.160
0200 0.141
0249 0.169
0149 0.129
0349 0.314
0189 0.160
0236 0.201
0169 0.131
0339 0.3%6
0235 0.227
0188 0.179
0270 0.230
0184 0133
0200 0.114
0263 0.175
0136 0.0%
0197 0472
0232 0.205
0247 0.182
0256 0.219
0247 0195
0183 0.210
0279 0.233
0107 0.13
0297 0.249
0249 0.167
0266 0.181
0319 0.224
0286 0.273
0335 0.264
0161 0.127
0119 0.104
0251 0.265
0273 0201
0209 0.185
0237 0.226
DAG DAT

0303
0221 0252

0250 0281 0.232

0071 0165 0.102 0.139

0202 0248 0.152 0.206 0.103
0330 0351 0302 0.253 0.154
0204 0296 0216 0.204 0.085
0181 0241 0.169 0.207 0.09
0207 0234 0201 0198 0.081
0169 0221 0.156 0.166 0.072
0211 0273 0.156 0.143 0.09%
0162 0227 0.160 0.208 0.101
0288 0377 0310 0.303 0.129
0171 0242 0471 0.154 0.087
0202 0318 0213 0221 0.106
0178 0193 0.179 0.210 0.099
0287 0383 0317 0231 0.120
0221 0289 0208 0214 0.110
0201 0290 0213 0231 0.107
0263 0272 0.261 0252 0.133
0183 0213 0.166 0232 0111
0205 0256 0.181 0.243 0.109
0248 0298 0.256 0.206 0.129
0129 0186 0.141 0.157 0.079
0200 0261 0213 0199 0.112
0193 0273 0225 0215 0.112
0162 0255 0.164 0.188 0.083
0206 0313 0.232 0207 0.098
0215 0265 0.211 0.224 0.099
0205 0314 0227 0.248 0.105
0242 0277 0234 0202 0.090
0107 0180 0.148 0.176 0.049
0260 0342 0.45 0234 0.132
0213 0308 0.147 0212 0.073
0225 0281 0.180 0.214 0.084
0255 0330 0.205 0213 0.09
0249 0370 0.285 0.299 0.129
0297 0326 0.252 0251 0.132
0139 0227 0.168 0.189 0.057
0.113 0204 0.157 0.184 0.059
0238 0363 0.283 0.208 0.100
0242 0259 0221 0241 0.100
0196 0225 0.181 0.194 0.090
130
R

0266 0268 0.227 0.268 0
ENC ENP ENT FAN FE

0299
0186
0185
0179
0144
0175
0167
0242
0176
0193
0182
0280
0184
0199
0260
0174
0205
0247
0144
0197
0182
0181
0215
0212
0220
0195
0129
0225
0175
0173
0188
0276
0211
0159
0154
0235
0214
0158
0222

0293
0283
0244
0238
0300
0249
0391
0194
0342
0255
0222
0273
0279
0235
0239
0278
0302
0207
0312
0361
0280
0200
0234
0317
0229
0227
0346
0287
0319
0319
0390
0371
0236
0247
0322
0267
0310

0

348

0.194
0.174
0.161
0228
0.158
0.385
0.162
0.248
0.192
0.294
0228
0.187
0.239
0.179
0.162
0213
0.123
0.209
0.238
0218
0214
0.26
0.237
0.230
0.115
0.242
0.250
0.237
0275
0.342
0310
0.135
0.154
0.286
0.261

0.281

0157
0149
0173
0152
0261
0170
0175
0139
0263
0197
0189
0237
0163
0180
0208
0083
0159
0183
0173
0217
0200
0157
0216
0143
0232
0136
0182
0212
0255
0232
0.145
0098
0188
0227
0210 0.167

0

189

0.138
0.183
0.161
0.255
0.146
0.236
0.143
0264
0.183
0.197
0111
0.137
0.157
0210
0.122
0.176
0.230
0.198
0.202
0.124
0.199
0.187
0.0%
0.239
0.176
0212
0234
0284
0.233
0.136
0.126
0225
0.167
0216
0211

FRL GAP GEB HEL HOP

0.148
0.135
0.188
0.149
0.166
0.165
0210
0.148
0.174
0.209
0.137
0.156
0471
0.123
0.187
0.167
0.123
0173
0.167
0.193
0.162
0116
0.196
0.145
0.129
0.153
0217
0.174
0.134
0110
0.191
0.166
0.156
0.202

IcE

0156
0308 0.196
0133 0.176
0204 0.179
0184 0.181
0311 0.224
0176 0.173
0167 0.177
0251 0.227
0157 0.166
0148 0.167
0197 0.154
0017 0.114
0164 0.162
0210 0.153
0141 0.168
0235 0.194
0204 0.170
0217 0.134
0238 0.157
0124 015
0242 0.220
0183 0.142
0185 0.142
0203 0.169
0289 0.200
0263 0.181
0160 0.134
0137 0.098
0228 0.157
0205 0.202
0162 0.151
0214 0.176
INF ITO

0210
0317 0472
0252 0137
0466 0.181
0268 0.135
0268 0.144
0325 0.215
0142 0.168
0209 0477
0309 0.187
0187 0.135
0283 0197
0341 0173
0244 0.143
0337 0.144
0288 0127
0314 0178
0359 0.158
0190 0.126
0326 0.190
0303 0.153
0354 0.157
0330 0134
0429 0215
0331 0.193
0229 0.141
0210 0134
0419 0.167
0286 0.175
0317 0.152
0315 0.212
JAC KN

0.179
0347 0265

0243 0190 0.46

0.187 0182 0279 0.193

0293 0226 0.48 0242 0.264

0191 0153 0.224 0162 0.194 0207

0191 0161 0.246 0215 0.170 0255 0.167
0242 0213 0.311 0.240 0.204 0258 0.188 0.129
027 0113 0.184 0154 0.124 0191 0.162 0.163
0474 0198 0291 0215 0.192 0252 0.197 0215
0204 0167 0341 0200 0.163 0295 0.199 0218
0.168 0183 0.264 0182 0.192 0256 0.153 0.175
0252 0178 0.186 0217 0.201 0220 0.195 0209
0226 0176 0239 0203 0.223 0157 0.471 0.196
0224 0200 0284 0230 0.180 0250 0.205 0.192
0292 0200 0271 0186 0.208 0203 0.167 0204
0.152 0.110 0.191 0159 0.145 0173 0.138 0.116
0278 0245 0336 0198 0.227 0290 0.220 0.49
0210 0175 0315 0182 0.153 0216 0.131 0.143
0226 0154 0353 0197 0.190 0.268 0.138 0.181
0239 0193 0388 0203 0215 0303 0.165 0.185
0295 0254 0414 0274 0272 0308 0.202 0209
0281 0214 0414 0267 0.232 0290 0.169 0236
0.162 0131 0221 0168 0.137 0.194 0.169 0.125
0.130 0106 0.207 0.145 0.139 0191 0.139 0.132
0281 0236 0381 0209 0.182 0252 0.197 0.211
0272 0205 0.264 0216 0.248 0.189 0.167 0235
0205 0170 0.299 0185 0.166 0254 0.174 0.177
0226 0169 0.378 0222 0.201 0285 0.186 0.198
KOT LAH MAP MOD MOO NOC ODC OGO

0153
0222 0.138
0252 0.090 0.193
0217 0.135 0.169
0264 0.144 0.47
0233 0.154 0.187
0225 0.139 0.141
0255 0.143 0216
0151 0,100 0.138
0242 0.179 0.254
0226 0.096 0.163
0238 0.120 0.203
0230 0.151 0.220
0320 0.190 0.294
0299 0.154 0.49
0153 0.110 0471
0169 0.074 0.113
0247 0.096 0.175
0240 0.177 0.237
0235 0.115 0.147
0240 0.134 0218
ORF ORR PAT

0216
0241 0.196
0265 0.191 0.189
0236 0.208 0254
0238 0.227 0176
0145 0.140 0153
0241 0.213 0271
0215 0.174 0227
0189 0.182 0245
0264 0.175 0280
0347 0.253 0261
0282 0.244 0308
0160 0.157 0134
0.115 0.138 0.163
0233 0.255 0280
0254 0.201 0215
0165 0.173 0238
0203 0.250 0304
PER PHP PIC

0.220
0204 0.241

0.134 0142 0.133
0263 0272 0271 0.201
0200 0173 0235 0131
0244 0220 0215 0132
0234 0261 0292 0.176
0249 0278 0335 0.164
0.256 0302 0.278 0.165
0.172 0.160 0.145 0076
0.150 0.103 0.163 0.065
0.248 0210 0.296 0.153
0.166 0239 0.187 0.153
0210 0.169 0226 0.115
0261 0222 0.250 0.153
POM POT RAF RAH

0220
0243 0.223
0245 0.244
0355 0.307
0326 0.290
0184 0.138
0188 0.120
0283 0.229
0250 0.188
0234 0.185
0287 0.218

0219
0345
0258
0136
0133
0299
0228
0.188
0222

0382
0270
0.185
0172
0323
0.244
0.220
0.286

0.386
0.186
0.179
0416
0.309
0276
0.362

0217
0194
0367
0243
0284
0311

0.097
0.174
0.189
0.155
0.177

0139
0187 0.271

0096 0.206 0.225
0154 0.253 0271 0207
ROD RUS SAM SAW SCA SCM SHH TIP VIE

VOS WOE





























http://tree.bio.ed.ac.uk/software/figtree/

