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A identificag&o correta de uma cultivar € essencial para sua propagacéo e comercializagédo.A
utilizacdo de ferramentas moleculares para andlise genética permite o apoio em agfes
relacionadas ao repasse de material propagativo para o setor vitivinicola, a protecdo de
novas cultivares e a solugédo de questdes de identidade genética. Este trabalho teve como
objetivos: (a) confirmar a identidade das cultivares BRS Carmem, BRS Cora, BRS Margot e
BRS Violeta, visando distribuicdo comercial;(b) confirmar a identidade de amostras
identificadas como ‘Goethe’, ‘Bord®d’, ‘ltdlia’, ‘lona’, ‘Portugal Taquarituba’ e ‘Libano’
coletadas na regido ou mantidas pelo Banco Ativo de Germoplasma de Uva (BAG-Uva); e
(c) definir o perfil genético da ‘Selecéo 8 para apoiar o processo de protegdo da nova
cultivar. Utilizou-se um grupo de 17 marcadores SSR caracterizados anteriormente (PIC:
0,48; heterozigosidade esperada: 0,37; heterozigosidade observada: 0,60 e Pld combinada
de 6,35 x 10®). O DNA foi extraido das folhas jovens das amostrase amplificado em reacdes
de PCR. Os fragmentos foram separados em gel de poliacrilamida denaturante 6% e
corados com nitrato de prata. As matrizes mantidas em Canoinhas foram comparadas com
amostras das contraprovas mantidas como exigéncia no processo de protegdo; ‘lona’,
‘Portugal Taquarituba’ e ‘Libano’ foram comparadas com o acesso ‘Isabel’; a ‘Selegao 8 foi
comparada com ‘Crimson Seedeles’ e ‘BRS Isis’. O restante das amostras foi comparado
com os acessosmantidos no BAG-UVA: ‘Goethe’, ‘Bordd’ e ‘ltalia’ e suas mutacdes e
também com ‘Victdria’ e ‘Regina’, pela semelhanga com ‘ltdlia’. As distancias genéticas
entre as amostras foram estimadas com base no coeficiente BAND e submetidas a analise
de agrupamento. Os resultados evidenciam que as amostras propagadas em Canoinhas
correspondem as cultivares originais.Foi comprovada a identidade das amostras
denominadas ‘Goethe’ e ‘Bord®’. A amostra denominada ‘Italia’ divergiu geneticamente de
todos os padrbes usados. Nao foi possivel esclarecer sua identidade. Os acessos
denominados ‘lona’, ‘Portugal Taquarituba’ e ‘Libano’ revelaram-se como sendo as
cultivares ‘Isabel’ ou ‘Isabel Precoce’. Também foi possivel demonstrar que o gendétipo
‘Selecdo 8 é geneticamente diferente de'BRS Isis’ e de‘Crimson Seedless’. O perfil genético
da nova cultivar seréd encaminhado ao Servigco Nacional de Proteg&o de Cultivares, ligado ao
MAPA, como complementacdo da documentacdo solicitando a protecdo. A identificacdo
correta de cultivares contribui para a qualidade e a manutencgéo do setor vitivinicola.
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