ISBN 978-84-09-61966-5

XXV
CONGRESO
NACIONAL

Enfermedades Infecciosas
y Microbiologia Clinica

2024

)
p

9
l;llll
[
B

1=
W
L
H H 2 = & 2 & i A =
| - 4 - [
<=1 : T & R L] e
TR B A (=)= = > S
EV‘J‘“‘E' B “iﬁ =§_=_=A=_=_§ = [
0 _0_0_0_0 — o o o S .ml-l-?-l. ‘n..
i S5s Il ‘ | w - — .
| H B F [l ||f|

{7 o R

QLML (N0 L (T || i

PALACIO DE CONGRESOS

ZARAGOZA

Libro



SEIMC 2024 - Libro de comunicaciones
Codigo ISBN  978-84-09-61966-5
Enlace publicacion https://intranet.pacifico-meetings.com/amsysweb/faces/publicacionOnlineLIBRO.xhtmI?id=918
Tema 02. Epidemiologia de la resistencia a los antimicrobianos. Vigilancia y control de las resistencias
Sesion  ePoster-02. Epidemiologia de la resistencia a los antimicrobianos. Vigilancia y control de las resistencias
Cadigo de presentacién 0471

Sandra A. Martinez-Alvarez !, Carla Andrea Alonso 2, Teresa Cardona-Cabrera 3, Myriam Zarazaga ', Alberto Sanchez-Cano

Autor(es) 3, Carlos Gijén 3, Ursula Hofle 3, Carmen Torres '

'Universidad de La Rioja, Logrofio, 2Hospital San Pedro de la Rioja, Logrofio, ®Instituto de Investigacion en Recursos

Centros  sinegéticos IREC (CSIC-UCLM) , Ciudad Real

Deteccion y caracterizacion de Enterobacterias productoras de beta-lactamasas de espectro
Titulo: extendido y carbapenemasas en cigiieias blancas durante dos periodos en 2020 y 2021

Texto:

Introduccién: Las Enterobacterias productoras de carbapenemasas (CP) y beta-lactamasas de espectro extendido (BLEE)
se monitorizan activamente en humanos y animales, pero el potencial de las aves migratorias como fuentes
diseminadoras/portadoras de bacterias resistentes a antibioticos (RAM) sigue siendo poco conocido. En un estudio previo
(muestreo enmarcado en julio-agosto 2021), evidenciamos el potencial de las cigiiefias blancas para actuar como vectores
en la diseminacion de bacterias RAM portando altas tasas de produccion de BLEE/CP. Por ello, aqui evaluamos la
disposicion temporal de las ratios de BLEE/CP causada por E. coli (Ec) y K. pneumoniae (Kp) en dos periodos,
retrospectivo (septiembre-2020) y prospectivo (septiembre-2021), periodo en el que conviven cigiiefias que estan en el
paso de migracion hacia Africa con aquellas provenientes del Norte que invernaran en la Peninsula Ibérica. Ademas, se
caracterizaron las variantes enzimaticas involucradas y la presencia de otros genes RAM de alto impacto clinico.

Métodos: Se recogieron un total de 95 muestras de heces frescas individuales de cigiiefia blanca en dos vertederos
diferentes en la provincia de Ciudad Real durante septiembre-2020 (n=41) y septiembre-2021 (n=54). Las muestras se
cultivaron en Brilliance™ ESBL Agar y CHROMID®CRE Agar. Se tomaron dos colonias sospechosas de ser Ec o Kp y
se identificaron por MALDI-TOF. La sensibilidad a antibidticos se evalué mediante microdilucién en caldo utilizando el
panel MicroScan® (BeckmanCoulter/EE.UU). Se utilizaron los criterios de EUCAST 2023 para su interpretacion. Las
cepas productoras de carbapenemasas se caracterizaron mediante inmunocromatografia (NG-Test® CARBA-5;
NGBIOTECH/Francia) y mediante PCR convencional con secuenciacion Sanger junto con las cepas BLEE.

Resultados: La produccion de BLEE-Ec/Kp fue detectada en 25 muestras (26.3%) mientras que 11 muestras contenian
CP-Ec/Kp (11.6%). Las prevalencias observadas en ambos afios no fueron muy dispares en cuanto a la deteccion de la
produccion de BLEE [39.0% (n=16/41) para el periodo 2020 y 46.3% (n=19/41) para el periodo 2021] siendo mayoritaria
en Ec. Por el contrario, para la produccién de CP se produjo un incremento notorio en el periodo 2021 (2020-7.3% vs
2021-14.8%) aunque en este caso relacionado principalmente con Kp. Estos datos siguen la linea de lo expuesto en
nuestro primer estudio (BLEE-33.6%, CP-13.3%). Se obtuvieron 41 aislados no repetitivos (n=31 BLEE-Ec/Kp; n=11
CP-Ec/Kp). Todos los aislados Ec/Kp exhibieron fenotipo de multi-resistencia principalmente asociado a -lactamicos-
quinolonas-aminoglucésidos-trimetoprim/sulfametoxazol sin presentar resistencia a fosfomicina. Dentro de los aislados

BLEE—EC/Kp se detectaron los genes bZaCTX-M-M, blaCTX-M-155 blaCTX-M-Z% blaCTX-M-65 y blaSHV-12 co—albergando cn
algunos casos blacyvy-atblacTxm-15 0 incluso blacTx.m-15Tmer-1 (codificando la resistencia a colistina). Del mismo
modo, la presencia de CP-Ec/Kp estuvo mediada por una amplia diversidad de genes (blagpc.3/3, blanpM-1, DlanDM-7,
blayim-1, blapxa-4g) € incluso co-albergando hasta dos tipos de carbapenemasas (Kp-blanpm-1+blaoxa-4a8, Ec-blanpm-

1+blakpc-2/3)-

Conclusion: Las cigiiefias son importantes reservorios y vectores de genes de RAM de muy alto impacto clinico (CP) ya
que se han evidenciado indicios de persistencia temporal durante el afio 2021. La gran diversidad genética sugiere que las
cigiliefias pueden adquirir/acumular bacterias RAM a lo largo de sus rutas migratorias y en consecuencia deberan
monitorizarse para determinar su impacto en salud publica.



