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CARTA DEL PRESIDENTE
De Cérdoba a Segovia, pasando por Estoril

Como bien sabéis, se acaba de celebrar el 4° Congreso de la EuPA en Estoril cuyas
presentaciones, grabadas en video, podréis consultar en breve desde la pagina web de la EuPA
(http://lwww.eupa.org/). No es mi intencién contaros los pormenores de los excelentes trabajos
presentados, pero si quisiera dedicar unas lineas a comentar algunos aspectos que me han parecido
de interés general. En primer lugar, el desarrollo de nuevos métodos bioinforméticos y la aplicacion
de otros ya conocidos en entornos como la genomica al andlisis e interpretacion de experimentos de
protedmica a gran escala, asi como su integracion con otras fuentes de informacion como expresion
génica, metaboldémica, interaccion, etc. Muchas de las herramientas son de libre acceso, lo que a
buen seguro contribuira a su uso generalizado y, en consecuencia, dinamizara su perfeccionamiento.
Estas aproximaciones sintéticas impulsan de manera muy significativa la generacién de hipotesis
funcionales a partir de las colecciones de datos generadas. Sin embargo, es evidente que las
hipotesis han de ser convertidas en tesis mediante experimentos de validacion. En este sentido, es
unanime la aceptacion de la técnica denominada SRM (Selected Reaction Monitoring) como
método relativamente sencillo y eficaz que permite la deteccion y cuantificacion de un péptido
mediante la monitorizacion de transiciones especificas. Su eficacia incluso en el contexto de
matrices complejas como los fluidos bioldgicos, postulan a este método como un candidato
prometedor en la busqueda de biomarcadores en el sentido amplio de la palabra. Es importante
comentar, por lo que pueda significar en un futuro proximo, que se adopté una postura bastante
critica hacia los estudios basados en la identificacién de biomarcadores de potencial aplicacion en el
seguimiento, diagnostico o tratamiento de enfermedades. La razén es la falta de experimentos que
validen los rasgos que diferencian las limitadas series de individuos analizadas, algo que resulta
bastante l6gico. En general, los experimentos son excelentes desde un punto de vista técnico, la
validez de los postulados biomarcadores y, por lo tanto, su alcance en cuanto a la aplicacion en
clinica, depende del analisis de miles de muestras, proceso en el que podemos encontrar
limitaciones a dos niveles: disponer de un método que permita realizar los analisis masivos y el
acceso a muestras debidamente recogidas, almacenadas y documentadas. En cuanto al método, el
SRM emerge como una posible alternativa a los métodos clasicos basados en la inmunodeteccién de
la proteina de interés. La disponibilidad de muestras depende en gran medida de la creacion de
biobancos altamente especializados que deberian promoverse a través de iniciativas de alcance
nacional, como ya esta ocurriendo en algunos paises. En mi opinion, el conocimiento detallado de
las bases moleculares de los procesos patogénicos mediante la combinacion de modelos
experimentales de enfermedad, sistemas in vitro facilmente manipulables, muestras humanas y
métodos de andlisis tan eficaces como los disponibles hoy en dia aportaran una informacién robusta
de la que emanaran de forma natural las aplicaciones biomédicas.

Otro de los temas estrella, lejos de las sesiones candnicas, ha sido el recientemente lanzado
Human Proteome Project, iniciativa que se hizo publica en el congreso de la HUPO celebrado el
mes pasado en Sidney. El objetivo final es identificar y cuantificar al menos la especie proteica
producto mayoritario de cada gen, en cada uno de los mas de 230 tipos celulares distintos que
constituyen nuestro organismo. Es un trabajo de enormes proporciones que se plantea a diez afios
vista y que realizaran equipos de investigacion pluridisciplinares que elegiran su parcela de trabajo,
basicamente el cromosoma en el que se trabajara de forma individual o consorciada para
caracterizar las proteinas codificadas por los genes que los integran. En una segunda fase se
investigaran las alteraciones que cursan con la progresion de enfermedades. Se propone basar el
analisis en SRM y generar los datos en formatos que permitan su intercambio y una total
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integracion. Los detalles se pueden consultar en la pagina web de la HUPO
(http://lwww.hupo.org/research/hpp/). En Europa se estan gestando algunas propuestas y quizas
algunos de nosotros queramos formar parte de esta interesante iniciativa.

En cuanto a esta nuestra sociedad, dejamos atras unas excelentes Jornadas de Cordoba, sobre
las tendréis puntual y detallada informacion en este nUmero y nos aprestamos ya a una nueva
edicion de nuestro congreso, la cuarta. En esta ocasion nos marchamos a Segovia donde a buen
seguro volveremos a hacer historia y seremos recordados junto con obras tan memorables como el
Acueducto, el Alcazar o la Catedral. Ademas de los aspectos mundanos que endulzan tales eventos,
la calidad de la ciencia que en ellos se destila, es iman para propios y extrafios, como indica el
elenco de invitados que podéis consultar ya en la pagina web ya disponible
(http:/lwww.seprot2011.es). No es de extrafiar tal éxito de convocatoria, porque el trabajo realizado
durante estos Ultimos afios tanto a nivel individual como a través de iniciativas coordinadas (como
ProteoRed o la propia SEProt) ha situado a la proteémica espafiola a un excelente nivel. En otro
orden de cosas, tenemos que felicitar a Juan Pablo Albar por su reciente eleccion como miembro de
la Junta Directiva de la HUPO. Otra buena noticia, ha sido la eleccién de la candidatura de Madrid
por la Junta Directiva de la EUPA como sede del congreso EUPA-HUPO que se celebrara en 2014.
Nuestra candidatura fue seleccionada entre 4 excelentes propuestas que incluian a Estocolmo,
Dublin y Moscu. Ahora sélo queda esperar que la HUPO de su aprobacion; cabe la posibilidad de
que se presente algun candidato adicional. Dadas las fechas, quiero recordaros que estamos cerca de
cerrar el plazo de la convocatoria de becas de diciembre. Os animo a emplearlas para ayudaros a
financiar la asistencia a cursos, estancias cortas en otros laboratorios y, eventualmente, para
asistencia a algun congreso, aunque las dos primeras actividades seran priorizadas por el comité de
seleccion. Finalmente, quiero agradecer a Jesus Jorrin por su generoso esfuerzo que hace posible
que tengais en la mano este nuevo namero de la revista Protedmica. No dejéis de mandar vuestras
reflexiones, comentarios sobre trabajos que o0s hayan parecido interesantes, resimenes de vuestras
tesis y cualquier otra contribucién que se 0s ocurra.

Nos vemos en Segovia, donde si mirais al horizonte, hacia Mujer Muerta, en el frio
atardecer veréis, segun cuenta la leyenda, como, surcando los cielos, se acercan los dos hermanos a
besar a la madre que se sacrificd para evitar una guerra fratricida.

Fernando Corrales



