III. Méra Interdiszciplinaris Karpat-medencei Szakkollégiumi Konferencia — Szeged, 2019

fenntartasaban is fontos szereptik van. Ezen fehérjék elégtelen mtikodése nuklearis
instabilitast, egyenl6tlen kromoszéma szegregaciét, vagy abnormalis sejtosztodast
eredményez. A genomi instabilitds egyik jele a mikronukleuszok (MN) jelenléte. A
MN-ok kis, extranukledris testecskék, melyek acentrikus kromoszéma
fragmenteket és/vagy egész kromoszomadkat tartalmaznak sejtmagmembranba
csomagolva. Ezen genomi instabilitasi biomarkerek hasznalhat6k arra is, hogy a
sejtek eme tulajdonsdgat szamszertisithet6vé tegyiik.

Csoportunkban a még lefratlan LiliA nevii fehérjét vizsgdljuk. El6zetes
eredményeinkbdl kiindulva a LiliA-nak a genomi integritds fenntartdsaban van
szerepe. A fehérje 3 UBZ (Ubiquitin-Binding Zinc finger) domént és egy SLIM
(Short Linear Motifs) régiot tartalmaz, ami olyan fehérjékre jellemz&, melyek
képesek a DNS-hez kot6dni. Kordbbi eredményeink alapjan az volt a hipotézisiink,
hogy a LiliA hidnyos (csendesitett) sejtekben megjelené genomi instabilitas
megnovekedett MN szdmmal jar. A mikornukleusz képz&dés mellett a masik
kérdés a LiliA lokalizacidja, mely a korabbi kisérletek alapjan citoplazmatikus, de
hipotézisiink szerint bizonyos hatasok kovetkeztében be kell mennie a magba.

Egy high-throughput kép analizal6 rendszert (ImageXpress Micro Confocal
/Molecular Devices/) hasznalunk a transzfektalt sejtekben valé kiilonféle
fenotipusok azonositdsara, illetve a lokalizdci6 megallapitasara. El6zetes
tapasztalatunk, hogy a LiliA csendesitése megnoveli az emlitett fenotipusok
gyakorisagat és ez az altalunk hasznalt rendszerrel konnyen detektalhato.

Schiitz Oszkar (SZTE Moéra Ferenc Szakkollégium)
Népvandorlas kori temet6k archeogenetikai feldolgozasa

El6addsomban a Sarrétudvari-Hizofold tertiletén feltart honfoglalds kori (10.
szazadi), koznépi temet6 lelet anyaganak archeogenetikai feldolgozasat mutatom
be.

Az eddig megjelent genetikai eredmények elsésorban a gazdag, lovas sirokkal
fémjelzett temet6k anyagara koncentraltak, melyek feltehetéen a honfoglalé elit
maradvanyait rejtik (Tomory et al. 2007; Bogacsi-Szabd et al. 2008; Cs6sz et al. 2016;
Neparéczki et al. 2016, 2018). Hogy teljes képet alkothassunk a 10. szazadi
népességrél, az adatokat ki kell egésziteni a korabeli koznépi temetSk genetikai
jellemzésével is, melynek a Sarrétudvari-Hiz6fold temets az egyik legnagyobb
sirszamu képviselgje.

A régészeti csontanyag feldolgozasdnak lépéseit a laborban altalam is
alkalmazott protokollok ismertetésén keresztiil kivanom bemutatni. Az
archeogenetikai kutatasokat végz6 laborok igen szigora el6irdsok szerint
miikodnek, igy az el6adds soran ismertetett moédszerek nem csak a tanszéken
végzett munkamnal, de barmely hasonlé kutatast végz6 intézmény esetében is
alkalmazhato6ak.
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