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Introducción

Shewanella putrefaciens Pdp11 (Pdp11) es una cepa descrita como probiótico en

peces de importancia acuícola. La secuenciación de su genoma ha permitido establecer

comparaciones a nivel genómico con otras cepas patógenas pertenecientes al mismo

género. Como parte del estudio del genoma de Pdp11 se han identificado la presencia

de 6 transposones y su ausencia en 7 cepas de Shewanella.sp (Pérez Gómez Olivia et

al., 2021). En este trabajo se plantea el uso del transposón que interrumpe la proteína

PhzE, implicada en la biosíntesis de la fenazina, para la identificación especifica de

Pdp11. Así como, la puesta a punto de la PCR para determinar la sensibilidad de los

cebadores en la identificación del probiótico. En los cultivos acuícolas, Pdp11 se

administra a los peces mediante su dieta en concentraciones de 109 ufc/gr de pienso,

este trabajo permitiría la futura identificación y cuantificación del probiótico en

muestras intestinales, así como el estudio del potencial de colonización del mismo.

Resultados & Discusión

El transposón compuesto por el gen interrumpido de

la PhzE y transposasa, evidencia unos bajos valores de

cobertura con las secuencias disponibles en el NCBI,

confirmándose in silico la presencia única en Pdp11. Se

diseñaron dos pares de cebadores, siendo más

específicos los correspondientes a la región B (forward:

TGGTATCATCGACTGGGACA, reverse:

TACCGCATATGGTTGTCGAA) empleado en los

ensayos de sensibilidad. Las PCR realizadas en las 13

cepas de Shewanella.sp ensayadas y su análisis en gel

de agarosa, confirman la presencia de este transposón

en el probiótico y su ausencia en otras cepas y especies

de Shewanella. El ensayo de sensibilidad de los

cebadores permite identificar la presencia del

probiótico en cultivos con 3 x 103 células/ml para una

concentración de 10 ng/µl de DNA, siendo una

sensibilidad similar a la determinada en investigaciones

previas para otros microrganismos como

Tenacibaculum maritimus, Aeromonas salmonicida o

Lacticaseibacillus rhamnosus X253 próximas a 103-104

ufc/ml (Zhao et al., 2022).

El transposón que interrumpe la proteína implicada en la

biosíntesis de fenazina, es un elemento que parece no detectarse en

otras cepas relacionadas, como se propuso con los análisis in silico,

siendo un potencial candidato como elemento molecular para la

identificación del probiótico en muestras biológicas.

Conclusiones

Material & 

Métodos
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Figura 1. Comprobación mediante gel de Agarosa del producto de PCR,

evidenciándose la presencia del transposón (región A y B) en el genoma

del probiótico y su ausencia en otras cepas del género Shewanella.sp

Figura 2. Comprobación mediante gel de Agarosa del producto

de PCR de la amplificación del transposón a diferentes

concentraciones de DNA/cultivo del probiótico. Determinándose

una sensibilidad de 3x 103 células/ml.
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