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INTRODUCCION

La brucelosis es una enfermedad causada por Brucella canis, que es una bacteria que se aislé por
primera vez de los fetos de cachorros muertos en el medio de los afios 1960. Se trata de las
bacterias mas comunes que pueden infectar a las perras. Parece que en los ultimos afios se ha
escrito mucho sobre la brucelosis en la cria de perros, pero a pesar de todo, las tasas de infeccion
puede llegar a alcanzar hasta un 8-10%. Brucella canis también representa un riesgo significativo
para la salud publica, ya que es transmisible a los seres humanos. Los seres humanos pueden
desarrollar una insuficiencia hepatica grave o la artritis

MATERIALES Y METODOS

La brucelosis es una de las principales causas de la infertilidad canina. Es principalmente una
enfermedad de transmision sexual, pero también puede ser transmitida por el contacto con
fluidos corporales infectados. La enfermedad se puede transmitir de perros a humanos. El
diagndstico de la brucelosis ha sido tradicionalmente por la sonda de deteccion serolégica y
cultivo de las bacterias. La incorporacion de la deteccidn molecular por PCR, puede proporcionar
una identificacion mas rapida, sensible y especifica de estas bacterias en una muestra y minimizar
la exposicion humana. Ensayos basados en la PCR Se han desarrollado muchos para la
identificacion de Brucella.spp para mejorar las capacidades de diagndstico. Bruce lader etc

El uso de esta herramienta de la tipificacion molecular en nuestro propio laboratorio revelé que,
aunque en general el ensayo funciona de forma excelente, para distinguir cepas de abortus B (S19
y SRB51) y B. melitensis (Rev. 1) B. canis, pero hubo problemas con la discriminacién entre B. canis
y B. suis.

DISCUSION Y CONCLUSIONES

De acuerdo con Whatmore en 2007, que confirma la estrecha relacién de B. canis con B. suis
biovar 3 y 4 aislamientos de la que difiere en sélo 1 o 2 sitios polimérficos ambos localizados en el
fragmento omp25, identificated con ST18 como canisy ST21, como suis.

El objetivo fue identificar biotipo de Brucella canis en circulacidon en nuestro pais, mediante PCR.
Utilizamos 83 cepas de Brucella canis, confirmados por la Argentina Instituto ANLIS Malbran,
aislados en la provincia de Buenos Aires y San Luis, usando la PCR multiplex descrito por Garcia-
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Yoldi et al, 2006 En pocas palabras:.. Protocolo de extraccion de ADN con la Gendmica Purificacion
de ADN Kit PureExtreme Escalera: Fermentas Gene. Regla: 50 pb escalera del ADN. GapdPH como
control de la expresion de ADN. Los cebadores y protocolo, segliin Garcia-Yoldi. Obtuvimos 80 cepa
de este aspecto del estudio como suis B (ST21) y 3 cepa mirada como canis (ST18). Hasta ahora, el
biotipo aislado en la provincia de Buenos Aires se informd a ST21 biotipo comprar la incorporacion
de nueva cepa de otra provincia de dar oportunidad de identificacidon de otra byotipe (ST18), ya
descriptive.by Whatmore, A en 2007.
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