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9 января 2022 г. исполнилось 75 лет академику РАН, доктору биологических наук, научному руководителю Федерального исследовательского 
центра Институт цитологии и генетики Сибирского отделения Российской академии наук, первому вице-президенту Вавиловского общества 
генетиков и селекционеров профессору Николаю Александровичу Колчанову. Академик Н.А. Колчанов – выдающийся специалист в области 
биоинформатики и системной компьютерной биологии, под руководством которого сформировалась и получила общемировое развитие 
крупнейшая в этом направлении отечественная научная школа. Он является автором и соавтором около 700 публикаций в отечественной 
и зарубежной печати, 18 авторских свидетельств и 8 патентов. В течение почти 20 лет академик Н.А. Колчанов является заведующим 
и профессором кафедры информационной биологии факультета естественных наук Новосибирского государственного университета. Он 
подготовил 12 кандидатов наук и 2 докторов наук. Его ученики, работающие в ведущих отечественных и зарубежных научных центрах, 
являются гордостью российской науки и вносят весомый вклад в мировой уровень развития современной биоинформатики.
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Bioinformatics benefits from Siberia: on the anniversary of Nikolay 
Aleksandrovich Kolchanov, Academician of the Russian Academy of 
Sciences (RAS)

January 9, 2022 marks the 75th anniversary of Nikolai Aleksandrovich Kolchanov, Doctor of Biological Sciences, Professor, Academician of the 
Russian Academy of Sciences, Scientific Leader of the Federal Research Center the Institute of Cytology and Genetics of the Siberian Branch of the 
Russian Academy of Sciences, First Vice-President of the Vavilov Society of Geneticists and Breeders. Acad. N.A. Kolchanov is a prominent specialist 
in the field of bioinformatics and systems computational biology, under whose guidance the largest domestic scientific school in this area has formed 
and received global development. He is the author and co-author of about 700 publications in domestic and foreign press, holder of 18 copyright 
certificates and 8 patents. For almost 20 years, Acad. Kolchanov is the Head and Professor of the Department of Information Biology with the Faculty 
of Natural Sciences of Novosibirsk State University. He supervised the work of 12 doctoral and 2 senior doctorate students. His students, who work in 
leading domestic and foreign scientific centers, are the pride of Russian science and make a significant contribution to the world level of development 
of modern bioinformatics at the global level.
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Профессиональная деятельность Николая Алексан-
дровича Колчанова неразрывно связана с Новосибир-
ским Академгородком, начиная с обучения в Новоси-
бирском государственном университете (НГУ), который 
он окончил в 1971 году по специальности «Биология». 
Далее Николай Александрович поступил в аспирантуру 
Института цитологии и генетики СО АН СССР, в котором 
трудится до сих пор, являясь в настоящее время науч-
ным руководителем ИЦиГ СО РАН. С 2007 по 2017 год. 
он руководил Институтом, который при нем был реорга-
низован в один из первых в России Федеральных иссле-
довательских центров. В ИЦиГ СО РАН Николай Алек-
сандрович заведует Отделом системной биологии, 
а в НГУ – кафедрой информационной биологии. 

Академик Н.А. Колчанов является основателем отече-
ственной школы биоинформатики. Он непосредственно 
руководил 12 кандидатскими и был научным консультан-
том 2 докторских диссертаций, а его научная школа – 
многочисленные исследователи, работающие в ведущих 
отечественных и зарубежных научных центрах, явля-
ющиеся гордостью российской науки и вносящие клю-
чевой вклад в развитие современной биоинформатики 
в мире (URL: http://www.bionet.nsc.ru; https://kib.nsu.ru/; 
http://www.ras.ru).

Область научных интересов Н.А. Колчанова: рекон-
струкция, компьютерный анализ и моделирование струк-
турно-функциональной организации и эволюции генных 
сетей, геномов, генов, РНК, белков человека, животных, 
растений и микроорганизмов на основе методов биоин-
форматики и системной компьютерной биологии, ком-
пьютерный анализ молекулярных механизмов мутагенеза 
и молекулярно-генетических систем. Результаты иссле-
довательских работ под руководством Н.А. Колчанова 
широко используются в мире. Так, основные публикации 
о разработанных базах данных по регуляции транскрип-
ции (TRANSFAC, TRRD, COMPEL) в совокупности име-
ют более 1500 цитирований по версии Scopus (Wingender 
et al., 1997; Heinemeyer et al., 1998; Kolchanov et al., 1999; 
Kel-Margoulis et al., 2000; Busygina et al., 2000; Kolchanov 
et al., 2002). Печатная работа о предложенном новом 
подходе анализа «горячих точек» возникновения мута-
ций в геноме процитирована около 400 раз (Rogozin, 
Kolchanov, 1992), а основные работы о подходах к кон-
струированию 3D-структуры белков на основе первич-
ной структуры – более 300 раз (Shindyalov et al., 1994; 
Ivanisenko et al., 2004; Ivanisenko et al., 2005). Широкое 
признание получили также работы, посвященные анали-
зу, реконструкции и эволюции генных сетей – более 200 
цитирований (Kolpakov et al., 1998; Ananko et al., 2002; 
Kolchanov et al., 2002a; Podkolodnaya et al., 2011; Bragina 
et al., 2014). Развивая свою научную школу, академик 
Н.А. Колчанов уделяет особое внимание системной био-
логии, а также феномике растений. Широкую извест-
ность в этой области имеют работы по математическому 
моделированию процессов связанных с ростом и развити-
ем растений (Mironova et al., 2010; Mironova et al., 2012; 
Omelyanchuk et al., 2017).

Огромную роль академик Колчанов сыграл в разви-
тии научной коммуникации в области биоифнорматики 
и системной биологии, основав с 1998 года регулярную 
Международную мультиконференцию по биоинформати-
ке регуляции и структуры геномов/системной биологии 
(BGRS/SB), представляющую собой один из крупней-
ших международных научных форумов, в работе которо-
го принимают участие ведущие ученые и научные цен-
тры России и мира (URL: http://www.bionet.nsc.ru).

Н.А. Колчанов является автором и соавтором око-
ло 700 публикаций в отечественной и зарубежной печа-
ти, в том числе 9 монографий, 4 учебных пособий, 18 
авторских свидетельств и 8 патентов. Николай Алексан-
дрович – член Бюро Отделения нанотехнологий и инфор-
мационных технологий РАН, член Совета РАН по ген-
но-инженерной деятельности, член Научного совета 
РАН по биотехнологии, член Президиума СО РАН, заме-
ститель председателя Научного совета РАН по генети-
ке и селекции, член Бюро Объединенного ученого совета 
СО РАН по биологическим наукам, заместитель пред-
седателя Ученого Совета ИЦиГ СО РАН, председатель 
Научного совета СО РАН по биоинформатике, член сове-
та по супервычислениям СО РАН, первый вице-прези-
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дент Вавиловского общества генетиков и селекционеров, 
член Межакадемического Совета по проблемам развития 
Союзного государства (Российская часть). Академик Кол-
чанов принимает активное участие в развитии научных 
журналов, являясь членом редколлегий журналов «Гене-
тика», «Сибирский экологический журнал», «Экологиче-
ская генетика», «Наука из первых рук», «Биотехнология 
и селекция растений», «Вавиловский журнал генети-
ки и селекции» (зам. главного редактора), «Mathematical 
Biology and Bioinformatics» (зам. главного редактора), 
«International Journal of Molecular Sciences» (URL: http://
www.ras.ru). Николай Александрович награжден орде-
ном Дружбы (2017 г.), удостоен почетного звания «Заслу-
женный ветеран СО РАН» и является лауреатом премии 
им. А.А. Баева (1995 г.) Российской государственной 
научно-технической программы «Геном человека».

Президиум Вавиловского общества генетиков и селек-
ционеров, генетики и селекционеры нашей страны горячо 
поздравляют Николая Александровича с юбилеем, выра-
жают большую благодарность за его масштабный вклад 
в общее дело развития генетики и селекции в России, 
желают крепкого здоровья и долгих лет творческой жиз-
ни, а также процветания его научной школе!
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