
Model Parameters 

Table S1. Model parameters 

Name  Value  Source 
activationProbability_AEC2  0.25 [day‐1]  [1] 

sim_time_step  1 [s]  / 

sub_resolution  4  / 

ECM_saturation  1e‐2  [g cm‐3]  [1] 

𝜆 ,   1  [1] 

𝜆 ,   3.65e+3  Estimated 

MMP_ECM_binding  2.59e+7 [cm3 g‐1 day‐1]  [1] 

MMP_TIMP_binding  1.04e+9 [cm3 g‐1 day‐1]  [1] 

TIMP_MMP_binding  4.98e+8 [cm3 g‐1 day‐1]  [1] 

ECM_flat_conc  3.26e‐3 [g cm‐3]  [1] 

FGF2_flat_conc  0.00 [g cm‐3]  [2] 

IL13_flat_conc  3.20e‐8 [g cm‐3]  [1] 

MCP1_flat_conc  0.00 [g cm‐3]  [1] 

MMP_flat_conc  0.37e‐7 [g cm‐3]  [1] 

PDGF_flat_conc  0.35e‐8 [g cm‐3]  [1] 

TGFb_ac_flat_conc  2.51e‐12 [g cm‐3]  [1] 

TGFb_in_flat_conc  2.51e‐12 [g cm‐3]  Estimated 

TIMP_flat_conc  5.74e‐10 [g cm‐3]  [1] 

TNFa_flat_conc  2.50e‐8 [g cm‐3]  [1] 

flat_conc  0.0 [g cm‐3]  / 

ECM_D  0.0 [μm2 day‐1]  [1] 

FGF2_D  5.62e+6 [μm2 day‐1]  [3] 

IL13_D  1.08e+6 [μm2day‐1]  [1] 

MCP1_D  1.73e+7 [μm2 day‐1]  [1] 

MMP_D  4.32e+6 [μm2 day‐1]  [1] 

PDGF_D  8.64e+6 [μm2 day‐1]  [1] 

TGFb_ac_D  4.32e+6 [μm2 day‐1]  [1] 

TGFb_in_D  4.32e+6 [μm2 day‐1]  Estimated 

TIMP_D  4.32e+6 [μm2 day‐1]  [1] 

TNFa_D  1.29e+6 [μm2 day‐1]  [1] 

ECM_d  3.70e‐1 [day‐1]  [1] 

FGF2_d  1.66 [day‐1]  [4] 

IL13_d  1.25e+1 [day‐1]  [1] 

MCP1_d  1.73 [day‐1]  [1] 

MMP_d  4.32 [day‐1]  [1] 

PDGF_d  3.84 [day‐1]  [1] 

TGFb_ac_d  3.33e+2 [day‐1]  [1] 

TGFb_in_d  1.10e+1 [day‐1]  Estimated 

TIMP_d  2.16e+1 [day‐1]  [1] 

TNFa_d  5.55e+1 [day‐1]  [1] 

k_FGF2  1.72e‐9 [g cm‐3]  [5] 

k_IL13  2.00e‐7 [g cm‐3]  [1] 

k_MCP1  5.00e‐9 [g cm‐3]  [1] 

k_PDGF  1.50e‐8 [g cm‐3]  [1] 

k_TGFb_ac  1.00e‐10 [g cm‐3]  [1] 

k_TGFb_in  1.00e‐10 [g cm‐3]  Estimated 



𝜆 ,   3.00e‐10 [g cm‐3]  [6] 

k_TNFa  5.00e‐7 [g cm‐3]  [1] 

AEC2_proliferation  2.63e‐2 [day‐1]  Estimated 

F_proliferation_IL13_TGFb  2.50e‐1 [day‐1]  Estimated 

𝜆 ,   1.99 [day‐1]  Estimated 

M0_basic_prob_production  4.38e‐2 [day‐1]  Estimated 

AEC2_AEC1_differentiation  9.80e‐3 [day‐1]  Estimated 

F_MF_PDGF_differentiation  1.20e‐1 [day‐1]  Estimated 

F_MF_TGFb_ac_differentiation  1.20e‐1 [day‐1]  Estimated 

M1_M2_differentiation  1.52e‐2 [day‐1]  Estimated 

M2_M1_TNFa_differentiation  5.00e‐3 [day‐1]  [1] 

AEC1_apoptosis  1.65e‐2 [day‐1]  Estimated 

AEC2_apoptosis  1.65e‐2 [day‐1]  [1] 

Senescent_AEC2_apoptosis  0.0 [day‐1]  Estimated 

F_apoptosis  1.66e‐2 [day‐1]  [1] 

M1_apoptosis  2.00e‐2 [day‐1]  [1] 

M2_apoptosis  1.50e‐2 [day‐1]  [1] 

MF_apoptosis  1.66e‐2 [day‐1]  [1] 

AEC2_FGF2_secretion  1.93e‐14 [g day‐1]  Estimated 

AEC2_MCP1_secretion  5.60e‐14 [g day‐1]  Estimated 

AEC2_TNFa_secretion  2.29e‐11 [g day‐1]  Estimated 

F_TGFb_secretion  6.30e‐17 [g day‐1]  Estimated 

F_ECM_secretion  3.50e‐11 [g day‐1]  Estimated 

MF_ECM_secretion  7.00e‐11 [g day‐1]  Estimated 

M1_TNFa_secretion  1.30e‐15 [g day‐1]  Estimated 

M2_IL13_secretion  2.87e‐14 [g day‐1]  Estimated 

M2_MMP_secretion  1.44e‐12 [g day‐1]  Estimated 

M2_PDGF_secretion  1.24‐13 [g day‐1]  Estimated 

M2_TGFb_secretion  9.99e‐15 [g day‐1]  Estimated 

M2_TIMP_secretion  2.87e‐13 [g day‐1]  Estimated 

K_damage_prob  4.18 [day‐1]  [7] 

Infection_radius  110.00 [μm]  Estimated 

NeighboursThreshold  1  Estimated 

Phagocytic_fraction  100%  Estimated 

Phagocytic_index  1  [8] & Estimated 

Apoptosis_prob_after_damage  0.00 [day‐1]  Estimated 

damage_distance  23.18 [μm]  Estimated 

phagocytic_distance  15.17 [μm]  Estimated 

mesenchymal_speed  240.00 [μm day‐1]  [9] 

macrophage_speed  5760.00 [μm day‐1]  [10] 

AEC1_speed  60.00 [μm day‐1]  Estimated 

AEC2_speed  600.00 [μm day‐1]  [11] 

fibr_to_center  121.49 [μm]  Estimated 

macrophage_to_center  96.21 [μm]  Estimated 

alveolus_radius  110.00 [μm]  [12] 

int_cells_volume  774.00 [μm3]  [13] 

alv_macr_diam  16.00 [μm]  [14] 

ep_2_volume  815.00 [μm3]  [13] 

ep_1_volume  2391.00 [μm3]  [13] 
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