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Resistencia a antibidticos de Streptococcus suis aislados en Espana
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Streptococcus suis es una bacteria Gram positiva que vive como comensal en el tracto respiratorio
superior, intestino y genitales de cerdos. No obstante, puede volverse patégena y causar una
variedad de sintomas como endocarditis, artritis, septicemia y meningitis. De hecho, es una causa
principal de la alta mortalidad en lechones, generando grandes pérdidas econdmicas en la industria
porcina a nivel mundial. Su tratamiento se basa mayoritariamente en el uso de antibiéticos. Estudios
realizados en diferentes areas geograficas han mostrado la emergencia de aislados
multiresistentes.

El objetivo de este estudio es analizar el patrén de resistencia a antibidticos en cepas de S. suis
aisladas en todas las comunidades de Espafia en los ultimos 6 afos. Un total de 116 cepas fueron
aisladas de cerdos enfermos de la enfermedad estreptococica. Su genotipo fue analizado mediante
Multi Locus Sequence Type, identificando hasta 49 STs diferentes, algunos de los cuales fueron
agrupados en 6 grupos filogenéticos. Posteriormente, se analizé la concentracion minima inhibitoria
frente a 16 antibidticos de diferentes familias, y se determiné su patron de susceptibilidad
antimicrobiana utilizando puntos de corte clinicos establecidos (EUCAST) para S. suis, 0 en su
defecto, o se extrapolaron de otros microorganismos. La tasa de resistencia fue elevada para las
Tetraciclinas (94%), Macrolidos (86%) y Lincosamidas (94%), media para Fluoroquinolonas (56%),
y baja para Aminoglucoésidos (21%), Anfenicoles (5%) y B-lactamicos (2%).

Se realizaron estudios de la presencia de genes de resistencia a antibiéticos (GRAs) en toda la
coleccion. Se identificaron tet(O), tet(M), tet(W), tet(O/W/32/0), tet(K), tet(L), tet(40) (asociado a
resistencia a Tetraciclinas), ermB, mefA/E, msrD (asociado a resistencia Macrolidos) y linB, IsaE 'y
vgaF (asociado a resistencia a Lincosamidas). Estos GRAs han sido hallados en los aislados
resistentes, correlacionando fenotipo y genotipo. Este estudio remarca la elevada tasa de
resistencias a diversas familias de antibioticos de Strepfococcus suis en Espafia, y sugiere la
busqueda de alternativas a los antibidticos.

Este estudio fue financiado por el proyecto TRANSIT (Ref. LMP58_21) de [+D+i de la Direccion
General de Aragon.
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