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A szegedi Archeogenetikai Kutat6csoport munk4ja soran 112 teljes genomszekvenciat
nyertiink ki régészetileg jellemzett honfoglalas kori leletekbSl. A szakirodalomban
elérhetd legmodernebb matematikai és statisztikai genomelemz6 szoftverek segitségével
sikeriilt azonositanunk a honfoglalokhoz legjobban hasonlit6 archaikus populaciokat,
valamint a honfoglalok legfontosabb genetikai komponenseit is. A vizsgilatok soran
azonositottuk a honfoglald elit eurdpai keveredést6l mentes biztosan bevandorl6 csoportjat,
akikrél kimutattuk, hogy manysi, szarmata és hun keveredésbdl szarmaztak. A koznépi
temetk népességének tobbsége helybeli, Karpat-medencei genommal rendelkezett, mas
résziik a bevandorlok és helybeliek keveréke volt. A bevandorl6 elit genetikai adatai
tAmogatjdAk a nyelvészeti alapon felallitott Gstorténeti modellt, de tovabbi fontos
informéciokkal is kiegészitik azt, igazolva, hogy a magyar-hun kapcsolatoknak realis
alapja van. Emellett a korai szarmatikkal kimutatott keveredés szintén 4j megvilagitasba
helyezi a honfoglalok szdrmazasat. A genomelemzések arra is ramutattak, hogy a
honfoglalas kori Kéarpat-medence népessége igen heterogén wvolt, ugyanakkor a
kiilonboz6 Osszetételll genomok szamanak osszehasonlitasaval fontos kovetkeztetések
vonhatok le a bevandorlok és a helyi népesség aranyarol.
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