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Egyre tobb filmben és szamitégépes jatékban talalkozunk olyan jelenettel /koncepcioval,
melyben a genomunk alapjan hatarozzdk meg a felmenGinket, esetleg ,genetikai
memoridnkat”. Utobbi természetesen tudoméanyos-fantasztikum, viszont genomunk alapjan
meghatarozhaté szarmazasunk, rokonaink. Mai, j6 minGségben szekvenalt teljes
genomszekvenciakbol (WGS) akar 5-6. rokonsagi fok felderitésére is van lehetGség.
Azonban, amennyiben a régészek altal feltart mintakbol szeretnénk ugyanezt tenni,
technikai, bioinformatikai akadalyokba titkoziink. Az archeogenetika egyre fejl6dé tudomény,
melynek segitségével megallapithato példaul népek migracidja, adott dinasztiak felkutatasa
(mint példaul a jelenleg is zajlo Arpad-hédz Program). Régi, akar tobb ezer éves
csontokbol valé DNS kivonasnak és szekvendlasnak megvannak a hatranyai, hiszen az
id6 vasfoga a DNS-molekulakat se kiméli. A post mortem sériilések egy része kémiai
kezelések segitségével kijavithato, a tobbihez viszont kiilénb6z6 bioinformatikai médszerekre
van sziikség.

Kutatémunkam soran a munkacsoportunk 4ltal hasznalt PCRelate modszert alkalmaztam,
melyet a szakmaban kézismert ANGSD programcsomagba implementaltak. Ez a moédszer
archaikus mintak esetén alkalmas masodfoki rokonsagot (nagysziil6-unoka) megbizhatéan
kimutatni, viszont ennél magasabb fok esetén nem megbizhat6. Szimulaciok segitségével
vizsgaltam, hogy az adott vizsgilatnil hasznalt atfed6 markerek sziméanak, referencia
populacidknak, random seed-nek és a kiilonb6z6 archaikus DNS-hib4dkbél szirmazo
bias-onak milyen hatasa van a vizsgélatok eredményeire. A szimulaciok alapjan létrehoztam
egy korrekcios metddust, mellyel az eddigi limit akar negyedfokt rokonsag kimutatasara
is alkalmassa teszi az eredeti algoritmust.
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