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El pinsapo (Abies pinsapo Boiss) es un arbol perteneciente a las coniferas, grupo que incluye
especies de gran relevancia ecoldgica y econdmica. Actualmente, poco se conoce sobre su
capacidad de resiliencia frente a los efectos del cambio climatico, sin embargo, se sabe que las
respuestas a nivel molecular ante un estrés ambiental involucran la expresion diferencial de
numerosos genes en diferentes tipos celulares. El estudio de los mecanismos que rigen la
adaptacion y supervivencia de coniferas como el pinsapo se ha visto limitado por la falta de
conocimientos bdsicos de sus genomas y por la baja disponibilidad de herramientas analiticas
apropiadas. Recientemente, nuestro grupo ha conseguido el ensamblaje “de novo” del
transcriptoma del pinsapo, proporcionando un amplio catdlogo de genes (22.769) que se
expresan en diferentes tejidos, de los cuales una elevada proporcién (55%) son transcritos de
longitud compleja (Ortigosa et al. 2022). Este recurso gendmico ha permitido iniciar estudios de
gendmica funcional en esta especie para la caracterizacién de genes potencialmente implicados
en la respuesta a estreses provocados por el cambio climatico.

En este trabajo se han realizado busquedas de redes de genes involucrados en la respuesta al
aumento de temperaturay el estrés hidrico. Entre los candidatos encontramos las proteinas LEA
(late embryogenesis abundant) (Abdul et al. 2021), las deshidrinas (Sun et al. 2021) y las
proteinas HSP (heat shock protein) (Jacob et al. 2017). Ademas, se han analizado los perfiles
transcriptomicos de los genes de interés y se han establecido perfiles de expresion bajo
diferentes condiciones ambientales. Esta informacidn es de gran importancia para la
sostenibilidad de ecosistemas naturales y forestales, y de relevancia ecoldgica para las montafias
del sur de la peninsula ibérica, vulnerables al impacto del cambio climatico.
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