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Leveduras do género DekkeralBrettanomyces causam problemas ao vinho,
afetando as propriedades sensoriais do produto final, como aparéncia, aroma e
sabor. O objetivo deste trabalho foi avaliar o comportamento do metabolismo de
diferentes linhagens de Saccharomyces cerevisiae na presenca da levedura
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contaminante Breftanomyces custersianus. A microvinificagdo foi realizada
utilizando mosto da variedade Cabemnet Sauvignon. O mosto foi esterilizado a
121C/30 minutos e distribuido em reci?ientes. Os m eios foram inoculados com
1 mL de uma suspenséo de células (10" células/mL) das seguintes linhagens: T1-
Embrapa 1vwt/97, T2-Embrapa 91B/84, T3-1vvt/97 e Br. custersianus, T4-91B/84 e
Br. custersianus e T5-Br. custersianus. A evolugdo de CO, foi medida através da
gravimetria por 18 dias. A velocidade de fermentagado da Br. custersianus (T5) foi
inferior a das demais linhagens. Observou-se que, mesmo com uma atividade
metabdlica baixa, a linhagem contaminante, quando inoculada juntamente com
Sacch. cerevisiae, promoveu uma queda mais acentuada no processo
fermentativo da linhagem 91B/84, confirmando assim a superioridade da linhagem
neutra 1vvt/97. Os produtos do metabolismo da Br. custersianus nao s6 podem
afetar a qualidade do vinho, como comprometer a atividade metabdlica da Sacch.
cerevisiae durante o processo de vinificagao.



