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Escherichia coli productor de toxina Shiga (STEC) coloniza el tracto intestinal de humanos, causandoles diarreas y graves
enfermedades como sindrome urémico hemolitico (SUH). Existen diversos subtipos de toxinas Shiga, siendo el Stx2a el
mayormente asociado a casos de SUH. Los genes stx son portados por fagos que presentan gran diversidad y juegan un
rol fundamental en la patogénesis de STEC. Estos genes estan ubicados rio abajo del gen g, que codifica una proteina
antiterminadora que regula la expresién de genes tardios, asociados al ciclo litico de los fagos. Los objetivos de este
trabajo fueron evaluar los niveles de induccidon con mitomicina C de profagos Stx2a y comparar estos niveles segun
serotipo, origen u otras caracteristicas genéticas de las cepas STEC. Se seleccionaron 20 cepas STEC positivas para stx,_
(aisladas de bovinos, humanos y alimentos) en las cuales se analizd por PCR la presencia de otros subtipos de stx, del
gen ninGy de los alelos o33, 21y q0111° Los niveles de induccién de profagos se evaluaron mediante ensayos de doble placa
de agar y qPCR. Se detectaron los subtipos stx, (11 cepas), stx,_/stx, (8)y stx _/stx, (1). Diecisiete cepas presentaron
ninG 'y el alelo q,,, solo o asociado a g,,. Las tres restantes fueron negativas para ninG: una positiva para q, ,, y dos
no presentaron ninguno de los alelos g buscados. Se evidencié induccién con mitomicina C en 17 cepas, con aumento
entre 1y 3 6rdenes de magnitud en la produccidn de fagos evaluada por ambas metodologias. Las tres cepas negativas
para g ,, y ninG mostraron menor induccion que las positivas o no produjeron fagos. Las cepas que portaban solamente
el subtipo stx, mostraron significativamente mayor induccion que las que portaban tanto stx,  como stx, , pero no se
observaron diferencias significativas en cuanto a las otras variables analizadas. Los resultados muestran que la mayoria
de los fagos Stx2a, independientemente del origen del aislamiento, son inducibles y ademas la presencia de varios
fagos con diferentes subtipos de Stx2 en una misma cepa y caracteristicas genéticas de los mismos podrian influir en
sus niveles de induccion.




