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Resultado: Porto Alegre apresentou uma média anual de 13.690 CTs entre 2015 e 2020. Nesse
periodo, a média de feridos relatados foi de cerca de 5.620 casos ao ano. Em 2020 ocorreram
4.413 CTs com feridos. Mesmo com a reducgdo da circulagdo observada a partir de margo de
2020, a proporgéo de feridos ndo esta distribuida diferentemente em relagéo aos outros anos, o
que também é visivel quando considerada a média diaria de CTs registradas em 2015.
Comparando todas as notificagdes em analise, um nimero médio de 39,77 CTs/dia foi notificado
diariamente em Porto Alegre desde 2015. Em 2020, essa média diminuiu para 22,76 (p <0,001),
sem diminui¢ao proporcional de CTs que resultaram em feridos. A proporgao de CTs com feridos
aumentou em relagdo ao numero de colisdes, com média diaria de 0,44 antes do isolamento
social e 0,54 apods esta medida (p <0,001). A média diaria de casos e a razdo de casos com
feridos nao retornou aos niveis médios histdricos até o fim de 2020. Conclusdo: A pandemia
parece ter tido um grande impacto na diminuigdo do numero de notificagdes de CTs. Entretanto,
apesar de haverem ocorrido menos CTs durante 2020, estas foram mais graves, em decorréncia
da maior proporgao de feridos. Assim, € de suma importancia reforgar as medidas de fiscalizagéo
durante o isolamento social e implementar agcbes para dissuadir a populagdo quanto ao
cumprimento das regras e normas de transito.
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Apesar de ser causada por um virus respiratério, a COVID-19 é uma condi¢do sistémica que
pode afetar diferentes 6rgaos, inclusive a saude renal. Ja existem relatos de efeitos renais
relacionados a COVID-19 em longo prazo. Porém, os mecanismos de patogénese do SARS-
CoV-2, especialmente nao-respiratérios, precisam ser melhor explorados. O objetivo deste
estudo foi investigar, através da analise de transcriptomas publicamente disponiveis, genes que
seriam afetados pela COVID-19 nos rins. Foi analisada a expressdo génica diferencial de
diferentes tecidos de pacientes com COVID-19, através do estudo GSE150316, disponivel no
repositério Gene Expression Omnibus (GEO). Os dados brutos foram analisados usando a
plataforma Galaxy e em R, através do pacote edgeR. As seguintes comparagdes foram
avaliadas: rim vs. pulmao e rim vs. outros tecidos. A fim de selecionar genes mais especificos ao
rim, foi realizada a comparacdo pulmao vs. outros tecidos. Genes diferencialmente expressos
com logFC > 2 ou < -2 e valor-P ajustado < 0.05 foram considerados significativos. O
enriqguecimento de ontologias génicas (GO) foi analisado usando a ferramenta g:GOSt do
g:Profiler. Foram encontrados 232 genes com expressdo alterada no rim, sendo 163 na
comparacao rim vs. pulméo e 106 na comparagéao rim vs. outros tecidos; 37 genes eram comuns
as duas comparagdes. Dos 232 genes inicialmente obtidos, 63 foram excluidos das analises
posteriores, pois também foram identificados na comparagéo pulmao vs. outros tecidos. As GO
enriquecidas na comparagao rim vs. pulmao sugere que os genes diferencialmente expressos
estdo relacionados principalmente a atividades metabdlicas mitocondriais. Na comparacgéo rim
vs. outros tecidos, as GO enriquecidas sao principalmente associadas ao desenvolvimento
embrionario renal. A auséncia de enriquecimento de GO de resposta inflamatéria pode ser
justificada pela exclusao dos genes néo especificos ao tecido renal, uma vez que a inflamagao
€ um processo sistémico. O impacto da expresséo diferencial dos genes de desenvolvimento
renal em proliferagéo celular e em eventuais nefropatias precisa ser melhor estudado. Como
perspectiva, pretende-se avaliar transcriptomas de pessoas com alguma nefropatia e comparar
aos resultados obtidos neste estudo. Assim serd possivel investigar se os genes aqui
encontrados estdo também associados a essas nefropatias, o que poderia implicar em um risco
maior de agravar a COVID-19 em pacientes que possuem alguma disfungao renal prévia.
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