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Medicina de Precisión en enfermedades infecciosas 

Medicina de precisión
Medicina genómica

Medicina personalizada

Paciente
Susceptibilidad a la enfermedad

Tratamiento personalizado

Virus

Diseño y eficacia de primers (RT-PCR)
Variabilidad viral 
Linajes virales – correlación con 
severidad
Ayuda al desarrollo de vacunas

Vigilancia y Salud Pública

Detección de variantes de preocupación
Vigilancia y Control de la enfermedad
Coordinación y respuesta rápida
Vacunación

Genoma



Medicina de Precisión en enfermedades infecciosas 



Grupos de entidades coordinadas

Epidemiología

Microbiología
Laboratorios de Referencia

Genómica

Bioinformática



Cada entidad tiene que poner a punto elementos clave

.

Personal especializado

Infraestructura

LIMS

Desarrollo de software



Gestión de datos genómicos



Gestión y trazabilidad de muestras



Desarrollo de software 

https://github.com/nf-core/viralrecon

Multiple compute infrastructures

Portable

Easy to install

Reproducible

Stable code

https://github.com/nf-core/viralrecon


Estructura para dar respuesta al Sistema de Vigilancia

Adapted and extended from Expert opinion on whole genome sequencing for public 
health surveillance. ECDC



60

30min

4h 

Sequencing

GENOMICS UNIT Infrastructure

Data management

Storage

UTIC - CPD

BIOINFORMATICS UNIT

24h

Data processing

Consensus genome sequence

Variants / Lineage Report

320 cores

4TB RAM

Tiempo de respuesta para la secuenciación de genomas virales



Personal 
especializado

Una nueva disciplina

Dotar de recursos

Formación

El reto es crear y mantener estas piezas en todo el territorio de manera coordinada



Sistema Nacional de Vigilancia SARS-CoV-2 basado en secuenciación del genoma viral

GENOMICS & 

BIOINFORMATICS UNITS 

Diagnosis/ Surveillance 

Clinical & Epidemiological Data 

- QC metrics

- Consensus genome

- Variants and Lineage report

- Viral Quasispecies

- Phylogenetic and 

phylodynamic analysis

- Stats and visualization results 

.

Bioinformatics analysis

- Detection and variant 

surveillance.

- Visualization and 

database.

- outbreak.info 

.

National-wide web surveillance 

System
International sharing

B

MetadataFASTQ data

A

WGS/metagenomics 

virus 

Clinical & 

Epidemiological Data

LABORATORY NETWORK 

AUTONOMOUS COMMUNITIES 

Sequencing

Web Platform

Bioinformatics analysis

Network Laboratories support

- Needs and capacities identification. 

- Sequencing protocols and 

bioinformatics pipelines analysis

- Support and training to the labs 

network.

Support and Standards definition

Coordination 

National Surveillance 

CNM-CNE



PROYECTOS FONDO COVID19 

y Proyectos Adheridos

EXPLOTACIÓN 

DATOS

BD
REGISTROENA 

Modelo de datos, ETLs, 
Interoperabilidad

Datos disponibles para uso secundario por la comunidad 

científica pública o privada previo acuerdo de uso y 

autorización de direcciones. 

Registro - ISCIII - COVID19
ACCESIBILIDAD REGULADA CUMPLIENDO PRINCIPIOS FAIR 

Datos clínico-epidemiológicos

NODO GENÓMICO -

VIROLÓGICO

BUISCIII -CNM

NODO CLÍNICO -

EPIDEMIOLÓGICO

CNE

EGA 

PORTAL ISCIII COVID-19

Datos genómicos



Gracias por su atención

Gracias a todo el equipo de 
BUISCIII!

Sarai Varona
Isabel Cuesta

(Find us in https://github.com/BU-ISCIII)

Gracias a todos los Laboratorios de 
Referencia del ISCIII:

- Gripe y Virus respiratorios.
- Tuberculosis
- Bacterias vacunables.
- Enfermeades transmisibles por alimentos.
- Taxonomía.
- Micología.
- Parasitología.
- Virología.

Special mention to the nf-core 
community (https://nf-co.re/)

Gracias a la Unidad de Genómica del ISCIII

https://github.com/BU-ISCIII
https://nf-co.re/

