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INTRODUCAO

Os problemas locomotores impactam negativamente a producdo e o bem-estar dos frangos de corte.
Estas condi¢des tém sido geralmente associadas a sele¢do genética para um rapido crescimento e ganho
de peso corporal. Enquanto o peso e rendimento dos frangos tém aumentado significativamente ao longo
das ultimas décadas, o sistema esquelético, aparentemente, ndo conseguiu evoluir em paralelo, ndo
sendo suficiente para suportar o peso dos animais e assim gerando diversas desordens locomotoras (5).
Essas desordens estdo principalmente relacionadas a degeneracdo Ossea femoral e tém sido
consideradas como uma das principais preocupac¢des da avicultura mundial. Entretanto, poucas
pesquisas tém se dedicado a compreensdo da historia natural dessa condicdo. A necrose da cabeca
femoral (NCF) foi inicialmente descrita como um estado associado com a bactéria Staphylococcus aureus,
no entanto existe um tipo de necrose da cabeca do fémur que é asséptica, onde muitos dos fatores
associados sdo de origem nutricional, ambiental e principalmente genética (3).

Em muitas espécies, o gene da leptina (LEP) é amplamente estudado devido a sua fun¢do associada ao
armazenamento no tecido adiposo e a eficiéncia alimentar. Além disso, estudos recentes tém
demonstrado a atuacdo do hormdnio leptina na ossificacdo endocondral. Contudo, na galinha, nédo se
sabe da existéncia deste gene, uma vez que muitas tentativas de mapeda-lo foram realizadas sem
sucesso. No entanto, o gene receptor de leptina (LEPR) é expresso de forma funcional e pode fornecer as
informagbes sobre a compreenséo da leptina, assim como, a sua importancia no metabolismo 6sseo.
Esse receptor atua diretamente na diferenciacdo de osteoblastos, assim como na proliferacdo de
condrécitos (1). Nesse contexto, o presente estudo busca avaliar a expressdo do gene do receptor da
leptina em frangos de corte afetados e néo afetados por necrose da cabega do fémur.

MATERIAIS E METODOS

Para este estudo foram utilizadas amostras de fémur de 20 frangos de corte com 45 dias de idade, sendo
10 afetados e 10 nao afetados por necrose da cabeca do fémur. O isolamento de RNA total do osso do
fémur foi realizado utilizando o protocolo de extracdo de RNA descrito por Ibelli et al. (2009) (adaptado de
Chomczynski & Sacchi, 1987) com Trizol (Invitrogen). O RNA foi quantificado usando espectrofotbmetro
NanoDrop 2000 (produtos NanoDrop; Wilmington, EUA) e a pureza e integridade do RNA foram avaliadas
em eletroforese com gel de agarose 2%. A sintese de cDNA foi realizada utilizando o kit SuperScript Il
(Invitrogen), seguindo a instrucédo do fabricante. Para a quantificacdo da expresséo relativa do gene LEPR
foram desenhados iniciadores na juncdo exon-exon, sendo eles: F 5' TGGTTTCGCACCGAAGAATG 3’ e
R 5 TTGCTTCAGGGTGCTTGACA 3'. Como normalizador foi utilizado o gene constitutivo HBMS. A PCR
quantitativa (qPCR) foi realizada no equipamento de PCR em tempo real ABI 7500 SDS (Applied
Biosystems), utilizando o corante SYBR Green, e com as amostras em duplicata. Os valores de Ct (cycle
threshold) obtidos foram submetidos a andlise no Relative Expression Software Tool (REST©) (5).

RESULTADOS E DISCUSSAO
O gene LEPR apresentou amplificagdo tardia, indicando uma baixa expressao desse gene no fémur. O Ct
médio do grupo afetado foi 30,73 e do grupo controle foi 31,42. De acordo com os resultados (Fig. 1), ndo
houve diferenca na expressdo do gene LEPR em frangos de corte com 45 dias de idade entre os grupos
afetados ou ndo pela necrose da cabeca do fémur, sugerindo que este gene néo esteja atuando de forma
significativa na ocorréncia desta desordem. No entanto, isso ndo descarta a possibilidade da existéncia de
regulacéo poés-transicional desse receptor, uma vez que ja foi verificado in silico que os microRNAs GGA-
miR-2128, GGA-miR-449, miR-GGA-34, GGA-miR-1459, GGA-miR-1458 e GGA-miR-1571 foram preditos
para atuar na regiao 3'UTR do LEPR. Um desses microRNAs, o0 miR-34, ja foi descrito como envolvido
com genes de desenvolvimento 6sseo em humanos e ratos (1). A influéncia do LEPR em caracteristicas
de integridade 6ssea ja foi relatada em frangos de corte em condig8es fisioldgicas normais, apresentando
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efeito aditivo em caracteristicas como o teor de zinco no fémur, teor de matéria seca da tibia, forca de
guebra 6ssea, peso da tibia e comprimento do fémur (1).

CONCLUSAO
De acordo com esse estudo, a expressdo do gene LEPR em frangos de corte de 45 dias de idade néo
est4 relacionada a presenca de necrose da cabeca do fémur. No entanto, mais estudos bioldgicos que
envolvam a analise funcional do gene em frangos de diferentes idades séo necessarios para descartar a
sua atuagdo no desenvolvimento ou n&o desse problema em frangos de corte.
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Fig. 1. Razéo de expresséo do gene LEPR no osso da cabeca do fémur de frangos de cortes normais e afetados com
Necrose da Cabeca do Fémur, normalizada para um gene referéncia (HBMS).
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