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Resumo: Foram analisados para marcadores moleculares $gadquatro locos de
resisténcia a doencas para 405 gendtipossossypium hirsutum, dez plantas por
genotipo, entre linhagens do programa de melhoremmeivariedades obsoletas norte
americanas ou brasileiras. No caso da virose dognga causada pelBotton leafroll
dwarf virus (CLRDV), 42% dos gendtipos apresentaram pelo meets entre as dez
plantas analisadas com o alelo ligado ao genedi&tdacia no SNP NG0204310. Os
genotipos com pelo menos 70% de plantas resistentbscteriose, causada por
Xanthomonas axonopodis pv. malvacearum, foram 31%. Apenas 3 genétipos
apresentaram-se uniformes para presenca do afgldoliao gene de resisténcia ao
nematoide das galhas no loco microssatélite BNL36Bdanto ao outro loco de
resisténcia aMeloidogyne incognita, ligado ao microssatélite CIR316, 50 gendtipos
eram resistentes, considerando pelo menos 7 emoi0atelo ligado ao gene de
resisténcia. As fontes de resisténcia destes ls@osdiferentes, e espera-se que nao
estejam igualmente distribuidas entre os gendtipddugere-se que no caso de
cruzamentos entre plantas suscetiveis e resistantggograma de melhoramento se
faca a selecdo assistida na primeira geracdo. sepgca de alelos dos marcadores
ligados tanto aos locos de suscetibilidade comeedisténcia mostra a necessidade e
utilidade do uso dos marcadores.
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