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As pragas mais importantes da subfamilia Heliothinae para a agricultura
brasileira sdo as espécies Helicoverpa armigera, H. zea e Heliothis virescens,
altamente destrutivas devido as suas caracteristicas biolégicas que lhes
permitem sobreviver em ambientes instaveis e adaptar-se as mudancas
sazonais do clima. A ocorréncia dessas espécies na regido cotonicultora do
Brasil causou sérios prejuizos econdmicos e estima-se que o dano causado por
H. armigera ultrapasse US$ 5 bilhdes no mundo e R$ 2 bilhdes no Brasil. A
taxonomia desse género é complexa e requer conhecimentos muito especificos
de suas estruturas morfolégicas e reprodutivas, muitas vezes tornando-se um
entrave na identificacdo dessas espécies. O objetivo deste trabalho foi
identificar por meio de marcadores moleculares mitocondrial e nuclear as
espécies de heliotinios ocorrendo nas regides produtoras de algodao do Brasil.
Individuos de H. armigera, H. zea e H. virescens foram macerados em tampéao
de extracdo e o DNA obtido foi submetido a PCR com iniciadores especificos
para a subunidade | do gene citocromo oxidase (COIl). Além desse gene
mitocondrial, 0 gene nuclear do fator de alongamento | também foi utilizado. O
produto de PCR do gene COI foi digerido com a enzima de restricdo BFal. A
amplificagéo da regido corresponde ao gene citocromo oxidase produziu um
fragmento de 615 pb que apods digestdo gerou dois perfis de restricdo. P6de-se
observar o padréo de clivagem de 294 pb e 321 pb para H. armigera, enquanto
para H. zea e H. virescens ndo houve digestdo. Ja para o gene nuclear, houve
amplificacdo do fragmento esperado de 1.106 pb para individuos do género
Helicoverpa, sendo possivel assim, discernir as espécies por meio de uma
chave de identificagdo dicotdbmica molecular. Esses resultados ajudardo no
monitoramento de populacdes de Helicoverpa, no estudo da dispersao das
populacdes e no controle da entrada de novas lagartas em regides agricolas do
Brasil.
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