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Prospeccdao de variedades de guabiroba por meio de marcadores ISSR
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Agricultores tradicionalmente reconhecem a existéncia de diferengas
fenotipicas dentro da espécie Campomanesiaxanthocarpa (guabiroba). Isto
sugere a existéncia de variedades de interesse para diferentes fins. Esta
pesquisa faz parte das agOes do projeto CONSERVABIO II, que prevé o
fortalecimento da construcdo coletiva do conhecimento, integrando saber
tradicional e cientifico. Para tanto, propomos a investigacdo da biodiversidade
de C.xanthocarpapara para avaliar diferentes niveis de diversidade genética e
distinguir provaveis variedades. Uma populacdo de guabiroba sera avaliada
com o auxilio de marcadores moleculares de natureza dominante (Inter-
SimpleSequenceRepeat- ISSR). Serdo examinados 40 individuos (escolhidos
baseados em variacfes fenotipicas) que terdo folhas maduras e saudaveis
coletadas e armazenadas em plasticos com dissecantes a -20 °C. A extragdo
de DNA gendmico serd processada via protocolo CTAB. Extratos gendmicos
totais serdo mensurados e submetidos a uma PCR-ISSR. Seréo avaliados 20
marcadores com uma expectativa de um total de, aproximadamente, 200 loci.
Serdo computados: distancia génica (Nei Li/Dice): percentagem de loci
polimorficos; nimero de alelos; diversidade genética de Nei; indice informativo
de Shannon; e heterozigosidade esperada. Um teste AMOVA sera aplicado
para dimensionar as variancias entre as populacdes. Até 0 momento, todas as
40 amostras ja tiveram seu DNA genbémico extraido com uma média de 30-70
ngul™ e o protocolo de amplificacdo das regides inter-microssatélites estd em
conclusdo. Iniciadores para a reacao de PCR-ISSR foram selecionados e o0s
produtos da amplificacdo estdo sendo submetidos a eletroforese em gel de
agarose. Os resultados estdo sendo fotografados e interpretados
eletronicamente. Uma analise de componentes principais e outra de
grupamento serdao computadas. Visa-se como resultado um protocolo de
analise molecular para eventual distincdo de variedades, uma avaliacdo de
diversidade genética populacional e subsidios para a conservagdo genética
desta espécie. Esta atuacdo faz parte do escopo de trabalho da Embrapa
Florestas e contribuird significativamente para o desenvolvimento da silvicultura
de espécies nativas com potencial produtivo.

Palavras-chave: Campomanesia xanthocarpa; marcadores dominantes;
conservacao.

Apoio/financiamento: Embrapa (MP6 SEG); Pontificia Universidade Catdlica
do Parand — PUC/PR.



