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INTRODUCAO

Colecdo nuclear é definida como uma subamostra de acessos que representam, com 0 menor
indice de redundancia possivel, a diversidade genética de uma espécie cultivada (BROWN, 1995). Seu
principal objetivo é facilitar 0 acesso de potenciais usuarios a uma amostra de menor tamanho que sgja
representativa da variabilidade genética contida no banco de germoplasma da cultura em questéo, para
fins de melhoramento e pesguisa genética.

A Embrapa Arroz e Feijao possui uma colecdo de cerca de 14.000 acessos de arroz armazenado
no seu banco de germoplasma representado por trés grupos; a) variedades tradicionais do Brasil, b)
linhagens e cultivares melhoradas do Brasil, ¢) linhagens e cultivares introduzidas. A colecéo nuclear de
arroz da Embrapa foi formada com representantes desses trés grupos com maior énfase nas variedades
tradicionais, que constituiram 308 acessos, 94 acessos de linhagens e cultivares brasileiras e 148
linhagens e cultivares introduzidas, dando um total de 550 acessos (ABADIE et al., 2005). Essa colecéo
foi caracterizada agronomicamente em onze |localidades, representativas das diversidades de clima, solo
e sistemas de cultivo do Brasil. Os 242 gendtipos que compdem os estratos de linhagens e cultivares
desenvolvidas e introduzidas foi caracterizado molecularmente por 86 marcadores SSR fluorescentes.
Essa andlise permitiu agrupar 12 gendtipos da subespécie indica e 12 da subespécie japdnica, com
ampla divergéncia genética entre eles, constituintes da “Mini” colecéo nuclear de arroz (BORBA,
2007).

Dando continuidade aos trabahos, envolvendo a colecdo nuclear, vem-se ampliando esses
estudos buscando conhecer a capacidade geral e especifica de combinagdo desses gendtipos, visando a
identificacdo de gendtipos para futuras combinagdes e encontrar combinagdes que apresentem heterose
positiva, possibilitando a obtencdo de linhagens superiores, para serem disponibilizadas ao programa de
mel horamento da Embrapa.

O objetivo do trabalho foi avaliar acessos de arroz presentes na colecdo nuclear e seus
cruzamentos quanto ao numero de perfilhos por planta, determinando-se a heterose e seus componentes,
para aumento dessa caracteristica

MATERIAL E METODOS

O trabalho se concentrou no grupo indica da Mini Colegdo. Duas cultivares de arroz irrigado
IRGA 417 (regido subtropical) e BRS Formoso (regido tropical) foram cruzadas com nove genotipos,
sete pertencentes a Mini Colecdo e dois a colecdo nuclear total (Tabela 1). Os cruzamentos foram
realizados em casa de vegetacdo obtendo-se em torno de 300 sementes por cruzamento. Com essa
guantidade de sementes foi possivel montar 0 experimento no campo. Os onze gendtipos, bem como os
dezoito hibridos F; foram plantados na safra 2008/2009, na fazenda Palmital, area experimental da
Embrapa Arroz e feijdo, municipio de Goianira—GO (latitude 16°26’' 06" S, longitude 4°23'52" O). A
semeadura foi feita em bandejas pléasticas e aos vinte oito dias as mudas foram transplantadas para o
campo. O delineamento experimenta utilizado foi o de blocos completos casualizados com trés
repeticbes. Cada parcela foi constituida de quatro linhas de quatro metros espacadas de 0,30 m entre
linhas e 0,20 m entre plantas. A tomada de dados foi feita através da contagem do nimero de perfilhos
em cinco plantas nas linhas centrais das parcelas na fase de colheita. Para andlise dialélica dos dados o
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nimero de tratamentos € dado por: N= p+g+pg, sendo p = 2 (nimero de genitores do grupo 1), q = 9
(nimero de genitores do grupo 2) e pg = 18 (F,), totalizando 29 tratamentos. O modelo estatistico
adotado foi 0 de Miranda-Filho e Geraldi (1984), adaptado a partir do modelo de Gardner e Eberhart
(1966) de diadelo completo. Foi estimada a capacidade de combinagdo de cada genitor (i e ),

correspondente a0 método quatro de Griffing (1956), utilizando as expressdes. g, :%\Z +ﬁ e

A 1. -~
g ZEVj+hj'

Tabela 1. Gendtipos envolvidos nos cruzamentos, seus nomes, nimero de registro e origem.

NUmero Nome Registro BAG Origem
G20 * IRGA 417 - Brasil
G21* BRS FORMOSO - Brasil

G22**m wu 10B CNA0005014 China

G23**m M 40 CNA0002480 Camaréo

G24**m LEBONNET CNA0002442 USA

G25**m GZ 944-5-2-2 CNAO0003195 Egito

G26**m MOGAMI CHIKANARI CNA0010433 Japdo

G27**m VITRO CNA0006961 Itélia

G28**m WIR 5621 CNA0005853 Russia
G29** TOMOE MOCHI CNA0010438 Japdo
G30** RIZZOTO 159 CNA0002871 Portugal

* Genotipos grupo 1 (G1) ** Gen6tipos grupo 2 ( G2) m pertencentes a Mini colecdo de arroz
Embrapa.

RESULTADOSE DISCUSSAO

Observa-se pela Tabela 2 que houve efeito significativo (p < 0,05) quanto a0 nimero de
perfilhos para genotipos grupo 2, efeito dainteragdo entre os grupos, heterose total e heterose do grupo
1. Tais efeitos indicam que ha variabilidade entre os acessos analisados quanto a esse parametro. A
significancia dos quadrados meédios das fontes de variacdo de gendtipos, para os dois grupos, indica que
eles s heterogéneos e gque sua contribui¢cdo para a média ndo € constante. A significancia da fonte de
variagdo que testa a diferenca dos comportamentos médios dos dois grupos de parentais (G1 vs G2)
reflete a existéncia de variagdo no comportamento médio dos grupos entre si. A heterose especifica ndo
foi significativa. Isto atesta a importancia dos efeitos da dominancia no controle desse carater, bem
como a existéncia de divergéncia nas frequéncias a élicas entre grupos e dentro de grupos.

O efeito da heterose especifica indica, ainda, a existéncia de diferencas entre graus de
complementacdo das frequéncias em combinacbes hibridas. Entende-se por complementacdo o
fendmeno em que dois genitores se completam, um suprindo as deficiéncias do outro, ao nivel de
genoma (VENCOV SKY; BARRIGA, 1992; OLIVEIRA et al., 2004). No conjunto dos locos, um dos
genitores tem baixa frequéncia de alelos favoravels e, nestes mesmos locos, 0 outro genitor tem alta
frequéncia de alelos favoraveis. Essa complementacdo sO acontece em |ocos que apresentarem alguma
dominancia, pois a heterose especifica ndo tem sensibilidade para detectar divergéncia entre os
genitores nos locos sem dominancia

No grupo 1, destaca-se 0 G20 (IRGA 417) e no grupo 2 o G25 (GZ 944-5-2-2) (Tabela 3).
Embora esses genitores tenham apresentados maiores médias para nimero de perfilhos, a melhor
combinacéo hibrida ndo foi proporcionada por eles e ssm pelo G21 (BRS Formoso) com o G25 (GZ
944-5-2-2) (Tabela 4).



O fato de o efeito da heterose especifica ndo ter sido significativo (P<0,05) indica que os

mel hores hibridos podem ser preditos com base na capacidade geral de combinac&o.

Tabela 2. Andlise de variancia segundo o modelo de dialelos completos de Miranda-Filho e Geraldi
(1984) para numeros de perfilhos por planta de dois grupos de gendtipos e suas combinagoes

hibridas.
Fonte de Variagdo GL SQ QM F p-valor
Gendtipos 28 8535,714 304,846 5,488 < 0,0001
Grupo 1 1 64,559 64,559 1,162 0,2855
Grupo 2 8 5977,892 747,236 13,453 < 0,0001
Grupo 1 x Grupo 2 1 642,082 642,082 11,560 0,0012
Heterose Total 18 1851,180 102,843 1,851 0,0410
Heterose Média 1 149,127 149,127 2,684 0,1069
Heterose Grupo 1 1 554,030 554,030 9,975 0,0025
Heterose Grupo 2 8 431,187 53,898 0,970 0,4683
Heterose Especifica 8 716,834 89,604 1,613 0,1418
Residuo 56 - 55,541 - -

Tabela 3. Matriz de médias de nimero de perfilhos em dois grupos de acessos de arroz irrigado e suas

combinagoes.
GUG2' G22 G23 G24 G25 G26 G27 G28 G29 G30 Yio©
G20 (71,33 77,00 59,33 89,33 81,00 82,33 70,00 80,67 67,33 94,00
G21 |88,67 80,67 71,67 112,67 71,00 68,00 5800 80,00 74,67 60,00
Y4> 8500 56,00 44,00 118,00 42,67 62,67 49,00 62,33 70,67 77,00°

L. G1 e G2: Genitores dos grupos de acessos da Coleggo nuclear de arroz da Embrapa; *- Yig e
Y ¢: médias dos genitores do grupo 1 e 2, respectivamente; e 3. Médiageral.

Tabela 4. Matriz das estimativas dos efeitos da heterose especifica (S,), de variedades (v e \7J.), de

heterose varietal (ﬁe ﬁj), capacidade geral de combinagdo (§ e Q j) para o carater nimero
de perfilhos em dois grupos de acessos de arroz irrigado e suas combinagoes.

Guc2'| G22 G23 G24 G225 G26 G27 G28 G29 G30 \% h g
G20 | -7,16 -033 -466 -1016 650 866 750 183 -216| 170 -100 -1,50
G2l | 7,16 033 466 1016 -650 -866 -750 -183 216 |-17/0 100 150

V; 1940 -959 -2159 5240 -22,92 -2,92 -1659 -3,26 5,07 - - -
hj -6,5/ 6,/6 -057 -207 1059 -024 -457 509 -840 - - -
g, | 312 19 -11,37 2412 -087 -1,70 -1287 346 -587 - - -

L. G1 e G2: Genitores dos grupos de acessos da Colecao nuclear de arroz da Embrapa

CONCLUSOES

1- Os gendtipos e hibridos avaliados exibem variabilidade genética para o cardter nimero de
perfilhos por planta.
2- Hapossibilidade de encontrar combinacdes alélicas favoraveis para 0 aumento de perfilhos entre

0s gendtipos da colecdo nuclear, 0 que pode gerar populaces promissoras para 0 programa de

melhoramento.

3- Conhecendo a capacidade geral de combinagdo dos gendtipos pode-se direcionar a escolha dos
mesmos aumentando a possibilidade de se encontrar combinagdes favoraveis.
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