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Palavras-chave: Sorgo, tolerancia ao aluminio, mapeamento de alta resolugac.

A toxidez de aluminio (Al) € uma das mais sérias limitagbes agricolas em solos acidos, que ocupam
aproximadamente 40% da area de solos potencialmente araveis no mundo. Em condigdes de pH
baixo (pH 4 - 5), o A" & solubilizado na solugdo do solo, senda encontrado em formas i6nicas que
exercem efeito altamente fitotoxico. A dramatica inibigdo do crescimento radicular causada por Al

resulta em um sistema radicular superficial, que, restringindo a absorgdo de agua e nutrientes,
ocasiona perdas expressivas de produtividade em solos acidos. Um estudo genético-molecular prévio
da toleranda ao Al em sorgo foi realizado em populagdes F, e F,3 derivadas da linhagem padrao de
tolerancia SC283. Os dados de heranga indicaram a ocorréncia de um gene maior de tolerancia
nessa linhagem (Altsg), tendo sido posteriormente obtida a localizagdo cromossémica desse gene. No
presente trabalho, serdo descritos os progressos obtidos para a clonagem posicional (“positional
cloning”) do gene Altsg por meio de mapeamento genético de alta resolugdo. Para tanto, esta sendo
utilizada uma populagdo de 367 linhagens recombinantes (F7), derivadas do cruzamento de SC283
com uma linhagem sensivel ao Al. Genes de arroz localizados na regidao sinténica aquela do gene
Altsg em sorgo estdo sendo convertidos em marcadores STS (*Sequenced-tagged sites”), polimorficos
na populagdo BR0O07 x SC283. Por meio de um sequenciador automatico de DNA, foram genotipados
até o momento quatro marcadores STS ligados ao gene Altsg. Portanto, a posicdo cromossémica
desses marcadores em sorgo encontrou-se conservada em relacdao ao arroz. Com o uso dessa
populagdo de alta resolugdo genética, espera-se identificar marcadores STS ligados ao gene de
tolerancia a uma distancia fisica compativel com a identificagao, no mapa fisico de sorgo, de um BAC
(“Bacterial Artificial Chromosome”) contendo o gene Altss. Seguir-se-a a sub-clonagem e o
sequenciamento desse BAC, para identificacdo de genes candidatos.
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