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Caracterizacdo da proteina supressora de silenciamento génico (NSs) do Zucchini lethal chlorosis
virus (ZLCV): anailise de identidade e filogenia entre espécies do género Tospovirus

(Characterization of suppressor protein gene silencing (NSs) of Zucchini lethal chlorosis virus (ZLCV):
analysis of identity and phylogeny among Tospovirus species)
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Uma forma pela qual os virus conseguem burlar o mecanismo de silenciamento génico ¢ através da acao
de proteinas virais denominadas supressoras de silenciamento génico, as quais possibilitam uma atuacao
patogénica mais eficaz. No género Tospovirus, a ORF codificadora da proteina (NSs) localiza-se no segmento
S e sua fungdo estd associada a supressao de mecanismos do silenciamento génico, através do sequestro
de siRNAs. Até o momento, a maioria das proteinas NSs de espécies de Topovirus do grupo Americano ja
foram sequenciadas, faltando, no entanto, a caracterizacdo da NSs de espécies biologicamente divergentes.
Este estudo visou a caracterizacao da proteina NSs de ZLCV, e sua analise taxonomica com outras espécies
do género. Para a amplificagao do gene, utilizou-se a combinagao de 4 primers. A filogenia das espécies
do género foi analisada, utilizando o software Clustal W para o alinhamento multiplo das sequéncias. A
analise de identidade e a arvore filogenética foram desenvolvidas com o auxilio da ferramenta DNAMAN.
Com o resultado obtido mediante a andlise da arvore filogenética, observou-se o agrupamento das espécies
virais em dois grupos distintos, Americano ¢ Euro-Asiatico. Esta dicotomia observada para a proteina NSs
corrobora a filogenia obtida com base nas proteinas do nucleocapsideo viral, proteinas de movimento e as
glicoproteinas. As analises comparativas indicam que a proteina NSs seguiu processo evolutivo semelhante
as demais proteinas virais e que, portanto, pode ser utilizada como um fator adicional na taxonomia de
Tospovirus.
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