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A fixacdo bioldgica de nitrogénio (FBN) é bastante limitada em feijoeiro, em fungdo de estresses
biéticos e abiodticos. O aumento da capacidade de FBN, em condic¢des tropicais, é estratégico para
pesquisas, pois a cultura tem elevada importancia para o pais. O objetivo deste projeto é obter
marcadores funcionais relacionados com estresse hidrico em nddulos de feijoeiro sob condicdes de
FBN. Seréa conduzido, em casa de vegetacao, um experimento de restricdo hidrica, com plantas de
feijoeiro inoculadas com uma mistura das estirpes BR520 e BR534 de Rhizobium tropici. A
capacidade de FBN de 14 cultivares de feijoeiro serd avaliada com os seguintes parametros: reducao
de acetileno, peso seco de raizes e parte aérea (P.A.), e teor de N total da P.A. Apos selecdo do
melhor gendtipo, este sera utilizado em um segundo experimento, nas mesmas ondi¢fes, para
analises moleculares. Para identificacdo dos genes diferencialmente expressos, o RNA total extraido
dos nédulos sera utilizado em reagdes de sequenciamento de RNA em larga escala (RNA-Seq). Tais
genes terdo o seu perfil de expressdo confirmado por meio de transcricao reversa seguida por PCR
guantitativo, em tempo real (RT-gPCR). Pelo menos trés genes seréo utilizados para a transformacao
de Medicago truncatula, via Agrobacterium, e a avaliagdo do papel desses genes na tolerancia ao
estresse hidrico. A identificacdo de marcadores funcionais relacionados com a manutencdo da
simbiose rizébio-feijoeiro em condi¢cées de seca contribuird para a selecdo e o desenvolvimento de

genotipos mais responsivos a FBN nessas condi¢des.
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