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Deteccéao de isolados do Grapevine fanleaf virus em videiras
por meio de testes sorolégico e molecular
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A degenerescéncia da videira, causada pelo Grapevine fanleaf virus (GFLV), ocorre na maioria dos
paises viticolas, causando relevantes danos. No Brasil, a incidéncia desta doenga € bem menor se
comparada a outras viroses. O GFLV possui particula isométrica de 30 nm e genoma viral compos-
to por dois segmentos de ssRNA. A transmissao viral ocorre pelo material propagativo infectado e
por nematoides. O objetivo do trabalho foi comparar a deteccao de isolados do GFLV utilizando-se
testes soroldgico e molecular. Quatro isolados, mantidos em videiras quase assintomaticas em casa
de vegetacao, foram avaliados: RS (Bento Gongalves-RS), RUP (Janauba-MG), IAC (Jundiai-SP)
e Sel47 (Canoinhas-SC). Teste soroldgico do tipo ELISA direto foi realizado utilizando-se antissoro
comercial contra o GFLV e folhas novas de videira. A extracdo do RNA total foi realizada utilizando-
-se um kit comercial. Os reagentes e condi¢des para a detec¢cado do GFLV por RT-PCR em tempo
real (RT-gPCR) foram previamente descritos (Trop. Plant Pathol. 38:158-165. 2013). O DNA am-
plificado (Sel47) foi sequenciado. Foi possivel detectar por ELISA apenas os isolados RUP e IAC
com os seguintes valores de absorbancia a 405 nm: controles negativo (0,234) e positivo (0,977),
Sel47 (0,221), RS (0,289), RUP (3,493) e IAC (2,394). Com RT-gPCR foi possivel detectar todos os
isolados com os seguintes Ct: controle positivo (27,4), Seld7 (32,5), RS (32,4), RUP (17,5) e IAC
(17,0). Adicionalmente, 28 acessos de videira de uma colecdo mantida na Embrapa Uva e Vinho
foram indexados por RT-gPCR e 15 amostras (53,6%) estavam infectadas pelo GFLV. Do isolado
Sel47, obteve-se uma sequéncia de 152 nucleotideos (nt) no gene da proteina capsidial, CP, o que
permitiu comprovar a especificidade das curvas observadas no teste RT-gPCR. Esta sequéncia
apresentou as seguintes identidades de nt com os outros trés isolados do GFLV, cujas sequén-
cias da CP estdo disponiveis no GenBank: 99,3% (RS, EU038294), 98,7% (RUP, EU258680) e
96,7% (IAC, EU258681). Duas técnicas utilizadas apresentaram resultados diferentes na detecgéo
do GFLV. Isto refor¢a a importancia de se considerar variaveis como numero de amostras a indexar;
custo, sensibilidade, praticidade e confiabilidade do teste; requerimento de mao de obra; equipa-
mentos utilizados; concentracéo e distribuicao viral na planta e variabilidade genética do virus na
escolha do método de diagnose. Recomenda-se a indexagdo em duas ou mais épocas do ciclo de
desenvolvimento da videira.
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