Abstrakt (in Czech)
Geneticka struktura perloo¢ek druhovéeho komplexuDaphnia longispina v evropskych
horskych jezerech

Ve své praci jsem se zabyvala genetickou struktpaqpulaci perlogek z druhového
komplexu Daphnia longispina v horskych jezerechPopulace perlagk D. longispina
a D. galeata byly analyzovany mitochondrialnimedst genu pro 12S rRNA) a jadernymi
markery (dewt mikrosatelitovych loku¥). VétSina prace byla provedena v Tatrach, kde jsem
porovnavala genetickou strukturu populaci komplBxdongispina, a to mezi déma ¢astmi
pohai: Zapadnimi a Vysokymi Tatrami. Dle variability tmchondrialni DNA byla jezera
kolonizovana ziznych zdrojovych populaci, zji&ta haplotypova diverzita byla vysoka a
sdileni haplotyp bylo pouze v ramci Zapadnich nebo Vysokych Talato pozorovana
geneticka odliSnost mezi &wa castmi pohéi nazné&uje nizky genovy tok aiptrvavajici
efekt zakladatele, coz je v souladu s monopdtizdnypotézou vysstlujici zdanlivy rozpor
mezi zn&nou schopnosti disperze, ale zatovananymi genetickymi odliSnostmi mezi
populacemi planktonnich Zigmha. Cyklicka partenogeneze, tj.fi&tani pohlavniho a
nepohlavniho rozmnozZovanihem Zzivotniho cyklu perlaek, miZze ovlivnit genetickou
strukturu jejich populaci. V prvni kapitole je pdpsvliv strategie rozmnozZovanictem
negiznivych podminek (zdaipzimuji jako partenogenetické samice nebo jako datmi
vajicka) na genetickou strukturu populaci dvou blizagbyznych drufh D. galeata
aD. longispina. Detailni analyza ukazala, Ze populace drdijici v podobnych podminkéach
prostedi (dimikticka horska jezera), vykazuji odliSnoengtickou strukturu v zavislosti na
vybéru strategie fezimovani. Nasledujici kapitola je z&f®na na zrny v taxonomickém
sloZzeni populaci perléek r. Daphnia ve Strbském plese za pouZiti paleogenetickych eneto
Pouzitim primei amplifikujicich pouze kratké fragmenty studovanéhdochondrialniho
genu jsme viesili problém degradované genetické informace aeysh trvalych vajiek a
mohli jsme uéit druhy z 80 let starého materialu.

Praci jsem rozgila o studium populaci perléek r. Daphnia z vybranych evropskych
pohdi. Ve fteti kapitole bylysrovnany tatranské populace druhovych komplBaphnia
longispina a buchanelEucyclops serrulatus s populacemi z polibjihovychodni Evropy. Ve
vSech studovanych potioh s vyjimkou Tater, kde maji oba druhové komplexyssi
diverzitu, byl kazdy komplex zastoupen jedinci peyedné linie (jedna lini&ucyclops a
Daphnia longispina sensu stricto). Dle odliSnosti sekvenci se daasiz Zefrada pohti byla
kolonizovana obma druhy gkolikrat, ale v gkolika piipadech Ize usuzovat, Ze€kae po
jedné kolonizéni udalosti doSlo naslednk disperzi do okolnich jezer. U perkmak D.
longispina byla prokdzana velkd haplotypova diverzitédedstavujici podstatnou proporci
znamé haplotypové diverzity tohoto druhu. Mezi amdtami uéenymi jakoE. serrulatus
bylo rozliSeno celkem Sest divergentnich linii, godtvrzuje dom#énku, Ze tento taxon
predstavuje bohaty druhovy komplex. Posledi@ist prace se zabyva genetickou a
fylogeografickou strukturou popula€l. longispina v Pyrenejich. Diverzita v této oblasti je
pievazre vysledkem jedné kolonizai udalosti. Ukazalo se, Ze po kolonizaci zde ggrtok
probihal pouze v omezené imia Ze efekt priority & hlavni vliv na genetickou strukturu
zdejSich populaci. Podle vysleédk vychodoevropskych hor a Pyreneji je patrné,rgptické
linie studovanych skupin zooplanktonu nejsou v kyxh jezerech filis bézné, jak by se dalo
usuzovat ze situace v tatranskych jezeredestB jsou populace horského zooplanktonu
vhodnym objektem pro studium proéesvliviwujicich diverzitu na tznych udrovnich, od
koexistence klothaz po interakce mezkipuznymi druhy.



