Fylogenetické studie polyploidniho rodu Curcuma L.

SOUHRN

Tato prace je souhrnem mych dosavadnich molekulérnich studii rodu Curcuma, které
probihaly od roku 2007, a je tésné propojena s diive zapoCatymi studiemi tohoto rodu z
hlediska jeho taxonomie a nomenklatury (Jana Leong-Skorni¢kova, od roku 2000). Rod
Curcuma patii diky své obrovské genetické rozmanitosti mezi nejproblematictéjsi rody v
ramci Celedi Zingiberaceae. Velka Cast této rozmanitosti vznikla diky specia¢nim procestim
jako je hybridizace ¢i polyploidizace. Nebot' z povahy hybridiza¢nich (ale i
polyploidiza¢nich) procesi jsou druhy rodu Curcuma casto provazany sitovitymi vztahy
(narozdil od béznych allopatrickych speciacnich procesii, kdy jeden druh vznikd pozvolnym
vyliSenim z jednoho ptedka), tyto vztahy lze zpétné odhalit zejména za pouziti tzv.
molekularnich markerd. Néplni této prace je odhaleni genetickych vztahG v ramci rodu
Curcuma a v ramci jeho jednotlivych vyvojovych linii, za ucelem objasnéni dlouhodobé¢
nevyiesenych taxonomickych otazek.

Prvni ¢ast prace je vénovana obecnému tivodu shrnujicimu soucasny stav poznani rodu
Curcuma a predchazi Casti druhé, ve které jsou prezentovany ctyii ptipadové studie. Jsou zde
popsany zakladni charakteristiky rodu Curcuma, zejména znaky morfologické a cytologické,
soucasné geografické rozsiteni, ¢i speciacni procesy, které hraji hlavni roli v evoluci tohoto
rodu, tj. hybridizace a polyploidizace. Jednotlivé metody pouzité v konkrétnich studiich, tj.
metoda AFLP a sekvenovani riznych casti jaderné i1 plastidové DNA, jsou kratce
charakterizovany s diirazem na zplusob analyzy dat tak, aby byl reflektovan hybridni ptivod
studovanych druhti. Déle jsou zde shrnuty a diskutovany zakladni vysledky napfic
jednotlivymi studiemi, které se jak materialové, tak metodicky 1isi i prolinaji.

V druhé c¢asti prace jsou prezentovany jednotlivé studie, které se zabyvaji
fylogenetickymi vztahy na raznych urovnich ptibuznosti druht, t.j., vnitro-druhovymi a mezi-
druhovymi vztahy, vnitro-rodovymi vztahy a detailnéjsi analyzou speciacnich procesi na
urovni celého rodu.

Mezi hlavni vysledky této prace patii odhaleni genetické struktury v radmci
nejdiversifikovanéjsi skupiny v ramci rodu, tj. vramci podrodu Curcuma, a zhodnoceni
velikosti genomu jako uziteCného taxonomického znaku (Clanek I). Déle byla odhalena
fylogeneticka struktura v rdmci celého rodu Curcuma, v ramci které byly identifikovany Ctyti
hlavni genetické vyvojové linie, které je mozno klasifikovat do tfech podroda (¢lanek II). Ve
treti studii (Clanek III) jsou zpracovany zejména vysledky studie ptfedchazejici, kdy jsou
formalizovana umisténi a presuny druhd, pavodné klasifikovanych v rozporu se soucasnymi
znalostmi, pfipadné takovych, které nebyly pfedtim klasifikovany vibec. Vysledky ctvrté
studie (Clanek IV) odhaluji vztahy mezi ¢tyfmi hlavnimi vyvojovymi liniemi v ramci rodu a
analyzuji vyskyt a vliv hybridiza¢nich udélosti mezi vzdalen¢ piibuznymi druhy rodu

Curcuma.



