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PtedloZena diplomovéa prace Hany Sourkové je vysledkem jeji staZe absolvované v ramci projektu Erasmus
na univerzité v Goteborgu. Vyzkumny projekt mél za cil studium exprese vybranych genl béhem ftfi tydn( po
modelovém poskozeni mozku simulujicim perinatalni asfyxii. Porovnavany byly zmény u kontrolnich zvifat a
mysSi exprimujicich transgen C3a s promotorem GFAP.

V Gvodni teoretické Casti diplomantka struéné shrnula literarni data tykajici se ischemického poSkozeni
mozku a role komplementu v této patologii. Dale je zde detailni popis metodiky izolace mRNA, reverzni

transkripce a gRT-PCR pro studium genové exprese.

Vlastni experimentalni prace popisuje analyzu exprese impozantniho (nicméné mozna az obtizné
uvéfitelného...) poctu 25 gend v 7 Casech, 3 oblastech mozku a na 2 genotypech mysi ( = 1050 stanoveni pfi
jediném opakovani). Jedna se o velmi zajimavou studii na klinicky vyznamné téma. | kdyz ze zde
prezentovanych vysledkd nelze vyvozovat jednoznacné zavéry, je nepochybné, Zze v ramci S$pickové
laboratofe prof. Pékného budou ziskana data zasazena do kontextu Sir§iho vyzkumu. Jak sama autorka v
zavéru uvadi, pozorované zmény by zaslouZily studium na Urovni proteinu a také by bylo zajimavé pokusit se
odliSit expresi v ramci jednotlivych buné&cnych typu.

Po formélni strdnce ma diplomova prace dobrou uroven; je pfehlednd a doloZzena kvalitni obrazovou
dokumentaci. Prace je napsana ve velmi ¢tivém a jasném slohu, vybornou angli¢tinou, prakticky bez chyb i
preklepl. Predlozenou praci proto celkové hodnotim pozitivng, mam nicméné nékolik poznamek, dotaz(, ¢i
nameéta k diskusi:

1. Mohla by diplomantka specifikovat svuj podil na prezentovanych vysledcich (provedeni in vivo hypoxickych
experimentu, izolace tkani, purifikace RNA, reverzni transkripce, qRT PCR, analyza dat...)?

2. V praci jsem nenalezl udaj o poctu experimentl pro stanoveni zmén exprese, ze kterych byly pocitany
priméry. Neni uvedeno, zda chybové UseCky jsou SD nebo SEM. Také by bylo dobré provést statistickou
analyzu ziskanych dat.

3. Bylo by vhodné diskutovat vlastni nalezy s daty ziskanymi v podobnych studiich jinymi autory.

Zavér: Predlozena prace pfinasi dulezité nové vysledky a jednoznacné splfuje pozadavky na diplomovou

praci kladené. Doporuéuiji ji proto k obhajobé.
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