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Dans la famille récemment créée des Baculovirus se trouvent regroupés
des virus en b8tonnets de grande taille ayant pour génBme une molécule d¥ADN
bicatenaire circulaire de haut poids moléculaire et dont le site de repllca~

tion est nuclealre, Ils sont généralement léthaux pour leurs hBtes.

Dans la majorité des cas, les Baculovirus présentent la particularité
d®8tre intégrés, apreés leur maturation, dans des structures cristallines pro=
téinigues appelées polyedres ou granules. Ces inclusions visibles au microscope

photonique permettent un diagnostic rapide de la maladie,

Isolés surtout de 1épidopteres et d’hyménoptéres, leur découverte
recente dans d'autres familles d%insectes et d%autres groupes d?invertébrés,
notamment les crustacés et les arachnides‘a considérablement élargi la gamme
des Baculovirus, Paralleélement les recherches entreprises sur ces virus font

de plus en plus apparaitre une diversité au sein de ce groupe.

C¥*est & cause de ce dernier Tait que les recherches actuelles de nos
Laboratolres s?attachent & la caractérisation de deux représentants des Baculo-

viridae : le Baculovirus du Diptére Tipula paludosa et celui du Coléoptére

[Dryctes rhinoceros qui présentent gar rapport -aux Baculovirus classigues des

propriétés originales intéressant & la fois 1'ultrastructure du virion, la

morphogénese virale et le génBme,
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Le Baculovirus de Tipula paludosa s®est révélé Btre un bB8tonnet trapu

de 230 nm de long et 110 nm de large. Il est constitué d®une nucléocapside cylin=
drique rigide entourée d*une enveloppe lache de type trilamellaire. La surface

de la capside est parcourue par une structure en hélice formant une spirale
réguliére dont le pas est de 4 nm. Par traitement des particules sur grille &
1?acétate d'uranyle 1 % on parvient & provoquer la sortie & 1%une des extrémités
de la capside d*un filament torsadé que 1%on assimile & la nucléoprotéine obser-
vée aprés étalement sslon la technique de Dubochet, cette structure présente
différents stades de déroulement révélant ainsi 1l%organisation de 1'ADN a

1*intérieur de la capside.

Une organisation semblable de la particule et du génome & l%intérieur

de la capside s?observe chez le Baculovirus dOryctes.

La morphogénése des deux Baculovirus étudiés est caractérisée par un
assemblage vralsemblablement rapide des constituants du virion rendant diffis

cile 1’observat10n de Formes intermédiaires,.

l.*analyse électrophorétique en gel de polyacrylamide des protéines
de structure du virion révele une composition polypeptidique complexes Treize
polypeptides sont identifiés dont trois majeurs. Chez le Baculovirus d’Oryctes

~

une protéine majeure & caractére basique a été reconnue.

Les pFapFid®Es biophysiques du génome des deux Baculovirus ont été
déterminées par les technigues. d®ultracentrifugation analytique et d'étalement
des molécules pour observation au microscope €lectronique. La sédimentation
alcaline en trois composants, la présence de deux bandes en gradient de CsCl +
BET et 1'observation de la forme II sur des étalements apportent la preuve de
la nature bicatenalre et circulaire (de 1°ADN du Baculovirus de T. paludosa

et 0, rhinocerosl. Le taux de superh&licité des deux ADN comparé a celui de

1°ADN du phage PM 2 est voisin de zéro. Leur poids moléculaire est de 92 X
Lo B .
108 daltons pour le Baculovirus de T. paludasa et de 80 x 40 daltons pour celul

de O. rhinoceros, Leur teneur en G + C déduite de leur densité & 1%équilibre en

LsCl et de leur Tm.est de 27 % et 43 % respectivement.

L%ensemble de ces résultats fait apparaftre l'originalité de ces deux
virus par rapport aux Baculovirus de lépidoptéres et leur positidn spéciale

dans la famille des Baculoviridae.




