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Tribuna

La publicacion del genoma humano y los medios: ureecuencia de despropdésitos
The broadcast of the human genome and the media: a sequence of nonsense

Manuel Perucho

El mapay los datos de la secuenciacion del gerfmumeano se acaban de publicaﬂ\lawrel y
Science,? las dos revistas cientificas mas prestigiosadapnimera, el resultado del esfuerzo del

consorcio publico, y en la segunda la de la congpprfivada americana Celera Genonfi&ste hitc
histérico, que se ha anunciado como «uno de loglggamomentos de la historia de la ciencia»,
estimula a la reflexion. Sobre todo el impacto ragdd en la percepcion de la importancia y las

repercusiones de la secuencia del genoma hufhano.
El acontecimiento ha traido una avalancha de astigue, a pesar de lo previsto del anuncio, dan la
impresion de haber sido escritas apresuradamémmperse el embargo por un periodico

britanico, The Observer,” tras el cual los diarios espafoles siguieron Enmaitonica. Asi, se dio la
curiosa situacion que mientras en Estados Unidaerim@acia mencion en absoluto en los rotativos
de informacidn general hasta el martes 13 de fepeer Espafa se daba detallada infornmad&sde
el domingo 11.

El apresuramiento trajo consigo algunas declarasichocantes y llenas de despropésitos. Por

ejemplo, en su editorial del 12 de febrero, elidi&t Mundo® declaraba gue «El mapa del ser

humano reafirma la libertad individual»|g Vanguardia7 destacaba en primera pagina que «El
genoma humano soélo tiene el doble de genes qumosea» Yy (presumiblemente como corolario)
gue «El cédigo genético es menor al previsto el ign@oda la especiex».

Que entre el mapa del genoma y la libertad indadigudiera haber una posible relacion es un
concepto realmente extraordinario. El avido legtox busque la explicacién a este vinculo se
encuentra con que esta conclusion esta basadasiemie en el nimero de genes que los Gieoi
preven en el genoma, unos treinta mil. Este nunggr®.es menor que el de algunas predicciones
anteriores, se interpretabaEnMundo como un signo concluyente de la falta de detesmioi
genético. Esto es doblemente erroneo. En primar Jup se ve la razon por la cual la hipotética
existencia de, digamos el doble de genes, pudreskeigr un cambio radical en la disyuntiva entre
determinismo o indeterminismo genético. En seguugdar, el determinismo genético de la especie
humana, como el de cualquier otra, es independiitelmero de genes. Que el nUmero de genes
sea menor de lo previsto no disminuye un apicefsrtancia del genotipo en la manifestaciéon del
fenotipo. Y venir a descubrir a estas alturas déenstipo es resultado de la interaccion entre el
genotipo y el medio ambiente es tan sorprendemt® aecepcionante encontrarlo en los mayores
rotativos en una ocasion de importancia historica.

La estimacion del nimero de genes en treinta nulica que el nimero de proteinas codificado por
cada gen es superior al de otras especies massirmaro la relacion gen-proteina sigue siendo
valida, y el hecho de que un gen codifigue masndepnoteina es también de sobra conocido por los
genéticos moleculares. La importancia del hallaizgjonimero relativamente pequefio de genes es
obvia. Por un lado, simplificara el diagndsticoetdermedades genéticas (habra menos posibles
culpables que buscar); pero, por otro lado, difazal el estudio de los mecanismos involucrados en
su manifestacion, al incrementar la importanciéadénteracciones entre genes y los mecanismos
gue controlan su expresipcomo la heterogeneidad de las distintas mutasien un mismo gen (
genotipo que se expresa en varios fenotipos). ®eehi a que los treinta mil genes previstos del
genoma humano demuestren la libertad del individhyoun abismo.

Estas declaraciones son mas bien debidas a ud@f@apitalizar al maximo la hazafia tecnoldgica.
Al haberse hecho el pasado junio del afio 2000egimmcio de la secuenciacién del genoma
(recordemos que Clinton y Blair hicieron una dexdén simultanea via séité), el anuncio final h
guedado desprovisto de espectacularidad. Nia mucho nuevo que decir, y dei la exageradn
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en detalles que no eran novedosos ni sorprendétgss que repercutieron en el aumento de las
acciones de Celera Genomics.

El titular deLa Vanguardia8 también es una demostracion contundente de cOmoesk escribir
algo que carece de sentido, y que se produceude gor las prisas y por el &nimo de atraer la
atencion del lector. EI nimero de genes no tieda nae ver con el cédigo genético, y que €ign
genético sea lo mismo en toda la especie es afligaal ser el mismo en todas ellas. Desde los
organismos mas simples, unicelulares, como laghast hasta élomo sapiens.

Es evidente que tales titulares no ejercen a ¢ lafecto beneficioso alguno ni al periédico nig s
lectores. ¢ Qué necesidad habia de hacer estaadé@aen primera pagina de un diario del calibre
delLa Vanguardia? Por mucho que lo pienso, no alcanzo a ver laaqibn. El titular del dia
siguiente todavia es peor: «Los datos conocidogslgenoma revelan que no estamos
determinados por nuestros genes». ¢ Entonces gmrggPor los del vecino?

Los genes son determinantes absolutos de ciertosges, incluyendo una plétora de enfermedades
congénitas. Otra cosa es que los genes deternlinemportamiento, que es a lo que se refiere la
noticia. Todo es cuestidon de la importancia retaéimtre genotipo y ambiente; y en ciertas
actividades humanas el ambiente es mas importaetemotras. Pero el componente genético
siempre ejercera un papel importante en cualquagrifiestacion de la especie humana, incluyendo
su comportamiento.

Ademas, otro de los tépicos distorsionados poneheio de la secuencia del genoma humano se
manifiesta claramente en el siguiente titular, ti@mioleLa Vanguardia, aunque se publicaron
titulares similares en todos los diarios: «Un malmhras las teorias racistas. Los cima$ destace
gue la genética deja sin argumentos a los xendafol@sidea nace de la pequefia diferencia
encontrada entre los genomas de individuos de dhifeasntes. Pero, esto no quiere decir que no
haya diferencias genéticas entre las razas humagumasas hay. Si el genotipo fuese idéntico,
también lo seria el fenotipo. Y como todos sabeguaslos fenotipos de las razas son claramente
diferentes (de otra manera no se distinguirian deasras), que haya mas o menos diferencia en
genotipo no disminuye la importancia de estas elifeias. Hay que estar ciegos para no darse
cuenta. Otra cosa es que estas diferencias engeeetin excusa para justificar una desigualdad
social, que no la hay bajo concepto alguno, indéieetemente de su cantidad. Pero de ahi a que
esta falta de una gran diferencia implique unatided genética hay, de nuevo, un abismo.

Estas manifestaciones antirracistas o antixenofpbaden ser en el fondo racistas y xenéfobas, ya
gue implican una prediccion que es injustificablaenos que se tenga un prejuicio sobre su
existenciaa priori. Es preocupante observar cdmo la obsesion cooliticamente correcto de
ciertos temas puede llegar a cegar ante evidem@stables. Es increible que se intenten utilizar
los datos de la secuencia del genoma humano payarapeologas, que no por ser correctas ha
estar apoyadas por la secuencia.

La era posgendémica, con la que empieza el nuewaniojlabre unas posibilidades tremendas en la
investigacion biomédica. Pero la secuencia del marmsdlo es el comienzo, y lo dificil esta por
hacer. Los misterios que rodean los fenomenos fnadtales de la vida seguiran en el futuro. Por
ejemplo, los detalles moleculares que hacen polsilWlenstruccién de un organismo tridimensional
a partir del programa contenido en la informaciiyital del genoma. O los procesos moleculares
gue hacen posible la actividad nerviosa supenatyyendo la memoria, el pensamiento y la
conciencia.

Harold Varmus ha comentado que la sensacion delabgpaginas de los ultimos numeros de
Science 0 Nature sera parecida a la que tuvieron los astronautasdouvieron la tierra por primera
vez en un solo campo visual. Creo que esto esxageeacion bienintencionada, puesto que
precisamente el problema del genoma es su enomaditalo que permite una vista panoramica del

mismo. Este ha sido el mérito de Roderic GuigéanEesc Abril, de la Universitat Pompeu Fabra
en Barcelona, quienes han desarrollado un progiafioranatico que simplifica la presentacion del
mapa de los cromosomas, y permite asi hacerseleaalée la organizacion de los mismos.
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Notas

1 Nature: http://www.nature.com

2 Sience: http://www.sciencemag.org

3 Celera Genomicsittp://www.celera.com

4 Biomedia — Agencia de noticiagtttp://www.biomeds.net/biomedia/R15/destacado01.htm
5 The Observer: http://www.observer.co.uk

6 El Mundo: http://www.elmundo.es

7 La Vanguardia: http://www.lavanguardia.es

8 “El genoma humano sélo tiene el doble de genesmuenosca», «El codigo genético es menor al pregiggaal en
toda la especie».
9 Universitat Pompeu Fabra (Barcelorhttp://www.upf.e
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