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ESTIMATIVA DA VARIABILIDADE GENETICA DA DOURADA
Brachyplatystoma rousseuxii (PIMELODIDADE - SILURIFORMES) DO

RIO MADEIRA NA AMAZONIA.
Bertucchi-Vogt, N.A.l, Batista, J S , Formiga-Aquino K}& Alves-Gomes, J. A*
! Bolsista/PIBIC/CNPQ; 2 Orientadora/INPA; * Colaboradora/INPA; * Co-orientador/INPA.

A dourada, Brachyplatystoma rousseauxii (figura 01), pertence a Ordem Siluriformes,
familia Pimelodidae. E considerada a espécie mais comum do rio Madeira que utiliza este
afluente para desovar, tendo destacada impoftﬁncia
comercial.

E um peixe migrador que utiliza em seu ciclo de

vida trés regides geograficas diferentes: as

cabeceiras - local de reproducdo, o estudrio - drea

Figura 01 - Dourada - Brachyplatystoma
rousseauxii (cortesia de Batista).

de criacdo e o médio Amazonas - alimentagdo e
crescimento. (Barthem & Goulding, 1997).A caracterizagdo e delimitacdo das populacdes s@o
de fundamental importancia para a elaboragao de um plano de manejo, pois dados pesqueiros
informam que o recurso j4 estd em risco de sobrepesca (IBAMA, 1999). Diante deste cendrio,
este estudo propOe estimar e caracterizar a variabilidade genética da dourada do rio Madeira
no intuito de se verificar como atualmente se encontra esta espécie, do ponto de vista
genético, a fim de sugerir medidas de conservacdo e manejo. Tecido muscular de 46
individuos de B. rousseauxii, foi coletado junto a frota artesanal em desembarque pesqueiro
na cidade de Porto Velho — RO no ano de 2003, armazenados em dalcool 70% até o seu
processamento no LTBM/INPA. A extracdo de DNA total, amplificagdo da regido controle do
DNA mitocondrial (PCR), purificacdo e sequenciamento dos individuos coletados foram
realizados segundo protocolo descrito em Alves-Gomes et al., (1995) e Batista (2001). As
etapas de edigcdo, conferéncia e compilacdo das seqii€ncias nucleotidicas foram realizadas
com o auxilio dos programas Bioedit 5.09 (Hall, 1999) e os indices estimadores de
variabilidade genética (HD, Pi, IVG, S, ETA, H, K) e a distancia genética nao corrigida (“p”)
com os programas Arlequin 2.0 (Schneider et al., 2000) e DNAsp 4.0 (Rozas&Rozas, 1999).
A tabela 01 mostra os indices de polimorfismo de DNA estimados. A média da distancia
genética foi de 0.89% =+ 0.39 apresentando variacdo entre 0 e 1,87%. Resultados obtidos por
Batista (2001), ao estudar a dourada das regides de Belém, Manaus e Tabatinga, comparados
aos resultados dos indices de polimorfismo de DNA e o IVG obtidos para a dourada do rio

Madeira (tabela 01 e fig. 02), mostram que a variabilidade genética deste rio € menor de que a
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de Belém e maior de que a de Manaus e Tabatinga (HD 0.973, IC 0.0065; Pi 0.0089, IC
0.0002; IVG 0.54, IC 0.0627).

Tabela 01 — Indices de polimorfismo de DNA estimados para os 46 individuos de dourada (B. rousseauxir)
provenientes do rio Madeira. (N = N° de individuos; pb = N° de pares de bases seqiienciadas da regido
controle; H = N° de Haplotipos; HU = N° de Haplotipos Unicos; S = N° de Sitios polimérficos; ETA = N°.
total de mutacdes; HD = Diversidade Haplotipica; Pi = Diversidade nucleotidica; K = Média das diferencas
nucleotidicas par a par e IVG = Indice de Variabilidade Genética).

N|(pb H HU S ETA HD PI K IVG

S TV 0973 0.0089
42 4 +0.013 +0.0006

46 | 911 32 25 44 8.137 0.54

Estes resultados corroboram, entio,

a hipotese sugerida-por Batista (2001) de

O Manaus
B Belém 7 ” . . L.
mTabaings] quE O decréscimo da variabilidade genética,
B Madeira

no sentido Estudrio-Manaus, uma vez que o

rio Madeira localiza-se entre essas duas
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Figura 02 - IVG (Indice de Variabilidade

Genética) de B. rousseauxii do rio Madeira relevante dos individuos de dourada migrar do
comparados com o obtido por Batista (2001) de

Belém, Manaus e Tabatinga. estudrio amazonico, rumo

regides, ocorre em fungdo de uma parcela

as cabeceiras deste rio, para desovar e, assim, completar, o ciclo de vida, enquanto que a
outra parcela segue a rota migratéria em dire¢do ao alto Solimdes. Estes resultados sdao
cruciais ndo s6 para subsidiar planos de manejo como também subsidiar projetos que visam a
construgdo de hidrelétricas no rio Madeira e em outros afluentes do rio Amazonas/Solimdes,
acdo estd que pode ameagar o ciclo de vida da dourada na Amazonia.
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