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fyenmm = AR " Suomalaisen migreenin perinnéllinen alttius: poissuljenta
familiaalisen hemiplegisen migreenin lokuksesta kromosomissa 19.
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Paansarky on neurologisista oireista yleisin. Tavallisimpia paansarkytyyppeja
ovat migreeni ja tensiotyyppinen paansarky. Jo kauan on tiedetty, ettd migreeni
on perinndllista, mutta sen korkea prevalenssi véestéssé (12.8% naiset, 3.6%
miehet) on vaikeuttanut periytymismallin maaritysta. Perinnéllisyyteen viittaa
taudin esiintyminen suvuissa sekd se, ettd monotsygoottisten kaksosten
konkordanssi migreenille on suurempi kuin ditsygoottisten kaksosten.

Familiaalinen hemipleginen migreeni (FHM) on autosomaalisesti dominantisti
periytyva sairaus, joka luokitellaan aurallisen migreenin alaluokaksi. On myds
ehdotettu, ettd FHM:n ja aurallisen migreenin patofysiologia ja etiologia olisivat
samat. FHM:& aiheuttava geenilokus paikannettiin dskettédin kromosomiin 19.
Kerdsimme 13 suomalaista perhettd, joissa esiintyy migreenid tavallista
enemman. Halusimme testata kytkeytyvatkd suomalaiset migreeniperheet
FHM-lokukseen kromosomissa 19. Tahan tutkimukseen valitsimme nelja
informatiivisinta perhetta.

Analysoimme perheet neljalla polymorfisella mikrosatelliittigeenimerkilld, joita oli
kaytetty myds FHM:n kytkenndn raportoineessa artikkelissa. Monistimme
perheenjdsenten DNA:ita polymeraasiketjureaktiolla radioaktiivisen leiman
kanssa. Ajoimme tuotteet denaturoivassa polyakryyliamidigeelissa, ja luimme
genotyypit autoradiografian jélkeen. Loimme tuloksista tietokannan, jonka
jalkeen laskimme Kytkentaanalyysit tietokonepohjaisia ohjelmia hyGdyntaen.
Laskimme yksittdiset geenimerkin suhde tautilokukseen -tulokset sekd
multipoint-analyysin koko tutkittavalta kromosomaaliselta alueelta. Pystyimme
poissulkemaan 50 cM:n alueen FHM-lokuksen ymparilta.
Kytkentdanalyysituloksien perusteella on siis erittdin epatodennakdista, etta
suomalaiselle familiaaliselle migreenille altistava geenilokus sijaitsisi talla
kromosomaalisella alueella. Suomalaiset perheet on kuitenkin keratty
geneettisesti hyvin homogeenisesta populaatiosta. Oletettavasti
lokusheterogeenisyyttd esiintyy eri etnisten ryhmien valillda, ja joissakin
populaatioissa kromosomi 19:n alue saattaa altistaa tavallisellekin migreenille.
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