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PERNYATAAN
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ABSTRAK

Bryan Pandu Permana, GO0011055, 2014. Analisis Molecular Docking
Fitokimia Famili Liliaceae terhadap Reseptor Estrogen a pada Kanker Payudara
Dibandingkan dengan Genistein. Skripsi. Fakultas Kedokteran, Universitas
Sebelas Maret, Surakarta.

Latar Belakang: Kanker payudara menempati peringkat kedua dalam insidensi
kanker di dunia dengan 1,7 juta wanita terdiagnosis pada tahun 2012. Interaksi
estrogen dan reseptor estrogen o erperan penting dalam progresivitas dan
resistensi kanker payuda a_terhada pi

modulators (SERMs) yang
pada kanker payudara.
‘ andmgkan gemstem.

tian observasional
engan ERa. Analisis
' 1.1 dibantu dengan

Hasil Penelitian: Enami, sen % g nilil
dibandingkan genistein (- hadalah spiragoside (-84,80), stigmasterol (-84,28),
cyanin (-83,79), B sitosterol (- 82 81) progesteron (-82,68), dan idaein (-82,22).
Spiraeoside, cyanin, dan idaein memiliki satu atau lebih ikatan hidrogen terhadap
ERa pada visualisasi. Keenam senyawa berikatan dengan ERa pada empat asam
amino yang sama dengan genistein, yaitu Trp>*, Leu’>>, Met™>*, dan Cys™".

Simpulan Penelitian: Analisis Molecular Docking fitokimia famili Liliaceae
menemukan enam fitokimia yang berikatan lebih kuat terhadap ERa dibandingkan
genistein dengan tiga senyawa memiliki ikatan hidrogen dan struktur kimia yang
mirip dengan genistein.

Kata kunci: fitokimia famili Liliaceae, genistein, kanker payudara, Molecular
Docking, reseptor estrogen a.
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ABSTRACT

Bryan Pandu Permana, G0011055, 2014. Molecular Docking Analysis of
Liliaceae Family Phytochemical to Estrogen Receptor o on Breast Cancer
Compared to Genistein. Mini Thesis. Faculty of Medicine, Sebelas Maret
University, Surakarta.

Background. Breast cancer is the second highest cancer incidence in the world
with 1.7 million women were diagnosed in 2012. Interaction between estrogen
and estrogen receptor o (ERa) have an 1mportant role in cancer progressivity and

are spiraeoside (-84.80
82.81), progesterone (-82. (-82.
have one or more hydrogen bond to E o in V1suahzat10n The SiX substances bind
ERo on Sf;%ur amino acids that same like genistein, thosa are Trp>*, Leu’”’, Met***,
and Cys

Conclusions. Molecular Docking analysis of Liliaceae phytochemicals found six
substances that have higher affinity to ERa than genistein with three substances
have hydrogen bond and similar structure to the genistein.

Keywords: breast cancer, estrogen receptor o, Genistein, Liliaceae family
phytochemical, Molecular Docking
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