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Introducéo

Os manguezais sdo encontrados em toda a costa brasileira, desde o Amapa até
Santa Catarina, representando aproximadamente 25% de todos 0s manguezais existentes
no mundo. O Brasil é o terceiro pais com maior extensdo de manguezais, porém, o pais
perdeu aproximadamente 50 mil hectares de manguezais nos ultimos 25 anos,
principalmente ao longo das costas sudeste e sul (FAO, 2007).

A Baia Babitonga é um importante estuario do Atlantico Sul, cobrindo
aproximadamente 160 Km? de superficie de agua. Esta regido é classificada como uma
area de significativa funcdo ecoldgica, com uma alta prioridade de conservacao, pois
contém um dos Ultimos remanescentes areas de manguezais no Hemisfério Sul (Cremer,
2006).

As plantas abrigam em seus tecidos vegetais, umas diversidades de micro-
organismos, entre eles, destacam os endoéfitos, que sdo fungos e bactérias que na
condicdo de endd6fitos ndo causam danos ao seu hospedeiro (ARAUJO et al., 2002).

A importancia da Baia Babitonga, aliados a pressdo antrépica nos manguezais e
a diversidade de micro-organismos endofiticos, a realizacdo desse trabalho objetivou: a
identificacdo dos fungos mais prevalentes isolados como endofiticos em plantas de
manguezais, a localizacdo geogréfica e a espécie de planta hospedeira. O trabalho
também objetivou realizar a analise filogenética dos fungos isolados de plantas de
manguezais que possuem deposito de sequéncias BARCODE (ITS) nos bancos de

dados gendmicos.
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Material e Métodos

O trabalho foi dividido nas seguintes etapas:

a) selecionar os artigos utilizando o Portal de Periédico CAPES - Coordenacgao
de Aperfeicoamento de Pessoal de Nivel Superior, como fonte dos artigos que isolaram
fungos endofiticos de plantas de manguezal (palavras chave: mangrove; endophytes
fungi).

b) apo6s a selecdo dos trabalhos, foi realizado a identificacdo dos principais
géneros de plantas, fungos e o local geografico do isolamento;

¢) Com a ferramenta do Excel os dados foram planilhados;

d) do total de trabalhos foram selecionados os trabalhos que utilizaram o
sequenciamento de genes (BARCODE), com dep6sito em bancos de dados, essas
sequéncias foram resgatadas no bancos de dados genéticos (GenBank), de acordo com
RHODEN et al., 2013.

e) as sequéncias entdo foram analisados em software de anélise, para
alinhamento e anélise filogenética. O alinhamento esta sendo realizado com a utilizagdo
do programa CLUSTAL-W e para anélise filogenética o programa MEGA 7 (KUMAR
et al., 2016), utilizando o agrupamento NEIGHBOR-JOINING com 1000 repeticdes
Bootstrapping (BP). As analises e resultados séo os resultados do projeto ““ Estudo In

silico de marcadores moleculares de fungos endofiticos de plantas de mangue”.

Resultados e discussao

Os enddfitos, podem modificar as plantas em nivel genético, fisioldgico e
também ecoldgico, provocando, dessa forma, mudancas na maneira como as plantas
respondem aos estimulos no seu ambiente (LUCERO et al., 2006).

Os resultados dos trabalhos analisados encontram-se nas Tabelas 1 e 2, no
gréafico-1 e na Figura-1.
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Penicillium sp
Aspergillus sp.
Curvularia sp
Neusartorya sp
Eupenicillium sp.
Streptomyces sp.
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Myrothecium sp.
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Bruguiera gymnorrhiza L. | 1nd 1ind. 1ind 1ind 0

Avicennia sp. (1Mal) (1 Mal/1ind) 0 0 (1Mal) 1Mal. 1
Kandelia sp. 0 1ind 0 o 0 o
Aegiceras comiculatum ] 1nd 0 0 0
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al. 1 Mal. 1 Mal, [ 1 Ind 1

o o o V] o o

e o Z o % |Guignardiasp

Laguncularia racemosa | 1Bra. 0 0 0 0 o 1Bra. 0 0 0 0 0 0
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=|o o o 3 o o|Cladosporium sp.

Tabela-1: Género de planta, fungo e local geografico do isolamento (Bra: Brasil; Mal:
Malasia; Chi: China; Ind: Indonésia; Ind: India).
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Tabela-2: Género de planta, fungo e local geografico do isolamento (Bra: Brasil; Mal:

Malésia; Chi: China; Ind: Indonésia; ind: india).

Dos trabalhos analisados, verificou-se que o fungo mais frequente encontrado foi

o Penicillium sp., a maior quantidade de fungos isolados foi na planta Avicennia com 33

isolados e o Brasil com o maior nimero de isolados.
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Grafico-1: nimero de isolados por localizagdo geogréfica.

Os manguezais sdo ambientes altamente impactados, possuem uma diversidade

bioldgica de fungos endofiticos ainda pouco explorada. Estes fungos podem ser

utilizados para prospecc¢do quimica de compostos bioativos.

Aspergillus flaws

Aspergillus flaws
Aspergillus flaws
Aspergillus flaws
Aspergillus flaws
Aspergilius flaws
Aspergillus flaws
Aspergilius flaws
Eurotium Rubrum

Purpureocilium sp

o050

Figura-2: Analise filogenética dos fungos isolados de plantas de mangue, utilizando o

sequenciamento da regido ITS do rDNA.
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Estudos como o de Rhoden et al., 2013 demonstram a importancia deste

modelo de estudo, pois a partir deles, também € possivel estabelecer a frequéncia de
determinados géneros de fungos associados a determinadas plantas, como também
auxiliar em futuros estudos de bioprospeccdo, na &rea ambiental, agrondmica e da

saude.

Concluséao

Dos trabalhos analisados, verificou-se que o fungo mais frequente encontrado foi
o0 Penicillium sp., a maior quantidade de fungos isolados foi da planta Avicennia sp.
com 33 isolados, o Brasil com maior frequéncia de endéfitos. Apesar da grande
distribuicdo de manguezais pelo mundo é baixa a exploracdo destes fungos para a
bioprospeccéo. Os resultados deste trabalho serdo importantes para as futuras atividades

relacionadas a bioprospecc¢éo de fungos de manguezais na Baia Babitonga.
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