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1. Introducción: ¿Qué buscamos?
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1. Introducción: Fenología de la papa
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1. Introducción: Problemas que encontramos

Almacenamiento de datos

Colecta de datosEstandarización de variables
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¿Qué es HIDAP?
1. Introducción

HIDAP (Plataforma altamente interactiva de análisis de datos) es una 
herramienta de acceso abierto, creada en R con interface en Shiny
permite la recopilación de datos, la calidad de los datos y el análisis
de los datos en el mejoramiento de cultivos clonales.

Interface

Internamente

Diferentes
librerias de 
R

Libreria
Agricolae



https://research.cip.cgiar.org/gtdms/

Herramientas de mejoramiento

Global Trial Data Management System (GTDMS) 

Portales de conocimiento

1. Introducción

https://research.cip.cgiar.org/gtdms/


https://research.cip.cgiar.org/potatoknowledge/protocols.php

> Protocolos y E-Learning para el Esquema de Mejoramiento Acelerado

Portales de conocimiento



Flujograma: Colección de datos en Mejoramiento

E.Salas

1. Introducción
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https://research.cip.cgiar.org/gtdms/hidap/
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> FLUJOGRAMA DE HIDAP
1. Introducción

https://research.cip.cgiar.org/gtdms/hidap/


2. Pruebas estadísticas
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Supuestos para datos Cuantitativos 
Normalidad de los datos: Shapiro wilk

Valor de 
Probabilidad
>0.05

 H0: Los residuales estandarizados estan normalmente distribuidos.
 Ha: Los residuales estandarizados no estan normalmente distribuidos.

2. Pruebas estadísticas



 H0: σ1
2 = σ2

2 = ... = σk
2

 Ha: Al menos una σi
2 no es igual a las otras.

Si el valor  Probalidad > 0.05, aceptas la H0
Si Valor probabilidad < 0.05, rechazas H0

Homogeneidad de variancias: Prueba de Bartlett

Valor de 
Probabilidad
>0.05

Supuestos para datos Cuantitativos 



Diseños estadísticos en HIDAP
2. Pruebas estadísticas

 Diseño sin replicas ni randomización (UNDR)

 Diseño Wescott (WD)

 Diseño completamente al azar (DCA)

 Diseño de bloques completos al azar (DBCA)

 Diseño de bloques aumentados (ABD)

 Diseño alfa (AD)

 Diseño cuadrado latino (LSD)

 Diseño factorial de dos vías completamente al azar  (F2CRD)

 Diseño factorial de dos vías con bloques completos al azar (F2RCBD)

 Diseño en parcela dividida completamente al azar (SPLIT)

 Diseño con bloques divididos con bloques completos al azar (STRIP)



G1 G2 G3 G4 G5

Diseño de Bloques
2. Pruebas estadísticas



 Facilitar la colecta, publicación y reuso de
datos

 Mejorar la calidad de los datos
 Permite mostrar estadísticas descriptivas
 Análisis rápido

3. ¿Por qué Usar HIDAP
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