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A artrite reumatoide é um processo inflamatério autoimune que afeta as articulagdes, levando a dor articular, inchago, erosdo da
cartilagem, e eventual deformagdo articular. Em muitos pacientes, outros 6rgdos se tornam inflamados, o que pode levar a

invalidez e em casos mais severos, a morte. Nesta doenca, linfocitos T e B ativados, assim como macré6fagos e células dendriticas
migram para o fluido sinovial, desencadeando o processo inflamatorio. Devido ao repertério de linfocitos T ser essencial para o
desenvolvimento e modulagdo de uma resposta imune, estamos analisando a freqiiéncia de um polimorfismo de DNA no
segmento génico TCRBV18 e de um polimorfismo localizado na regido do sinal de recombinagdo (RSS) do segmento génico
TCRBV3S1 em individuos apresentando a artrite reumatoide. Os polimorfismos estdo sendo analisados através da técnica de
PCR-RFLP, e comparados com uma populacéo de individuos normais (grupo controle). Até o momento foram analisados 62
individuos para o polimorfismo localizado no TCRBV18 e 60 individuos para o polimorfismo localizado no RSS do TCRBV3SL1.
Dados preliminares das freqliéncias alélicas indicam para o TCRBV18 p= 0,81 e g= 0,19, e para 0 RSS do TCRBV3S1 p=0,4 e
g= 0,6. Comparagdo com dados de populagdo caucasoide normal ndo indicou envolvimento direto do polimorfismo de TCRBV18
no desenvolvimento de artrite reumatéide. Um aumento no nimero amostral poderd esclarecer se existe envolvimento do
polimorfismo do TCRBV3S1 na caracteristica estudada.(Auxilio financeiro: PRONEX, FAPERGS).
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