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RESUMO - Vaios métodos de melhoramento podem ser
utilizados para o desenvolvimento de cultivares de feijo-
eiro-comum (Phaseolus vulgaris L.). Com este trabalho,
teve-se por objetivo comparar quatro métodos de melho-
ramento, selegdo massal modificada, familias derivadas
de populagbes nas geracles F; e F,;, e 0 genealdgico,
guanto a eficiéncia ha obtencéo de linhagens resistentes
a antracnose (Colletotrichum lindemuthianum (Sacc. e
Magn.) Scrib.) e com alta produtividade. O maior nimero
de linhagens resistentes a antracnose foi obtido pelo mé-
todo de selegdo massal modificada. As linhagens obti-
das pelo método de familias derivadas de populag&o na

geracdo F, apresentaram a maior variabilidade genética.
Considerando conjuntamente a porcentagem de linha-
gensresistentes a C. lindemuthianum, a produtividade
média das linhagens, a variancia genéticaentre as linha-
gens geradas por cada método, o nimero e o percentual
de linhagens com produtividade superior atestemunha, a
eficiéncia do método variou com o critério utilizado para
conmpara-los. Os genitores e ainteragdo linhagem x local
influenciaram a interpretacdo dos resultados obtidos
com os diferentes critérios de avaliacdo utilizados para a
comparagdo dos métodos de sel egdo.

TERMOSPARA INDEXACAO: Melhoramento genético, Phaseolus vulgaris, Colletotrichum lindemuthianum,

produtividade.

EFFICIENCY OF BREEDING SELECTION METHODSIN
COMMON BEAN SEGREGATING POPULATIONS FOR
ANTHRACNOSE RESISTANCE AND YIELD

ABSTRACT — Several methods of genetic improvement
can be used in order to obtain new cultivars of common
bean (Phaseolus vulgaris L.). The objective of thiswork
was to compare the efficiency of the four selection
methods, modified mass selection, lines derived from F;
and F, populations and pedigree, for obtaining improved
bean lines resistant to Colletotrichum lindemuthianum
(Sacc. e Magn.) Scrib. and high yield. The largest
number of anthracnose resistant lines was obtained by
the modified mass selection method. Lines obtained by
using the K population derived families showed the

largest genetic variability. The criteria used for the
comparison of selection methods included yield,
percentage of resistant lines to C. lindemuthianum,
genetic variance among the lines obtained within each
method, number and percentage of lines that yielded
more than the control. The efficiency of the selection
methods varied with the criteria used for comparison.
Parents and lines x location interaction influenced
interpretation of the data obtained with the different
evaluation criteria used for the comparison of selection
methods.

INDEX TERMS: Bean improvement, Phaseolus vulgaris, Colletotrichum lindemuthianum, yield.
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INTRODUCAO

Para o desenvolvimento de novas cultivares de
plantas autégamas, como o feijoeiro-comum (Phaseolus
vulgaris L.), podem ser utilizados diferentes métodos de
melhoramento, que variam de acordo com as caracteris-
ticas a serem melhoradas e os genitores utilizados, tendo
como objetivo obter linhas homozigéticas superiores as
jaexistentes em cultivo.

Nas plantas autégamas, dois métodos tradicio-
nais de conducgdo das populacBes segregantes até sua
fixag&o sd0: geneal 6gico e massal ou de populagdo. Suas
descricBes e implicagdes relacionadas & quantidade de
informac&o obtida sobre as linhagens, alteragbes nas
freqiiéncias génicas, tamanho das populacbes a serem
usadas, interferéncia ou ndo da selecéo natural, etc sdo
discutidos por Allard (1960) e Ramalho et al. (1993).

Ambos os métodos tém caracteristicas que limi-
tam sua eficiéncia. O genealdgico exige grande volume
de anotagbes em cada geragdo, pois tem como caracte-
ristica principal proporcionar um perfeito conhecimento
das linhagens que dele sdo derivadas. Também é limita-
do pelas selecOes em geragdes precoces, que reduzem
sua eficiéncia em relacdo as caracteristicas quantitativas.
O método massal ou de populagdo, por suavez, é limita-
do, porque além de nao possihilitar controle geneal 6gico
das familias/linhagens, pressupde a agdo da sele¢do na-
tural, que nem sempre favorece todos os caracteres de
interesse. Por causa desses problemas, foram propostas
vérias modificagbes para aimentar a eficiéncia das me-
todologias tradicionais. Dentre essas alternativas, as
mais usadas para o feijoeiro-comum incluem as linhas
derivadas de populagdes na geragéo F, ou massal dentro
de familias derivadas de F,, inicialmente proposto por
Frey (1954). Esses métodos nem sempre séo empregados
exatamente como descritos, sendo comum utilizar de fa-
milias derivadas de F; ou de F,. A Embrapa Arroz e Fei-
j@o utilizou esse método no Programa de M elhoramento
da Resisténcia a Seca, do qual resultou a linhagem
SC 9029883, recomendada em 1993 com o home Bambui
paraaregido de lrecé, BA (Embrapa, 1997), com extensdo
darecomendagao para aregido do oeste baiano em 1999.

O método de selegdo massal modificada é muito
utilizado nos programas de melhoramento visando a re-
sisténcia a doengas. As populacdes oriundas do cruza-
mento entre fontes de resisténcia e gendétipos susceti-
veis com boas caracteristicas comerciais sdo conduzidas
das geragdes F, a Fs, mediante inoculagdo no campo pa-
ra garantir a ocorréncia das doengas. As plantas susce-

tiveis sdo eliminadas e, por ocasido da maturagdo das
plantas resistentes remanescentes, sdo selecionadas a-
guelas com alta inserc&o das primeiras vagens, ndo aca-
madas e com maior nimero de vagens, colhendo-se uma
vagem por planta para reconstituir a populagéo da gera-
¢ao seguinte (Zimmermann et al ., 1996).

O Programa de Melhoramento Genético visando a
resisténcia a doencas, da Embrapa Arroz e Feij&o, tem u-
tilizado o método massal modificado por ser de féacil exe-
cucdo, permitindo trabalhar simultaneamente com nurre-
rosas populagdes, demandando reduzidos recursos fisi-
cos e humanos e logrando resultados expressivos naob-
tencdo de novas linhagens com resisténcia conjunta as
principais doengas e com boas caracteristicas agronémi-
cas (Rava et al., 1992; Costa et al., 1994; Costa et al.,
1996). Utilizando o referido método, foram desenvolvidas
as cultivares Aporé, Macanudo, Macotago, Guapo Bri-
Ihante, Corrente, Diamante Negro, Minuano, Novo Jalo,
Princesa e Xamego (Embrapa, 1997).

Com este trabalho objetivou-se comparar quatro
métodos de melhoramento quanto a eficiéncia na obten-
¢do de linhagens resistentes a antracnose (Colletotri-
chum lindemuthianum) e com alta produtividade.

MATERIAL E METODOS

O trabalho foi conduzido na Embrapa Arroz e Fei-
j@0, no municipio de Santo Anténio de Goias, GO. Os
genitores, para a obtencé@o das populagbes (Tabela 1),
foram escolhidos com base nas suas reagoes de resis-
téncia e suscetibilidade aos pat6tipos 55 (raca lambda),
89 (raga afa Brasil), 95 (raga capa) e 453 (raga zeta) de C.
lindemuthianum

As seis populagdes F, foram semeadas no cam:
po, intercalando-se a cada dez sulcos uma linha da culti-
var CNF 0010 como testemunha suscetivel. Quando as
plantas apresentavam a primeira folha trifoliolada parci-
almente expandida (12 a 15 dias ap0s a semeadura), fo-
ram inoculadas com uma suspenséo de 1,2 x 10° coni-
diosml™ do patétipo 95 de C. lindemuthianum Dez dias
apos a inoculagdo, foram eliminadas as plantas susceti-
veis que apresentavam intensidade de sintomas superior
ao grau 3, segundo aescalade 1 a9 descrita por Rava et
al. (1993). Nas plantas remanescentes, foi colhida uma
vagem por planta para formar a populagdo Fs, queforam
submetidas aos métodos de selecdo massal modificadae
familias derivadas de populagdo na geracdo F;, F, e ge-
neal 6gico.
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TABELA 1 — Genitores envolvidos em seis cruzamentos e suas reagdes a quatro patotipos de Colletotrichum linde-

muthianum
Patétipos
Cruzamento Genitores
55 89 95 453
CB 912063 7 7 6 8
2479
LR 720982 4 4 1 2
CB 912052 7 6 8
2488
AN 9022180 4 4 2 1
LR 720982 SH - - 7 7
2501
CB 733732 1 1 1 2
CB 733774 4 - 1 6
2522 AN 9122526 1 1 1 1
AN 9122526
CB 733774 4 - 1 6
2523
AN 9123293 1 1 1 1
CB 911863 9 9 8 8
2547
AN 9123293 1 1 1 1

'De acordo com a escala definida por Rava et al. (1993), em que 1 indica auséncia de sintomas, e 9, plantas mortas

ou préximas ao colapso.

M étodo de selecdo massal modificada (SMM)

As populagbes da geragdo F; até a geragdo Fs fo-
ram conduzidas utilizando-se a mesma metodologia de
inoculagéo e selegdo utilizada nas populagdes na gera-
¢do F.. Nas plantas resistentes remanescentes, colheu-
se uma vagem por planta para reconstituir a populagdo
da geragdo seguinte. Nas populagfes ha geracdo Fs, a-
pos a eliminagdo das plantas suscetiveis, foi realizada a
colheita de plantas individuais, selecionando-se as plan-
tas eretas e com maior nimero de vagens, originando as
linhagens F.

Familias derivadas de populacdo na geracéo R
(DF3)

Apo6s a eliminagdo das plantas suscetiveis reali-
zada nas populacfes da geracdo F;, foi feita a selecdo
individual das plantas remanescentes, de acordo com o0s
mesmos critérios utilizados em SMM, originando as fa-
milias F;. Nessas, utilizando-se os mesmos critérios, foi
realizada selecdo entre e dentro das familias, originando
as familias Fs, nas quai s repetiu-se 0 mesmo processo de
selecdo, dando origem as linhagens Fs.

Familias derivadas de populagdo na geracao F
(DF4)

As populagdes da geragéo F; e geragéo F,foram
conduzidas utilizando a mesma metodologia de inocula-
¢ao e selecdo utilizada nas populagfes da geracéo F.
Nas populacdes da geracdo F;, apbs a eliminacdo das
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plantas suscetiveis, foi feita a selecdo individual das
plantas remanescentes, de acordo com 0s mesmos crité-
rios utilizados em SMM, originando as familias F;. Nes-
sas, foi realizada selecdo entre e dentro das familias, uti-
lizando as mesmas varidveis de selegdo descritas anteri-
ormente, dando origem as linhagens F.

M étodo geneal 6gico (GEN)

Apds eliminar as plantas suscetiveis nas popula-
¢Oes na geracéo F,, foi realizada a selecdo individual das
plantas remanescentes para constituirem as familias da
geracdo F;. DeF; aFs, foi realizada a selecéo entre e den-
tro das familias, de acordo com 0s mesmoss critérios utili-
zados em SMM, originando as linhagens na geragéo F.

Testeem canteiros

No final de cada método de selecdo, foi obtido
um minimo de 30 linhagens F; de cada cruzamento. As
linhagens foram semeadas em canteiros, em fileiras com
dez plantas distanciadas de 0,20 m, intercalando-se, a
cada dez linhagens, uma fileira da cultivar suscetivel
CNF 0010. Quinze dias ap6s a emergéncia, as plantas fo-
ram inoculadas com os pat6tipos 55, 89, 95 e 453 de C.
lindemuthianum A concentragdo da suspensao de co-
nidios, ainoculacéo e a avaliagdo das plantulas foram as
mesmas utilizadas para os testes de campo. Nesse en-
saio, 0s canteiros foram cobertos com polietileno preto
apobs a inoculagdo, para a formagdo de uma camara Uri-
da, e descobertos na manha seguinte.

Ensaiosde rendimento

As linhagens sel ecionadas e resistentes aos qua-
tro pat6tipos de C. lindemuthianumtiveram seus rendi-
mentos avaliados em seis ensaios, utilizando-se o deli-
neamento de blocos em grupos balanceados (Gomez &
Gomez, 1984). Cada grupo foi formado por linhagens de-
rivadas de um dos métodos, mais uma testemunha @-
mum, a cultivar Pérola. Cada ensaio, portanto, continha
linhagens provenientes de um cruzamento obtido pelos
quatro métodos de melhoramento estudados. Os ensaios
foram instalados na Fazenda Palmital, da EmbrapaArroz
e Feijdo, no municipio de Goianira, GO, em junho de
1997, no campo experimental do Escritério de Negécios
Tecnol gicos de Ponta Grossa, PR, em fevereiro de 1998,
e na Fazenda Capivara, no municipio de Santo Anténio
de Goias, GO, em junho de 1998. A parcela experimental
consistiu de quatro linhas de 4m de comprimento, dis-
tanciadas de 0,50 m com 12 plantas por metro, perfazen-
do umaérea (til de 4 nt (duas linhas centrais).

Para a avaliacéo da eficiéncia dos métodos de se-
lecdo, foi cal culada a porcentagem de linhagens resisten-
tes aos quatro patétipos de C. lindemuthianum utiliza-
dos, as andlises conjuntas da produtividade das linha-
gens nas trés localidades/ano por cruzamento e método
de selecdo, a porcentagem de linhagens com produtivi-
dade superior a testemunha e a estimativa da variancia
genética entre as linhagens geradas em cada método
dentro de cada cruzamento e por método considerando
todos os cruzamentos.

RESULTADOSE DISCUSSAO

Ao se considerar os métodos de sele¢édo dentro
de cada cruzamento, o da SMM em quatro dos seis cru-
zamentos foi 0 que apresentou as maiores porcentagens
de linhagens resistentes aos quatro patétipos de C. lin-
demuthianum (Tabela 2). O maior percentua de linha-
gens resistentes (100%) foi obtido no cruzamento 2522,
pelo método DF4. Pelo método GEN, foram obtidas as
menores percentagens de linhagens resistentes, com ex-
cecdo do cruzamento 2488 e 2501.

No processo de selecdo da geragéo F, até F;, foi
utilizado o patétipo 95. Entre os métodos utilizados, o da
SMM é o que teoricamente produziria a menor perda de
variabilidade da resisténcia e, consegientemente, do
qual se esperariamaior freqiiéncia de gendtipos resisten-
tes quando inoculados com os pat6tipos 55, 89 e 453. O
maior ndmero (70,4%) de linhagens resistentes aos trés
pat6tipos, obtido pelo método de SMM, ao se comparar
com as meédias dos outros métodos, incluindo todos os
cruzamentos (Tabela 2), confirmaa afirmagéo anterior.

Os coeficientes de variag8o dos seis ensaios em
gue foi comparada a produtividade das linhagens obti-
das pelos quatro métodos de selegdo, por cruzamento,
considerando os trés locais, variaram de 16,4% a 19,4%,
indicando boa precisdo experimental.

As andlises conjuntas de variancia da produtivi-
dade das linhagens, para cada cruzamento, incluindo as
trés localidades/ano, apresentaram significancia da inte-
racdo entre linhagens x método, de condugédo a 1% de
probabilidade, para os cruzamentos 2488, 2501, 2522,
2547, e a5% de probabilidade, para o cruzamento 2479.
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TABEL A 2 - Numero total (T) de linhagens inoculadas com quatro patétipos deCal letotrichum lindemuthianum numero e porcentagem de linhagens
red stentes (R) por méodo de sd egdo paracadacruzamento e porcentagem por méodo.

Cruzamento Linhagens
R
Método por método
24719 2488 ) 2501 2522 2523 2547
T R % T R % T R % T R % R % T R % %

GEN 27 16 543 24 19 792 20 15 750 A 18 529 o3 9,1 27 10 37,0 2,1
DR3 17 10 588 15 13 86,7 20 19 950 jc2d 18 56,3 o7 269 12 05 417 5,0
DFH 19 13 684 33 24 727 20 16 800 18 18 1000 1 50 32 13 406 65,0
SVMM 20 16 800 20 18 900 19 12 632 20 11 5,0 1 733 21 13 619 04

GEN = Genealégioo.

DF3 = Familias derivadas de popul ag&o na geragéo F.
DF4 = Familias derivadas de popul acéo na geragéo F,.

SMM = Sd e¢do massd modifi cada.
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TABELA 3- Produtividade média das linhagens obtidas nos quatro métodos de selecéo em seis cruzamentos.

Cruzamento
2479 2488 2501 2522 2523 2547
(GEN) 2226a  (GEN) 2076a  (SMM) 1888a (DF3) 2177a (GEN) 2202a (DF4) 2381a
(DF3) 1985 b  (DF3) 1950a  (GEN) 180la  (SMM)1917 b (DF4) 1774 b (GEN)2051 b
(DF4) 2172a  (DF4) 2008a  (DF3) 1875a  (DF4) 2016 b (DF3) 2016ab  (SMM)2207 ab
(SMM)2131ab  (SMM)1972a  (DF4) 1859a  (GEN) 1983 b (SMM)1940ab  (DF3) 2202ab

M édias assinaladas pela mesmal letra, nas colunas, ndo diferem pelo teste de Tukey no nivel deP £ 0,05.
GEN = Genealdgico; DF3 = Familias derivadas de populacdo na geracdo F;; DF4 = Familias derivadas de populacao

nageracdo F,;; SMM = Sdlegdo massal modificada.

As produtividades médias das linhagens obtidas
pelos métodos SMM e DF3 ndo diferiram significativa-
mente das de maior produtividade, em cinco dos seis
cruzamentos, 0 mesmo acontecendo com as obtidas pe-
los métodos GEN e DF4 em quatro dos seis (Tabela 3).
Portanto, pode-se inferir que os genitores envolvidos
nos cruzamentos influenciaram a produtividade média
das linhagens obtidas pel os diferentes métodos de sele-
cao.

Segundo Raposo et al. (1999), a manutengdo da
variabilidade genética, entre as linhagens geradas em
cada método, até quando forem efetuadas as avaliagdes
em experimentos com repeticdes, poderd servir como pa-
rémetro para comparagdo entre os métodos. A partir das
esperancas dos quadrados médios, foi obtida a estimati-

va da variancia genética (é% ) entre as linhagens gera-
das em cada método, dentro de cada cruzamento e por
método considerando todos os cruzamentos (Tabela 4).
Alguns dos valores de §(2_; foram negativos pelo fato

de aestimativa do quadrado médio da interagéo linha-
gens x local ser superior a estimativa do quadrado médio
das linhagens. Raposo et al. (1999) determinaram que 0
componente da interacdo linhagens x locais foi de 72%
da estimativa da variancia genética. Esses autores -
mentam que a ocorréncia de val ores dessa magnitude ou
maiores é freqliente na cultura do feijoeiro.

Ocorreu uma grande variagdo entre os valores da
S% dos cruzamentos dentro de um mesmo método de
selecdo (Tabela 4), indicando a possivel influéncia dos
genitores neles envolvidos. O método DF4 foi o que a-
presentou o maior valor total da S % , €0 GEN, o menor.

As populagbes segregantes conduzidas pelos
métodos DF4 e SMM seguiram a mesma metodologia de
selecdo até a geragdo F,, diferindo apenas na geragdo em
gue foi realizada a selegdo individual das plantas. em F,,
no método DF4, e em F5;, no método SMM. Porém, osva-

lores das §(2; totais, nos dois métodos, sdo bastante

contrastantes (Tabela 4), ndo coincidindo com o espera-
do, que seria a obtencdo de val ores proximos.

O ndmero e o percentual de linhagens cuja pro-
dutividade média superou atestemunha Pérolaforam uti-
lizados para a comparac8o da eficiéncia dos diferentes
métodos de selecd@o. Pelos resultados apresentados na
Tabela 5, observou-se uma variagdo muito grande nes-
ses valores. Todas as linhagens derivadas dos cruza-
mentos 2523 e 2547 obtidas pelo método DF3 superaram
atestemunha nos ensai os realizados na Fazenda Pal mital
em 1997.

Em 1998, na Fazenda Capivara, nenhuma linha-
gem derivada do cruzamento 2547, e apenas 14,28% das
derivadas do cruzamento 2523, foram superiores a teste-
munha, ao passo que, em Ponta Grossa, em 1998, ne-
nhuma linhagem proveniente desses cruzamentos supe-
rou a testemunha. Esses resultados indicam ainfluéncia
da interacdo linhagens x locais (ambiente) que, como su-
gerido por Raposo et al. (1999), é um dos fatores que
mais interfere na avaliagdo de linhagens no trabalho de
mel horamento genético.

Considerando a porcentagem de linhagens supe-
riores a testemunha, houve equivaléncia entre os méto-
dos GEN, DF3 e DF4, enquanto o SMM originou o re-
nor percentual de linhagens superiores em relacdo a tes-
temunha.
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TABELA 4 — Estimativas da variancia genética ( S (23 ) em seis cruzamentos submetidos a quatro métodos de selegao,
obtidas pela produtividade das linhagens.

Cruzamento Méodo
GEN DF3 DF4 SVIM

2479 -4457,73 -7230,73 1870281 -17762,82
2488 -21971,21 2804452 6697,05 -772753
2501 30787,70 15604,40 -1633,88 6562,06
2522 -6461,87 2464,73 475858 1251921
2523 11363,77 -5068,97 206,48 8754,64
2547 11002,75 6563,78 2481236 -5395,07

Totais por método 3299,24 6163,68 21280,50 -5576,77

GEN = Genealdgico;, DF3 = Familias derivadas de populagéo na geracgdo F;; DF4 = Familias derivadas de populagéo
nageracdo F,; SMM = Selegdo massal modificada.

TABELA 5 — NUmero e porcentagem de linhagens superiores a testemunha (cultivar Pérola selecionadas em cadaum
dos quatro métodos de melhoramento utilizados em seis cruzamentos.

Método
Cruzamento GEN DF3 DF4 SMM
N° % * N° % No % N° %
(Goianira, GO, 1997)
2479 8 50,00 2 20,00 0 0,00 1 6,25
2488 4 21,05 3 23,08 11 45,83 8 44,44
2501 1 6,66 17 89,47 9 56,25 3 2500
2522 6 33,33 1 5,56 7 38,89 0 0,00
2523 2 66,67 7 100,00 10 90,91 4 36,36
2547 2 20,00 5 100,00 12 92,31 13 100,00
(Santo Antdnio de Goias, GO, 1998)
2479 16 100,00 8 80,00 10 76,92 14 87,50
2488 17 89,47 2 15,38 2 8,33 0 0,00
2501 0 0,00 9 4737 0 0,00 0 0,00
2522 13 72,22 8 44,44 12 66,67 2 18,18
2523 0 0,00 1 14,28 1 9,09 1 9,09
2547 0 0,00 0 0,00 3 23,08 2 15,38
(Ponta Grossa, PR, 1998)

2479 15 93,75 9 90,00 8 61,54 12 75,00
2488 18 .73 5 38,46 19 79,17 9 50,00
2501 3 20,00 13 68,42 12 75,00 5 41,67
2522 9 50,00 16 83,39 14 77,78 3 27,27
2523 0 0,00 0 0,00 0 0,00 2 1818
2547 2 20,00 0 0,00 12 92,31 5 38,46

Totais® 116 47,73 106 49,07 142 49,82 &4 34,57

Por centagem calculada com base no nimer o de linhagensr esistentes apr esentado na Tabela 2; “Totais e por centa-
gens de linhagens superiores a testemunha (cv. Pérola) por mé&odo considerando as trés localidades/ano; GEN =
Genealdgico; DF3 = Familias derivadas de populag8o na geracdo F; DF4 = Familias derivadas de populagdo nage-
racgéo F,, SMM = Selegdo massal modificada.
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Ao considerar as variaveis porcentagem de -
nhagens resistentes aos quatro patétipos de C. linde-
muthianum, produtividade das linhagens, estimativa da
variéncia genética e porcentagem de linhagens com pro-
dutividade superior a testemunha, os resultados foram
bastante contrastantes, quando considerados os cruza-
mentos que deram origem as linhagens, caracterizando a
influéncia dos genitores e do componente interacdo li-
nhagem xlocal.

Borém (1998) comenta que ndo existe um método
Unico para se atingirem objetivos especificos. Para a es-
colha do método de selecdo de popul agbes segregantes,
deve ser avaliada cada situagdo quanto a possibilidade
de dcancar 0s seguintes objetivos. obtencdo de conhe-
cimentos quanto a genética das caracteristicas envolvi-
das, facilidade de conducgdo, tempo necessario, econo-
mia no custo e méo-de-obra.

CONCLUSOES

a) O método de selecdo massal modificada permi-
te a obtencdo de maior nimero de linhagens resistentes
a Colletotrichum lindemuthianum

b) Dentre os quatro métodos estudados, as i-
nhagens obtidas pelo método de familias derivadas de
populagdo na geragéo F, apresentam a maior variabilida-
de genética.

¢) Os genitores e a interagdo linhagem x local in-
fluenciam nainterpretacéo dos resultados.

d) Considerando-se conjuntamente a porcenta-
gem de linhagens resistentes a Colletotrichum lindemu-
thianum, a produtividade média das linhagens, a varian-
cia genética entre as linhagens geradas por cada méto-
do, o nimero e o percentua de linhagens com produti-
vidade superior a da testemunha, a eficiéncia do método
variacom o critério utilizado.
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