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  چکیده

. گزارشــات باشــدیدر سراســر جهــان مــ یراز عوامل عمده مرگ و م یکی یعروق کرونر یماریب :و اهداف مقدمه

عوامل  ینبوده که ب یسآترواسکلروز ایجاددر  یراز عوامل مهم درگ یکی، DNA یلاسیوناز آن است که مت یحاک

لوکــوس  ین، چندDNAتیلاسیونبا مطالعه م ییها. پژوهشکندیارتباط برقرار م یماریب ینا یکیو ژنت یطیمح

نشان داده اســت  یقاتاند. تحقداده یشنهادپ یماریب ینا یشرفتکننده، شروع و پ بینییشرا به عنوان عوامل پ

 یالانــدوتل ،یتمونوســ یهــامــرتبط در ســلول یو مرگ سلول یآتوفاژ یداتیو،استرس اکس ی،التهاب یرهایکه مس

. باشــندیمــ یمــاریب یــندر ا یــردرگ یاصل یرهای، از مس(VSMCs)یعروق یا یچهصاف ماه یهاسلول عروق و

 یهــانقــش یرها،مســ یــندر ا یعنصــر اصــل ینچند یانب یماست با تنظ یلازداست یستونه یککه  یرتوئینژن س

در حفاظــت از  یــدیعامــل مهــم و کل یــنکــرده و بنــابر ا یفــارا ا غیــره و یو ضــدالتهاب یدانیاکس یآنت یری،ضد پ

 توانــدیمــ شــوندیژن مــ یــنا یانب یمکه سبب تنظ یکردن عوامل یداپ یجه. در نتباشدیم یعروق -یقلب یستمس

 یمطالعــه بررســ یــنشــود. هــدف از ا یمــاریرا مشــخص کنــد و ســبب بهبــود ب یــدجد یخت داروهــاســا یرمســ

  .باشدمی سالم افراد و یعروق کرونر یماریدر افراد مبتلا به ب یرتوئینپروموتور ژن س یلاسیونمت

نفر  ٢٨که  نفر را بر اساس معیارهای خاصی انتخاب کرده٩٠از بین افرادی که آنژیوگرافی شده بودند،  :هاروش

بــه  یخــون هــاییتافــراد، مونوســ یــنا یمبتلا بودند. از نمونــه خــون یماریب ینها به انفر آن ۶٢ها نرمال و از آن

-MSیــکاز تکن یــتو در نها یــدگرد یتهســولفیبــ و ها استخراج شدآن DNAجدا شده و  MACS یککمک تکن

HRM استفاده شد. یلاسیونمت یجهت بررس  

 independent t-test: ارتباط بین متیلاسیون پروموتور ژن سیرتوئین و بیماری عروق کرونری بــا آزمــون یافته ها

  نشان داد که بین آن دو ارتباطی وجود ندارد. ٠٫٧٩٩=P-Value. بررسی شد

یکی از عوامل ایجــاد و یــا پیشــرفت بیمــاری  DNAاند که متیلاسیون مطالعات نشان داده :یریگ نتیجهبحث و 

های درگیر در این بیماری است کــه یکــی از عوامــل یکی از مهمترین ژن ١باشد.ژن سیرتوئینعروق کرونری می

 یلاســیونکــه مت رســدیبه نظر م باشد.طبق آزمایشات ما،کنترل کننده بیان آن متیلاسیون پروموتور این ژن می



 

ژن مذکور توســط عوامــل  یماریب یندر ا شایدنداشته باشد و  یعروق کرونر یماریبا ب یژن، ارتباط معنادار ینا

   .شودیم یمتنظ هاRNAاز جمله میکرو  یگرید

 MS-HRMژنتیک، بیماری عروق کرونری، آترواسکلروزیس، ، متیلاسیون، اپی١سیرتوئین کلمات کلیدی:

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



 

Abstract 

Background and Objectives Coronary artery disease is one of the major causes of mortality 

worldwide. Reports indicate that DNA methylation is one of the important factors involved in 

the pathogenesis of atherosclerosis, which links environmental and genetic factors. Some 

Studies on DNA methylation have suggested that several loci(DMR) are as predictors, initiation 

and progression of the disease. Researches have shown that inflammatory pathways, oxidative 

stress, autophagy, and programmed cell death in monocytes, endothelial cells(ECs) and vascular 

smooth muscle cells (VSMCs) are major pathways involved in this disease. The Sirtuin1 gene, a 

histone deacetylase, plays an anti-aging, antioxidant and anti-inflammatory role by regulating 

the expression of several key elements in these pathways and is therefore an important factor in 

protecting the cardiovascular system. As a result, finding the factors that regulate the expression 

of this gene can determine new strategies for the development of novel drugs and improve the 

disease. We measured the promoter methylation of Sirtuin1 in people with coronary artery 

disease and healthy people. 

Methods: 62 CAD patients and 28 normal control are selected according to specific criteria. 

From the blood samples of these individuals, blood monocytes were isolated by MACS 

technique and their DNA were extracted and was bisulfited. finally the MS-HRM technique was 

used in order to analyze the DNA methylatin. 

Results: The association between sirtuin1 promoter methylation and coronary artery disease 

was assessed by independent t-test. P-Value = 0.799 showed no relationship between the two. 

Discussion and Conclusion: Studies have shown that DNA methylation is a factor in the 

development or progression of coronary artery disease. Sirtoin 1 gene is one of the most 

important genes involved in this disease and one of the controlling factors of its expression is 

promoter methylation of this gene. According to our results, methylation of this gene did not not 

appear to be significantly correlated with coronary artery disease, and this gene may be 

regulated by other factors, such as microRNAs. 

Key words: SIRT1, Methylation, Epigenetics, coronary artery disease, Atherosclerosis, MS-

HRM 
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