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07/2007 - Biologia. La variaci6 en la sequéncia d'ADN és la base de la seleccié natural i, per tant, I'estudi dels
patrons de variacié de les sequéncies dels gens d'una espécie és imprescindible per entendre els mecanismes de
I'evolucié a nivell molecular. Els introns so6n seqiiéncies d'ADN que formen part dels gens pero que no codifiquen
proteines i que, abans, es considerava que eren no funcionals. L'estudi geneétic de la mosca del vinagre ha demostrat
qgue el grau de variacio de les proteines esta relacionat inversament amb el tamany dels introns.

La variaci6 en la seqiiéncia d'’ADN d'una espécie és la matéria primera sobre la qual actua la seleccié natural i, per tant,
I'estudi dels patrons de variaci6 de les seqiiéncies dels gens d'una espécie és imprescindible per entendre els mecanismes de
I'evoluci6 a nivell molecular. Els gens que sén traduits a proteines consten principalment de sequéencies que es tradueixen a
una proteina (exons) i de seqiiéencies no codificadores (introns). Els introns van ser considerats durant molt de temps com a
no funcionals; no obstant, a I'actualitat I'analisi comparatiu de genomes complets ha demostrat que gran part de la seqiiéncia
d'ADN no codificadora de proteines esta altament conservada entre especies, indicant algun tipus de funcionalitat de les
mateixes. El grup de recerca de Genomica Bioinformatica i Evolucio del Departament de Genética i de Microbiologia de la
UAB, dirigit pels doctors Antonio Barbadilla i Alfredo Ruiz, ha duta terme una analisi tot utilitzan dades de variacié d'’ADN de
I'espécie model dels estudis en genética, Drosophila melanogaster, on es demostra que el grau de variacio de les proteines
esta relacionat inversament amb el tamany dels introns. Els introns llargs contenen major quantitat de secuencia conservada
que els introns curts i la presencia d'aquestes sequéncies conservades explica la relacié entre tamany dels introns i variacié a
les proteines. Existeixen moltes evidéncies de que les sequéencies no codificadores que estan conservades funcionen com a
reguladores de l'expressio d'un gen. Aixo ha estat confirmat amb el conjunt de dades de D. melanogaster, ja que la preséncia
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d'aquestes sequéncies als gens esta relacionada amb la complexitat al patr6é d'expressié d'una proteina. Una proteina que té
un patré d'expressio complex és aquella que s'expressa en diferents teixits i estadis de desenvolupament, i conseqtientment
esta més limitada per seleccié, ja que qualsevol variacié en aquesta proteina podria ser perjudicial per a I'organisme portador.
Per tant, els gens que codifiquen per proteines amb patrons d'expressié complexes tenen introns llargs i conservats que
contindrien la informacié necessaria per a lI'expressio de la proteina al teixit i al moment del desenvolupament exacte. Aquest
resultat demostra que la seleccio que actua al nivell de les seqiiéncies de les proteines i al nivell de les seqiiéncies reguladores
de l'expressio de les proteines, estan acoplades; aixi que les mutacions en qualsevol de les dues classes de seqiiéncies poden
ser importants tant per a la supervivéncia dels organismes portadors com per a I'evolucién de I'espécie.
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