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Introduccion

La integracion de datos implica el proceso de combinar datos
heterogéneos provenientes de diferentes fuentes, facilitando una
vista unificada de los mismos a los investigadores. En el CIP se
tienen registros con informacion pasaporte, genealégica, geno-
mica, fenotipica (evaluacién y caracterizacion) ademas de datos
geograficos y climéticos. Esta combinacion de diversos tipos de
datos sumados al gran nimero de variables registradas, medidas
y/o calculadas proponen un desafio en la gestion de datos donde
es necesario considerar tanto la flexibilidad y la complejidad. En la
comunidad genémica el problema general ha sido abordado por
BioMart, impulsado para proporcionar un acceso unificado a las
bases de datos bioldgicos, para simplificar las busquedas entre
bases de datos que de otra manera podrian requerir varios pasos
complicados [1]. Utilizando BioMart los datos genotipicos y feno-
tipicos se pueden combinar de forma transparente para su poste-
rior analisis en el proceso de decisién para la seleccion de nuevos
genotipos.

Materiales y Métodos

Siguiendo las mejores practicas para organizar y estructurar los
sistemas de busqueda de informacion, la interfaz de BioMart se
estructuré utilizando la ontologia de papa, ya que dichos con-
ceptos se utilizan para limpiar las bases de datos agronémicos y
describir los datos. Los términos de ontologia sirven para describir
las variables genotipicas, fenotipicas y climaticas, para sistemas de
bases de datos como BioMart, es importante ya que proporciona
la descripcion armonizada de los datos y, por tanto, facilita la recu-
peracion de la informacion [2].

La ontologia de la papa continia en fase de desarrollo y también
se utiliza para la documentacién de datos. Asi mismo BioMart pro-
porciona a los usuarios un acceso autorizado diferencial.
Resultados

En BioMart se almacena informacion de 326 experimentos de 9

paises y 62 localidades. El nimero de ensayos de campo es: evalua-
ciones fisiologias (4), evaluaciones bioquimicas (73), evaluaciones
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de rendimiento bajo exposicién intencional de tizén tardio (131)
y evaluaciones de rendimiento (118). Ademas, tiene informacién
histérica de datos: pasaporte (47,531 registros), caracterizacion
morfoldgica (60,419 registros), distribucién (93,054 registros),
climaticos diarios (23 localidades 1974 a 2012 - 41,036 regis-
tros), climaticos horario (8 localidades de 2004 a 2012 - 422,735
registros) y de suelo (127 localidades del 1989 a 2012 - 1,753
registros). Se cuenta con 52 pares de iniciadores SSR que cubren
los 12 cromosomas de papa donde se considera la informacién de
la poblacién, pedigri, parentesco, marcadores moleculares y otros.
También se tienen registrada informacién de 22 primers para
80 clones avanzados y 52 primers para 1564 genotipos, siendo
en total 431,840 registros. En total BioMart almacena 676,729
registros.

Conclusiones

BioMart es una herramienta libre y gratuita que facilita la bus-
queda, combinacion y recuperacién de informacion por parte del
investigador. Es importante para todo sistema de informacion
cumplir con las jerarquias y estandarizacién establecidas en una
ontologia previamente definida.
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