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Beszamold ,,A hazai novényvilag flora- és vegetacidtorténeti szempontbdl érdekes
fajainak taxonomiai vizsgalata” cimii OTKA Posztdoktori palyazat kutatasainak
eredményeirél.

A palyazat timogatasaval megvalositani tervezett kutatasok széles spektrumat fogtak
at mind a vizsgalati objektumoknak, mind a hasznalni kivant médszereknek. Ebbél addddan
az elért eredmenyeket is célszerii hasonld6 maédon, kuldn-kalon értékelni. A vizsgalt taxonok
alapjan csoportositva szamolnék be a réluk nyert Gjabb ismeretekrél.

A ternye (Alyssum L.) nemzetség vizsgalatokba valé bevonasat az tette indokoltta,
hogy négy, Magyarorszagon el6fordulé fajan belll tovabbi alfajok is leirasra kertltek,
valamint vannak kozottik generalista, altalanosan elterjedt, és specialista, sztikebb aredju
taxonok is. A tanulményozasuk soran felhasznalt mddszerek klasszikus morfoldgiai,
mikromorfoldgiai és citogenetikai vizsgalatok voltak. Cél volt Magyarorszag teruletérol
kromoszémaszam, esetleg kariotipus informéaciokat szerezni a taxonokrdl, mivel az elérhet6
publikaciokban ilyen adat nem volt. Az alfajok elktlonilésének és rokonsagi viszonyainak
feltérképezése szintén kivanatos volt, mivel floratorténeti kovetkeztetéseket is le lehet vonni
ilyen informaciokbdl szerencses esetben.

A kapott eredmények a varakozasoktol elmaradtak.

A kozonséges ternye (Alyssum alyssoides L.), mint altalanosan elterjedt szaraz gyepi
egyéves faj esetében nem volt jelentésebb kuldnbségek el6fordulasanak nagy esélye. Az
irodalombol ismert 2n=32 kromoszoémaszammal jellemezhet6 a vizsgalt 6 hazai populacio is.
Rendezett kariogramjanak elkészitése nem volt lehetséges igen kisméretii kKromoszdmai miatt.
A ndvényt boritd csillagszérok a névényen vald elhelyezkedésuktsl fliggéen nagyon eltéré
morfoldgidjlak, erre az eddig talélt irodalomban nem tértek ki, pedig a nemzetségen belil
fontos hatarozobélyeg a sz6rok szerkezete.

A hegyi ternye (Alyssum montanum L.) 3 hazai alfajanak vizsgalata esetében mind a
citogenetikai, mind a mikromorfologiai eredmények arra mutatnak, hogy az eddig elkilonitett
ssp. montanum és ssp. gmelinii nem valaszthatd szét. A kromoszomaszamok valamennyi
vizsgalt populacio esetében a faj irodalmabdl ismert tetraploid 2n=32 kromoszémaszamot
adtak. Ennel a taxoncsoportnal jobb volt az esély a rendezett kariogramok elkészitéséere, mivel
valamivel nagyobb méretii kromoszomakkal és differencialtabb kromoszéma-szerelvénnyel
rendelkeznek, de valoban hasznalhatdé kariogramot sajnos mégsem sikerult eléallitanom
kilénbséget talalnom a hazai populacidk kdzott. Ebben az esetben is azt tapasztaltam, hogy a
novények eltér6 részeinek szoérei kdzott nagyon nagy eltérés tapasztalhato, joval nagyobb a
kilénbség, mint az alfajok elkilonitésére alkalmasnak itelt bélyegek kozott. A szintén az
elvalasztasukra hasznalt morfoldgiai bélyegek nagyon bizonytalanok, inkabb fenoldgiai
stadiumok lehetnek, vagy éléhelylk Okoldgiai kortilményeire adott valaszreakciok
eredményei. A homoktalajba Ultetett ssp. montanum példaul nem fejleszt nagyszamu meddé
hajtast, valamennyi hajtasa viragzatot hoz, ez megfelel a ssp. gmelinii elkilonitésére hasznalt
bélyegeknek. A harmadik alfaj, a Tornai-karszt mészkovén él6 ssp. brymii sem valik el élesen
az elézo két alfajtdl. Jol definialhatd citogenetikai kulonbseget itt sem sikertlt talalnom,
minden vizsgalt populécié a 2n=32 kromoszomaszamot mutatta. A csillagszérok sugarainak
szamaban leirt differenciat sem sikerult igazolnom.
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A fent leirt eredmények ugyan érdekesek lehetnek, de fenntartassal kezelendok.
Magyarazatuk nem feltétlenil az, hogy nincs kilonbség a kordbban elktlonitett taxonok
kozott. Elsfordulhat, hogy nem sikeriilt megtaldlnom, és a vizsgalt mintak k6zé vonnom a
valéban letez6 alfajok populécioit, bar a herbariumi anyagok vizsgalata sem hozott
eredményt, valamint irodalmi és herbariumi adatok alapjan kerestem meg a mintakat
szolgéaltato allomanyokat. Ugyancsak eléfordulhat, hogy a taxonok valojaban léteznek, de a
Kéarpat-medencén belll egyesek nem fordulnak el6, és téves hatarozasok alapjan szerepelnek
Magyarorszag florajaban. Ezen bizonytalansagok tisztazasara csak szélesebb korii elemzés
adhat valaszt, mind a foldrajzi lefedettségét tekintve, mind az alkalmazott vizsgalatok
tekintetében. Elsésorban molekularis taxondmiai technikékra gondolok itt.

A homoki ternye (Alyssum tortuosum Willdenow) esetében a hegyi ternyéhez
hasonléan bizonytalannak ttinnek a homokrol és dolomitrél jelzett alfajok elkilonitésének
lehetéségei. 2n=32 a kromoszémaszam, a csillagsz6rok itt sem kilénboznek az eltérd
éléhelyek populacidinak novényei kozott, és a morfologiai eltérések sem tlintek
kovetkezetesnek.

A pusztai ternye (Alyssum turkestanicum Regel et Schmalh.) esetében a tobbi fajnal
tapasztaltak alapjan nem kezdtem mar bele a részletesebb vizsgalatokba, egyrészt mert nem
sikerdlt elegendé mennyiségi vizsgalati anyagot szereznem, masrészt a kozonseges ternyéhez
hasonlé szerepet bet6lté fajrdl 1even szo.

Az Alyssum nemzetségrol szerzett informéciok kozul uj eredménynek tekintheték a
fajok magyarorszagi populéciéibdl szarmazo kromoszomaszam adatok. Publikalasukra
azonban eddig nem siker(lt megfelel6 modot talalnom. Ennek oka ketts. Egyrészt ugyan Uj
adatok, am jelentésebb 0j informéacidval nem gyarapitjak jelen formajukban a nemzetségrél
rendelkezésre &ll6 adatmennyiséget. Masrészt még nem tekintheték teljesnek. Tovabbi
populaciokbdl szarmazodkkal, illetve a pusztai ternye adataival kiegészitve talan mar
publikdlasra elfogadhatd mennyiseégi informéciot képeznének. A potlasokra torekszem, és
remelhetéleg hamarosan elkészithet6 egy ilyen targyu 6sszefoglalas.

A hegyi ternye és a homoki ternye alfajainak bizonytalan elkilonithetésége fontos
eredmény lehet, amennyiben sikeriil megerdsiteni az eddigi kutatas soran tapasztaltakat. Ez
jelentésebb tovabbi adatgyiijtést igényel, amire jelenleg nincs meg a lehet6ségem.
Természetesen amint lehetséges, folytatni kivanom a kérdéskor vizsgalatat.

A homoki és a hegyi ternyéhez hasonléan a homoki nésziromnak (Iris humilis Georgi
ssp. arenaria (W. et K.) A. et D. Love) is két jellemzé élhelye ismert. Alfoldi homoki
gyepekben illetve kdzéphegységi dolomitgyepekben élnek populacioi. E faj esetében a
kromoszomaszam megallapitasa és rendezett kariogramok készitése volt a cél, mind a homoki
éléhelyrol, mind a kozéphegységbdl szarmazo novényeknél.

Eredményként 2n=22 kromoszdémaszdm adddott, a kariogramok is elkésziltek. Az
irodalombol eddig egyetlen ezzel azonos adat ismert, Ausztridbol. A torzsfajnak tekintett,
tolink keletebbre €l6 Iris humilis Georgi kromoszémaszama 2n=28. Ebbdl kovetkezéen
megallapithato, hogy a nalunk él6 taxon nem allhat kozelebbi rokonsagban a valodi Iris
kezelni, és az eredeti Iris arenaria W. et K. binomot hasznalni elnevezésére. Ez a faj igy
valodi pannon endemizmus. A kdzéphegységi dolomit illetve az alféldi homok populacioi
ebben az esetben sem kiilonilnek el észrevehetoen.



Ezek az informaciok jelentés Gj tudomanyos eredmenynek tekintheték. Publikélasra
alkalmasnak itélem azokat. Megfelelé szintii kozlésiukkel még adds vagyok, de a lehetd
legrovidebb idén belul igyekszem pétolni ezt az elmaradast.

A tercier reliktumként szamontartott magyar kikerics (Colchicum hungaricum Janka)
ugyan az elsé védetteé nyilvanitott névényfaj volt hazankban, am ennek ellenére nem tortéent
meg taxonOmiai vizsgalata. Célom volt a faj kromoszomaszamanak megallapitasa és
kariogramjanak elkészitése, es lehetéleg a rokon Colchicum doerfleri Halacsy taxonnal vald
6sszehasonlitésa.

A Colchicum hungaricum kromoszémaszama vizsgalataim alapjan 2n=54, ami a
nemzetségen belul kdzepesen magasnak szamitd, és elég gyakran eléforduld szam. Az
elkészitett kariogramok és a kromoszémaszam alapjan elképzelhetd, hogy a faj evollcidjaban
a ploidia szint nOvekedése is szerepet jatszott. A szintén ismeretlen Kkarioldgiai statuszu
Colchicum doerfleri-vel vizsgalati anyag hianyaban sajnos eddig még nem siker(lt elvégezni
az 0sszehasonlitd vizsgalatot.

A kapott kromoszdémaszam adat és a kariogram 0j tudomanyos eredmény, és a homoki
nészirom vizsgélatanak eredményeihez hasonléan mielébbi, megfelel6 formaban torténé
publikalasara torekszem.

A fokozottan védett magyarfoldi husang (Ferula sadleriana Ledeb.) valamennyi
ismert populacidjat bevontam a vizsgalataimba, igy a Szlovakiaban és Erdelyben talalhatokat
is. Errél a fajrol is feladat volt a citogenetikai informéaciok gyajtése. Emellett a valtozatos
térbeli elszigeteltségben elhelyezked6 és egyedszamu allomanyok jo alanynak tintek a
populécidkon beluli és azok kozotti genetikai valtozatossdg vizsgalatara. Ennek gyakorlati
jelentésege is lehet, mivel a faj Magyarorszagon és Szlovakidban aktiv fajvédelmi program
alanya. A vizsgalat moddszeréil a RAPD-ot (random amplified polymorphic DNA)
valasztottam az elérhet6 lehet6ségek alapjan. A 7 populacio 24 szubpopuléciéjabdl szarmazo
165 DNS minta felhasznéldsaval torténtek az elemzések.

A citogenetikai vizsgalatok alapjan a kromoszdémaszdm valamennyi populéciéban
2n=22-nek adodott. Ez megfelel a Ferula nemzetségben eddig talalt altalanos
kromoszémaszamnak. Kariomorfoldgiai eltérés nem volt kimutathatd a populéaciok kozott.

A populacidgenetikai elemzés még jelenleg is folyik, igy végleges eredményrél nem
tudok szamot adni. Az azonban méar most megallapithat6, hogy a faj populacioi — olykor igen
alacsony egyedszamuk ellenére — jelentés genetikai valtozatossagot oriznek. Az egyes
populécidk kozott lehet kilonbségeket megfigyelni, de ezek egy része csak allélek
eléfordulasi gyakorisagadban nyilvanul meg. A fdldrajzi elrejedésen belul megfigyelheto
bizonyos allélek esetében térbeli mintadzat, melynek elemzése flora- és vegetécidtorténeti
informéacidkat is szolgaltathat.

A RAPD eredményeibdl taxonomiai kovetkeztetéseket nem sikerdlt levonni, mert a
kilsé viszonyitasi pontként felhasznalni kivant Ferula heuffelii-vel és Seseli osseum-mal
hasznélhatd k6zos markereket eddig nem sikerdilt talalni.

A citogenetikai eredmények magukban is publikdlhatok lennének néhény Kisebb
kiegészitées megtétele utan. Ezek hamarosan elkésziilnek. A populaciogenetikai vizsgalatok



nemzetkozi szinten is érdekes eredményeket igérnek, melyeket feltétlendl publikalni
szeretnék megfelel6 impakttal rendelkezé nemzetkdzi folydiratban.

A magyar méreggyilok (Vincetoxicum pannonicum (Borhidi) Holub) szintén
endemikus ndvényunk, melynek szarmazdsa nem ismert. A nemzetségen belll hasonlo
taxonok a mediterrdneumban és a sztyeppterileteken is élnek. E faj esetében szintén a
citogenetikai jellemzok rogzitése, valamint molekuldris modszerii populaciogenetikai és
taxonomiai vizsgéalat volt a cél. A vizsgalatokhoz a magyarorszagi Vincetoxicum pannonicum
és Vincetoxicum hirundinaria fajokon kivil szamos ukrajnai sztyeppi Vincetoxicum faj mintai
beszerzésre kerliltek. 80 DNS minta felhasznalasaval torténik az elemzés.

A tervezett citogenetikai vizsgalatokat nem sikerllt elvégeznem, mert a sziikséges
gyokercsucsokat szolgaltatni hivatott csirandvenyek nem alltak rendelkezésre. A faj
magjainak csiraztatasa sikertelen volt, alig par gyenge csirandvényt eredményezett.

A RAPD vizsgéalatok végzese még folyamatban van, eredményiikrél igy nem tudok
még megalapozottat allitani.

A molekularis vizsgalatok varhatéan a Ferula vizsgalatanak eredményeihez hasonléan
publikalhaté végeredménnyel jarnak majd.

A fentiekben részletezett tudoméanyos eredmények mellett — bar nem tartozik a kittizott
kutatasi célok koze —, feltétlenil meg kell emlitenem a palyazat soran szerzett személyes
tapasztalatok fontossagat. Kritikaval szemlélve sajat munkamat, arra a kovetkeztetésre kell
jutnom, hogy a tervezett tudomanyos feladatok sokasagaval jelentésen sikerult talvallalnom a
biztonsaggal elvégezheté mennyiséget. A reménybeli jovére nézve ez mindenképp
megfontolando tanulsag. Feltétlen kdszonettel tartozom az OTKA felé, hogy lehetévé tették
szamomra egy palyazat 6nallé6 végigvezetését, a kutatdbmunka biztositasa mellett tanulasi
lehet6éséget is adva a palyazatok bonyolitasanak tudomanyabdl.

A palyazatban véllaltak kozil a leggyengébben teljesitett terliletnek az eredmények
publikaltsagat gondolom. Ezen a teljesitményen feltétlendl javitani szeretnék. Amennyiben
erre van lehet6ség, a jovoében megsziletd, ezen palyazat eredményeit felhasznald
publikacioimrol a tovabbiakban is tajékoztatni kivanom az OTKA Irodat. Feltételezem ennek
megvan a formalis lehetésége is.
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